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Saludo Comité Organizador

Congreso Col ombiano de Bioqu2mica y Biolog2a Mol ec

Apreciados investigadores, estudi ant es, profesores
representantes de | a comunidad ci eniteznfviecidil dyaC aadgn8ess
Col ombi ano de Bioqu2micé&l yCBB2l eg2anMeiveatloamgue r e
rincones de nuestra geografza vy del mundo, dedi can
sostienda. | a

En esta ocasi-n nos acoge huevament e Dias tcriiutdoa dE sdpee ¢
Cienci a, Tecnolem?2 a0 23, npnaov ascocleoh elbmr aevent o acad®mi
convergencia pamoayl da icdeas)j veldadi glient2fica. Este
de instituciones comprometidas con el avance del (

curiosidad que caracterizan a nuestra comunidad <ci e

La biogu2?2mica y | a biolog2a molecular han demostrad
hoy podemos enfrentar desaf2o0os que van desde el dia
ambiental, el laAorsteglue ¢ idmide mtld meeent ari a y el desarro

forma profunda a nuestra sociedad.

Hemos trabajado incansabl emente para garanti zar el
nacional es e intaénmaciranyeelcedsord an awcrma ®mi ¢ a, que tra
abordadas en esta versi-n de nuestro congreso. Cont
de su muestra comerci al nos isnvtietcannola gt cowscgruel as

i nvestigaciones.

Dentro de nuestros procesos de innovaci - n, en esta
trabajos, l a cual ha sido i mpl ement adamaynorv awiisoisb iclt
| as investigaciones realizadas en | os diferentes ¢
presentaci-n or al del trabajo en un espacio de 3 n
conocim elndso parti ci pantes a trav®s de | a exposici

ya conocidas, modalidad or al extendida y modalidad
Tambi ®n tuvimos | a oportunidad de i mplreonlelndadsarr é al il
|l a UPB, el pri mer o, para | a evalwuaci-n de |l os traba
y | os ganadores de |l as tres modali dades presentes
certitlecpdesentaci -n de trabajos una vez se termin

participantes cuentan con este documento antes de r

Durante estos dzas tendremosddraesopdbeg ttumayadt arei a se&»

avances recientes, debatir i deas, construir redes
congresos como este nos recuerdan que |l a cieseia n
fortalece en |l a diversidad de perspectivas y se pro

Medellin, Colombia
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Queremos agradecer a todos | os ponentes invitados,
empresas que nos acwmepaifah, ea |l asmueistemscdades que
y a todos | os que han hecho posible evento. Ha
Col ombiana de Ciencias Qu2micasdo quri emerst egse sd alr @ nl
versiones, siendo parte fundament al grupo de pe
gueremos agradecer especial mente Uni vermsildad
organizaci-n y en |l as evaluaciones decisiones ci
| as diferentes actividades relacionadas con nuestr a
Final mente, agradezco aviada wrsd ede ongtredes cy nl e@s pi?
A aprovechar cada conferenci a, conversaci - n,
preguntas que nos i mpul san, |l os proy2essty selqumu mdaes
Este espacio es un excelente punto partida par a
hacer ciencia con rigor, con pasi con prop-sito
Bi envenidos, y que estos da@mrsereditRanj d.l enos de descu

Ana Patricia Mart2nez
Presi dent a
Comit® organizador
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a Patricia Mart2nez

esidenta Comit® Organizador

2mica de |l a Universidad Nacional de Col ombi a, i ns
g2ster en Ciencias Bioqu2zmica y el de Doctorado ¢
l a Uni ver si dhebd aNacdisocrralt adeal CoDegpart ament o de Ci e
ciente Facultad de | a sede Medell 2n, |l a Facul tad
rriculares de Enfer mer 2 a, Farmacia y Salud Gl obal
entanaohrayectoria docente de m8s de 10 afos, Vi
veri ana, Fundaci -n Universitaria Jorge TomS8s, uni
anada; como profesorea ca lqgug mtecrsoxalimedamentyalbi
iversidad Nacional de Col ombia sede Medell 2n se e
ntro de su compromiso con el desarrolddodorc, ema 245ii c«
I programa Enam-rate de | as Ciencias de |l a Univer
| ombi ana de Ciencias Qu2zmicas, y ha col aborado c
2 mi ca ee llnaduSacriieadadd Col ombi ana de Ciencias Qu2 mi c
rte del VI Congreso Col ombiano de Bioqu2mica y Bi
cuanto a su trayectoria investigati vapath-ageenso,adc
del osMycommhactri umutmalet ¢ et ®$ ir $ clLhuwlno ayc urnt eEiuenatr € menn
y s pfo.r ddn@m i€t laivel-i.reEsi gadora del grupo de Estudi os e
del semillero Ciencias B8sicas para | a Vida. Ha e
contribuido en | a generacicoms ,dem&so ndoec i 2l eanrtto? ccwln
eventos cient2ficos, 3 tesis de pregrado dirigi
egrado, maestr2a y doctorado.
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Saludo del Comité Cientifico
Esti mados Col egas:

Es muydigrriagtior me, en representaci
| abor de cada uno de wustedes por

Mol edckBe, gue se desamMredlell 1 2an
FORUM de |l a Universidad Ponti fi

El C2B2 es el encuentro bianual cual i nvest.i
 a i ndust rpi%ablyi cdoe,| sseecrteocinen par a nteractuar y ent |
|l os m8s recientes avances y desarrol cient2fico
Mundo. Esta comunidad intepdascipl deacbaocbmhentese
Bioguzmica y |l a Biolog2za Mol ecul convirti®ndose
fortaleciendo 8reas de |l a cienci mer rdiet d m evli de
ent orno. Medi ante estas 8reas es explicar
en | a salud humana vy animal, en O ambiente
claveduermi ehamiento | as c¢c®l ul as; as interacc
enfermedad; y como |l a interacci entorno ge
base en | o anterioregsaspundenadstabl paen asgskbwvas te
adversos; di sefar nuevos compuestos mayor efi
i ndustri a; mej orar procesos Yy geagerriacu lntoudrea 0sso sitnennoiv
soluciones para enfrentar |l a cri mg&ti ca.

El C2B2 en su sexta versi-n concentr:- sus esfuer zos:s
Salud humana & ani mal (SHAXxa CiCOBJi, afAgtmicuds u&k aBi&ko iB
( AV) , Bi otecnolog2a & Microorgani smos (BM), Medi o
Tecnolog?2as Transformativas y Convergentes (TTC).
El 8rea de |l as Tecnol og2zasi Aclamysdmrimas i NBIsCy( Coamw er
un gran i mpacto porque en | os %l afos han ven
combinar |l a nanotecnolog?2a, biotecnologMpultsacnalvaan
significativos en |l a salud, el ente y | a

personalizadas que mejoran |l a cal

nf sosi munca antes descritos vy

de
requieren
permiten disefos exp

entr e otros.

nuestro Comi
participaci
lemtaieuckdd 1® y 21 de
i variana.

vida de

mayent2poten
canzar cambi os

[
de cultivos eficientes y que

compuestos y controleldeusagedd esarmpamatgemioasl eso;n y |
fuentes de energ?2a sostenibl es,

convirtieron en un 8rea transversalnaqgaobt e@rirdnat en
investigaciones y | levarla a wu [

tambi ®n en su aplicabilidad para

ebntorno.

De una manera articulada y estrat®gica,

|l as TTC s

vel ocidad en el proceso de producci permite el
|l o que fivmalame etnerl| Imej ores resultados cuando se tr
agentes infecciosos nuevos 0 reemergentes que atent
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Es as2 como un ejemplo claro de

ser di sefadas y modi ficadas r 8pidamente
mol ecul ar facilitan | a producci

medi ante el uso de |l a Inteligencia

|l ograr model amientos y simulaci

I l evar a c¢ ampd,osopteicmirzseors econ -
Apoyados en | o anterior, en nuestro
vacunas en Colombia. Se trat-.- de

del s

gui enes nos hablaron de | o0os desarrol

cmo mundi al

Adi cional ment e, como tradici-n mportante

fue otorgado al Doctor Luis Fernando Garc2a Moren
reconiocveaeoti gador a ni vel mund:i sus i mportant
Recientement e, fue reconocido como de | os inves
Presentamos as?2 el Il i bro Uhea mémar iquse dde mose tormes t & we
uno de wustedes y que es |l a recopilaci de mil es

trayectoria y | a gran capacidad cyaaaouin- mederci el
hemos definido que | as 8reas del evento son el forn
encontrar8n | os res¥%menes inici |l os corres:s
resndeenelsos trabajos presentados ponencias or al

mantiene el c¢c-digo que se asign- dentro del evento

permitiendo as?l|itckeandera mawort raxlcajso H.i

Esperamos que este compendi o de
mayor informaci-n, as? como consol

as?ecreon ciencia para ayudar al

Con todo este context o, podemos
intercambi o de ideas, compartir

mol ecul ar , tanto desde | a cienci
invitados y |l os participantes,

i nolvidabl es.

Que seao eeslt ei ndsbmo para | a construcci

gue debe ser mejor y que crece

Cordi al ment e,

Luz El ena Botero Pal acio
Presi dent a
Comit® Cient2fico
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ector p¥blico T(lINSs)t iyt wietlo oNa i adredi SUHHRANVDE Ic pd S iva)d
m8&s recient

ncre2ble produc
el rel aci ona
|l o del pazs
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LuEl ena Botero Pal aci o
Presi dent a
Comit® Cient2fico

Bacteri-loga y Laboratorista Cl2nica del Colegio M
Finanzas de |l a Salud de |l a UniversidadBiPom®difc¢as ad
Uni versidad de Antioquia y Doctora en Ciencias M®di
Su vida acad®mica y <cient2fica | a ha dedicado al

trayectoria comaridocemtel uB8rear siie | a microbiol og?a
pregrado en medicina y enfermer2a y en formaci - -n &
formativo ha tenido | a oportuni dagli sdtee rf oernrmaCi eunnc i gars
aportado en |l a formaci-n de varios doctores que pro
Su investigaci-n se ha concenternado teand oesl dees tsuad iuod dye
|l a tuberculosis pul monar, n e uln®o, n 20ab easdi qduai dr iyd as eepns i cso. I
colaborado en m®t odos diagn-sticos para tube®&scuploors i
|l os par8sitos |l e permiti - tambi ®n expl orar el- munc

cisticercosi s.
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Bl OLOGEA MOLECULAR APLI CADA A LA MEJORA GENETI CA VE
LOS SI STEMAS FORESTALES
Mar-Bal ores Reyl*
Departamento de Bioqu2mica y BiollomgdgeaniMoed 2a& uAg@mron E

Mont es, Uni versidad de C-rdoba, Espa‘
*correo electr-nico: b52resam@uco. es
RESUMEN

La biolog2a molecular ha revolucionado | a mejora g:¢
por estrategi aosmpaesadas nendel genoma y SsSuUsS mecanism
como | os cereales, estas herramientas han permitido
l a identificaci-n de genewviylamiar ¢adaearanes dadogyi ddos ea
estr®s [ 1]. En | as especies forestal es, sin embarg
derivados de su | arga vida, |l a eleaadph2hetkaocoichgegi
mul ti - micos (gen- micos, transcript-micos, prote-m
perspectivas sobre | os mecani smos de adaptaci - -n y
Quer,cuseleesvanant o ecol -gica como econ- micamente [ 3].
|l os cultivos agr2colas a | os sistemas forestales e
sostenibilidad, | a rhless?i,l ilemcbaolyod?2aa crmlsec wlaari - neg
integrador entre | a agricultura y la silvicultura,
cambio clim8tico.

REFERENCI AS

[1] Rey MD. et 8tienEeoftiti BDOS,i B0PBant
[ 2] Rey, MD . et al ., Friddnt ilerd2 9i48 , MI0€®Bul ar Bi osci e
[ 3] Trivino MM. et al., Forest Ecology and Manageme
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aQUE HEMOS APRENDI DO DEL SI STEMA | NMUNE DE LAS PL/
AGRI CULTURA SOSTENI BLE?

Juan Gonzal o!'MoH®@d¢tesr OAloej man'dro Rodr2guez

'Departamento de Ciencias sAgAgornarniiacsa,s ,UnFiavceurl stiadda dd eN &

Medel | 2n, Medell 2n, Antioquia, Col om

*correo electr-nico: jgmoralesos@unal

RESUMEN

Las plagas y |l as enfermedades son probabl emente | o:¢
Usual mente para su control, se wutilizan fumigaci one
control ar el prmopd etmas me@at ionman en el ambiente vy
pobl aciones de plagas y pat - -genos. Actual mente | o0s
materias primas obtenidos a toag®s ke pedgtrctiwcgisdagm
productos de s2ntesis qu?2mica, especial mente en | a
tivos es un objetivo muy importante en fedboely
puesta ante | os factores de estr®s bi-tico y abi
protegen en diferentes estados de | a exposici -r
t ej iidpsd dern | a penetraci-n o |l a colonizaci-n de
mpl o cer as, cutina y suberina en |l a epider mis,

ntas reconocenstia®s spdrl mseditdpdeasedept eres y ac
tdmioxl@s pu®s del reconoci miento del agente causal
onocen patrones mol ecul arest erapiccon adeé¢ pat oge
roorgani smos ( MAMPs) , o del daffo propio en | a p
ivada por patrones moleculares (PTIlI). Los pat - -ge
tmdol i smo y suprimir |l as respuestas de |l a plant
racel ul ar es, reconocen prote2nas efectoras en el

o
o cCc C

TO O3S OD®WODOOn” —O0

t

nduce a | a red$p@muestad risp eurnsae nfsoirbniae,de muerte cel L
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MICROBIOMAS BACTERIANOS PRESENTES EN HOJAS Y HOJARASCA DE CULTIVOS DE
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RESUMEN

Los cultivos de cacao pueden verse afectados por su capacidad para acumular metales pesados toxicos como ¢
cadmio (Cd) [1]. EI microbioma bacteriano se ha caracterizado por su utilidad simbiotica para la planta [2] y su
capaidad para tolerar Cd (CdtB) [3]; sin embargo, su estructura en la filésfera de la hoja y la hojarasca de cacao
es poco conocida [4]. Este trabajo tuvo como objetivo caracterizar la diversidad taxonémica del microbioma
bacteriano presente en la hoja y hagza de cultivos de cacao establecidos en suelos con Cd natural en el municipio
de Yacopi, Cundinamarca. Se identificaron tres fincas cacaoteras con diferentes niveles de Cd natural en el suelc
(F1 > 5 mg kg 17, F2 vy F3 rasdehomgyhéjagasca jle trgs abaes deeacav lpa c t
finca. Se cuantifico el Cd y los macro y micronutrientes de ambos tejidos, se extrajo ADN de la comunidad
bacteriana epifita y total, y se realizdé una secuenciacion de la region V4 del gen 16S rRNFfet&taninar la
estructura y composicion de la comunidad se usé QIIME2 y los paquetes phyloseq y microeco de R. Los resultados
revelaron una tendencia de menor diversidad alfa en la finca F1 con respecto a F2 y F3. La diversidad beta evidencié
diferenciasentre la comunidad epifita de la hoja y la hojarageaQ.001) asi como del microbioma total y epifito
de la hojarascgp(= 0.013). Se observé una correlacion entre el Cd y nutrientes como el calcio y el hierro (p <
0.05). Géneros com¥errucomicrobium Gordoniay Arenimona fueron significativamente enriquecidos en
mayores concentraciones de Qd<( 0.05). Adicionalmente, se identificaron rutas metabdlicas asociadas a la
biosintesis de poliaminas, diterpenos y acidos grasos en muestras con alto CHallestges aportan a la
identificacion de la comunidad bacteriana y a la prediccion del papel que estan realizando en la filésfera del cacao,
y podrian orientar el disefio de estrategias de manejo mas eficientes y sostenibles de suelos contaminados por est
metal.
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RESUMEN

El cadmio (Cd) esin metal pesado toxico que altera los organismos presentes en los sistemas agricolas [1]. En
América Latina se han registrado altas concentraciones de Cd en los granos de cacao, lo que podria repercutir en |
salud humana, la seguridad alimentaria y laneada del cacao [2]. Pocos estudios han evaluado el efecto de las
propiedades fisicoquimicas del suelo y el Cd en los microbiomas de suelos cacaoteros. Esta investigacion busce
determinar la diversidad taxonémica de los microbiomas presentes en sueloteroacaon Cd natural y
correlacionar las propiedades fisigoimicas del suelo con la comunidad bacteriana y fangica presente en estos
suelos. Se seleccionaron tres fincas de cacao con diferentes concentraciones de Cd (F1 >5Q2 mg¥eg 2.0

mg kg). Se recogieron muestras de suelo rizosférico (RZ) y de suelo asociado al cultivo a dos profundidades (D1:
0-30 cm y D2: 3160 cm). La comunidad se identificé mediante secuenciacion de la region 16S e ITS2 del gen
ARNr, respectivamente. Los indices diwersidad alfa mostraron mayor diversidad en bacterias que hongos
independientemente de la Finca pero diferente al tipo de suelo analizado. La RZ presentdé mayor ASVs en bacteria:
gue D1y D2, en contraste, los hongos no presentaron diferencias. Los dediieersidad Beta mostraron que los
microbiomas presentes en F1 fueron diferentes a los de F2yW8dr< 0.01). Redes de emcurrencia mostraron
bacterias y hongos Unicos y compartidos en cada finca. La textura del suelo, el pH, el carborm ergrétNa

y el Cd mostraron tener el mayor efecto sobre la diversidad estructural. Se observé una abundancia diferencial de
las familias bacterianas en Ebmamonadaceae, Nitrosomanadaceae, Nitrospiraceae, Podosphaeradeae

géneros fungicoddypaxylon, Microdochiumy Xylaria, y la familiaNectricaceadp. valor< 0.01), de los cuales

algunos han sido reportados como tolerantes a metales pesados. Este estudio es relevante para comprender el efe
del Cd en la composicion del microbioma presentéoe suelos cacaoteros y para el manejo agronomico de los
cultivos en suelos contaminados con Cd.
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RESUMEN

El control de plagas agricolas depende en gran medida de insecticidas que actlan inhietittmlmesterasa

(AChE), una enzima esencial en la neurotransmision de los insectos. Este mecanismo ha sido ampliamente
explotado por organofosforados y carbamatos, compuestos efectivos pero restringidos a nivel mundial debido a su
toxicidad ambientalbioacumulacion y riesgos para la salud humana [1]. Esta problematica ha impulsado la
bldsqueda de alternativas mas seguras, selectivas y sostenibles. En este contexto, los productos naturales represent
una fuente prometedora de moléculas bioactivas pamdspeccion vegetal con un perfil toxicolégico mas
favorable [2]. En este estudio se implement6 una estrategia cominisdita e in vitro para identificar inhibidores
naturales de AChE con potencial aplicacion agricola. A partir de la base de @&GNOT (aproximadamente
401,000 compuestos), se realiz6 un cribado virtual considerando propiedades fisicoquimicas relacionadas con
volatilidad y bajo peso molecular. Los candidatos seleccionados se evaluaron mediante acoplamiento molecular
frente a la ACE de Drosophila melanogaste(PDB: 6XYY), utilizando como referencia los patrones de
interaccion del inhibidor estandar tacrina. Los compuestos con interacciones favorables fueron wahd@dos

contra la AChE délectrophorus electricug un céctel enimético deD. melanogasterDe los 24 compuestos
seleccionados, dos mostraron una inhibicién significativa de la AChE en ambos sistemas, superando el 90% a la
mayor concentracion evaluada. Los valores de CI50 se ubicaron en el rango submicromoldsi€tiagéico

reveld6 que ambos compuestos actian como inhibidores mixtos, lo que sugiere un mecanismo de acciéon que
involucra la unién a sitios tanto cataliticos como alostéricos, con valores de constante de inhibicion (Ki) entre 85y
90 uM. Estos resultax$ demuestran la relevancia de la AChE como blanco y confirman que los productos naturales
son una fuente viable de inhibidores enzimaticos para el disefio de bioinsecticidas selectivos y sostenibles. La
combinacion de modelado molecular con validacion ex@atal acelera la identificacion de candidatos bioactivos

con un impacto real en la agricultura.
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RESUMEN

La salud del suelo es un determinante fundamental de la agricultura sostenible [1]. Se evalu6 el efecto de
lombricompost (VC) y compost de porquinaza (PM) en la actividad enzimatica del suelo asociada con los ciclos
del nitrégeno (ureasa y proteasa), elaidel fosforo (fosfatasa acida y alcalina y fosfodiesterasa) y el ciclo del

c ar b ogluososidaga) y la abundancia de los grupos funcionales (GFMs) del suelo: fijadores de nitrégeno,
solubilizadores de fosfato y celuloliticos. Ademas, se evalu6 ebefetire el perfil de compuestos organicos
volatiles (VOCs) en plantas de caléndula (Caléndula officinalis L.) y menta (Menta spicata L.). Se realizé un disefio
completamente al azar, con tres tratamientos por planta (Suelo, Suelo con VC y suelo con tBiMar@e

muestras de suelo por triplicado para cada muestreo (0, 30 y 76 dias). La actividad enzimética se determiné
mediante espectrofotometria, la abundancia de GFMs se realizé por el recuento de UFC/g en placa, y los VOCs se
analizaron mediante cromatadiia de gases acoplada a espectrometria de masab$Ea.0os dos abonos
organicos (AO) generaron un aumento en la actividad enziméatica (significativa para fosfatasa acida y alcalina) y la
abundancia de todos los GFMs y del suelo, siendo el tratamient ¢ tuvo un mayor efecto. Se observé un
aumento en la abundancia de microorganismos principalmente con PM, lo cual puede estar asociado a una mayol
disponibilidad de nutrientes para producir biomasa microbiana. La actividad enzimatica se correlacioné
directamente con la abundancia de GFMs. Por otro lado, la actividad enzimatica y la abundancia de los GFMs en
funcién del tiempo, se vieron negativamente afectadas, posiblemente debido al disturbio fisico ocasionado por la
remocion o volteo del suelo. Pacs VOCs, se establecié que en caléndula hay un efecto diferenciador en el perfil

de volétiles segun el tratamiento empleado, mientras que en menta no se evidencid. Este estudio muestra que lo:
AO influyen en la interaccion suefanta, afectando su actildd quimica y bioldgica.
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RESUMEN

Enwarias regionéssaolx ymgp2og ual flasmpgd cudbensrecuentra a
contribuyendo a | a supervivencia del pat - geno y u
potencial mente hospederas se recolectar on feesrpmeecd aeds
en |l a subregi-n de Urab8, Antioquia. Los tejidos v
sembraron en medio de cultivo agar papa dextrosa (
confousasipumhueometi dos a pruebas de patogenicidad
Mi c hel eval uados semanal ment e, de | os cual es 19
caracter2sticos de |l a enfermaaidaezcdmol alkohosias,odew
rizoma y pseudotall-aislLadopatiegénass pifaaeatans i@ocul af
Koch. Entre |l as arvenses identificadas comosmdhu®s
Fimbristylis dichotoma, Acalypha, Geoph,i Riavimaac riowpnm
Hyptis brevi psepAl, t Rhinla gyddh mairmoors mi e mb Fa$ a dSeiank ae nibaami gl c
estos resultaadésrmudosopest Bdewobi ficaci-n mol ecul al
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reducir el in-culo del pat-geno.
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RESUMEN

El Tomate de arbol es una fruta andina de alto consumo en Colombia. La produccion de esta fruta se ve afectada
por enfermedades foliares de origen bidtico como Tizon tardio o Peste negra causada por el oomicete
Phytophthora infestans sensu lgtla Bacteiosis. Para su control, los productores recurren casi exclusivamente

al uso de plaguicidas convencionales de sintesis quimica que deterioran el agroecosistema y la salud de los
agricultores, planteando la necesidad de incluir alternativas en su manejdtirs comerciales de Tomate

de arbol ubicados en el departamento de AntieQal@mbia, se estudié el efecto del inductor de defensa acido
b-aminobutandico (BABA), tanto individual como en combinacién con plaguicidas convencionales, usados por
los produtores de la fruta. Durante el periodo evaluado no se observo tizén tardio. En contraste se observo alta
incidencia y severidad de bacteriosis en el cultivo. Para la identificacion del agente causal, se realizaron pruebas
bioguimicas y de patogenicidad ceimco aislamientos bacterianos en hojas de tomate de arbol. Tres
aislamientos mostraron resultados positivos al reproducir los sintomas caracteristicos de la enfermedad, como
manchas angulares con halo clorético. Interesantemente, se observo que eolasarportes sobre el efecto

del inductor BABA en varios patosistemas, la inclusién de esta molécula en las aplicaciones de plaguicidas
convencionales en producciones de tomate de arbol increment6 89% y 75% la incidencia de la bacteriosis (en
hoja y talo respectivamente), ademas se incrementd 60% la severidad. Se discuten las implicaciones del uso
del inductor en las producciones de la fruta.

Palabras clave Bacteriosis, gota, fitotoxicidad, necrosis, incidencia y severidad
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RESUMEN

In Colombia, 7,241 fungal species have been recorded; however, it is estimated that between 27,000 and 380,000
species exist, highlighting the | imited kGa@ypenceag)ge o0
is a tropical herb considered a weed in agricultural and natural ecosystems. Identifying its associated pathogens
provides insight into its ecology and biological interactions. The aim of this study was to identify the fungus
infecting Fimbrisylis sp. at the El Volador Campus of the National University of Colombia, Medellin, using
morphological and molecular approaches. Infected plants showed blackish sori at the base of peduncles and
pedicels. Microscopic examination revealed dark, globosetiglobose, finely ornamented spores, (10)11155

(17.5) um in size, compatible with Ustilaginales. Multilocus sequence typing (MLST) placed the isolate within the
Cintractia clade. Based on morphology and obtained sequences, the fungus was ider@ifitche& axicola

(Berk.) Cornu [2]. This is the first record of this smut species infecting Fimbristylis sp. in Colombia. The results
highlight the value of polyphasic identification methods for accurate fungal taxonomy and contribute to the
understandig of Colombian mycobiota.
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RESUMEN

Colombia es reconocido mundialmente por ser el mayor productor de cultivos ilicitos de coca para la obtencién de
clorhidrato de cocaina. Segun el Sistema Integrado de Monitoreo de Cultivos llicitos {SNDCIC), para el

afio 2023, Colombia tenia sembra@&8.000 hectareas de plantas de coca, las cuales generan un potencial de
produccion de clorhidrato de cocaina de 2.664.00 toneladas métricas al afio [1]. El cultivo de coca en Colombia es
una problematica multifactorial que tiene repercusiones socioeca®nimedioambientales graves para el pais

por lo cual es necesario la busqueda de aproximaciones para mitigarla [2]. Dentro de este contexto, recientemente
ha surgido la posibilidad de explorar usos alternativos a la hoja de coca, con fines médicfficps;ieemiendo

en cuenta su alto contenido de metabolitos bioactivos como alcaloides, terpenos y polifenoles que han demostradc
tener una actividad anticancerigena y antimicrobiana promisoria [3]. Para ello, es importante hacer una exhaustiva
caracterizeion del perfil metabolémico que tiene la planta, como informacién de valor para identificar metabolitos
secundarios con potencial actividad biolégica. En el presente trabajo, se realizé un estudio comparativo, mediante
la caracterizacion quimiotaxonémida 300 muestras de hoja de coca recolectadas a nivel nacional, en cultivos
ilicitos de diferentes zonas del pais como Tolima, Chocd, Antioquia, Putumayo, Guaviare y Bolivar, empleando
técnicas instrumentales avanzadas con el fin determinar los principetieisolitos presentes en la hoja y de esta
manera establecer su potencial uso farmacéutico.

CONSIDERACIONES ETICAS
No aplica.
APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS
Este trabajo estd enmarcado en el macroproyecto de la Policia Nacional de ColomteriZaaian molecular y
guimica de especidsrythroxylumcultivas en Colombia, financiado por la Embajada de Estados Unidos y la
Direccion de Antinarcoticos.
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[3] Gamarra O. et al., Revista Peruana de Medicina Integrativa, 2(4), 828, 2017.
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METABOLOMICA DE PLANTAS DE COCA ( Erythroxylum novogranatenseREVELA EFECTO DE
PRACTICAS AGRICOLAS TRADICIONALES Y NO TRADICIONALES Y DE FORMAS DE USO

ANCESTRALES
Diana Marcela Bernal Francb, Viviana Lopez PazAndrés Fernando Gonzalez BarripMaria Francisca

Villegas Torres$
!Centro de Investigaciones Microbioldgicas (CIMIC), Departamento de Cieicigicas, Universidad de los Andes,
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CONSIDERACIONES ETICAS

Inscripcion para el procesamiento de hoja de Coca frente a la Unidad Administrativa Especial Fondo Nacional de
Estupefacientes bajo resolucion numero 184 de 2025.

APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS

Esta investigacion se financia cacursos provenientes del Fondo Nacional De Financiamiento Para La Ciencia,
La Tecnologia Y La Innovacién Francisco José De Caldas, bajo el proyee26024.0
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FARMACOGNOSIA Y TAMIZAJE FITOQUIMICO DE EXTRACTO HIDROALCOHOLICO DE LAS
HOJAS DE Psidium guajaval. (GUAYABA)
Elieser Lopez Cabezts
1Departamento de Formacion General, Instituto de Farmacia y Alimentos, Universidad de La Habana
*correo electrénico:elieserlopez1980@gmail.com

RESUMEN

La Psidium guajava.., es una planta originaria del trépico americano, de vital importancia para la industria
farmacéutica y agroalimentaria por sus multiples metabolitos secundarios con probada actividad biol6gica y
nutrientes [1]. Por lo cual este trabajo tiene los siga&Objetivos general: caracterizar la farmacognosia y la
fitoquimica dePsidium guajava..(Quayaba), especificos: determinar la farmacognosia de extracto hidroalcohoélico

de las hojas e identificar los posibles metabolitos secundarios presentes.z8eureallisqueda exhaustiva de
informacién con descriptores en espaniol, inglés y portugués, para el marco teérico y la discusion de los resultados
de este trabajo, asi como para la adecuada preparacion del extracto hidroalcohdlico y la realizaciderdptlss di
ensayos. Se prepar6 un extracto hidroalcohdlico de hojas de guayaba, al cual se le realizaron cenizas y solido:
totales, indice de refraccion, farmacognosia, densidad relativa, pH y tamizaje fitoq@medarmacognosia se
pudieron apreciar facaracteristicas macro y microscopicas de la planta, su aroma, el extracto hidroalcohélico era
de color marrén transparente, los soélidos totales fueron de 9,86%, las cenizas totales 5,84%, el indice de refraccior
1,352, el pH de 5,6 y la densidad relafiva de 0,9 g/mL[2]. A partir del tamizaje fitoquimico realizado se puede
sugerir la presencia de acidos fendlicos, saponinas, taninos, coumarinas, flavonoides y alcaloides [2]. Se pudo llega
a las siguiente<l extracto hiroalcohdlico deésidium guajavd.., en este estudio, presento su olor caracteristico y

fue de color marrén, transparente, acorde a la literatura cientifica consultada, su andlisis arrojé un contenido de
cenizas y solidos totales, pH y densidad relativa similares a los descritos emnntas cubanas y a estudios
internacionales. Los metabolitos identificados fueron: las saponinas, los 4cidos fendlicos, sus 6xidos y derivados,
saponinas, alcaloides, taninos del tipo pirocatecélicos, coumarinas y flavonoides. Estos hacen al extracto
hidrodcohdlico de guayaba, un excelente producto para multiples tipos de formulaciones farmacéuticas.

Palabras clave farmacognosia, tamizaje fitoquimico, extracto hidroalcohdlico, formas farmacéuticas.
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CARACTERIZACION FISICOQUIMICA DEL EXTRACTO LIPIDICO DE SEMILLAS DE PALMA DE
IRACA ( Carludovica palmataPE TRES MATERIALES VEGETALES
Ana Maria Cabrerd, Juan Carlos ZambraripJesis Adriano Romo
1Grupo de Investigacion en Bioquimica y Estudios Genéti@®©OGEN. Depatamento de Quimica, Universidad de Narifio,
Pasto, Narifio, Colombia
*correo electrénico:anamarial6@udenar.edu.co

RESUMEN

La palma de iracaQarludovica palmataes una planta monocotiledénea distribuida en la region Neotropical.
Aunque tradicionalmente se usa para hacer artesanias, sus frutos y semillas han sido poco investigados [1]. Est
estudio analiza sus semillas para identificar aplicaciones agroindessteinenticias con fines de bioprospeccion.
Se colectaron infrutescencias de tres materiales vegetales de palma de iraca (NARO1, NARO2 y NARO3) de una
coleccion establecida en el Municipio de Linares, Narifio. Las semillas se separaron de la pulganpsese
temperatura ambiente por una semana, luego se midieron algunas caracteristicas biométricas. Seguidamente, ¢
maceraron para realizar extraccion asistida por ultrasonido de la grasa usando hexano como solvente. El extract
lipidico se caracteriz6 nd@ante cromatografia de gases acoplada a espectrometria de masaBI8p(2]. Las
semillas de NARO3, NARO1 y NARO2 presentaron las siguientes caracteristicas biométricas respectivamente: peso
en conjunto de 20 semillas; 13.5 + 2.8; 10.6 £ 0.6 y 8.5 a@®6longitud 2.5 + 0.1, 2.2 + 0.1y 2.0 £ 0.1 mm;
ancho 1.5+0.1; 1.2+ 0.1y 1.1 + 0.1 mm. Asimismo, se encontré que el contenido de acidos grasos insaturados
para NARO3, NARO1 y NARO2 fue de 68.3%, 68.7% y 67.7% respectivamente, donde se identjizarotipos
como acido linoleico, acido oleico y acido linolénico, ademas se encontraron acidos grasos saturados como acido
palmitico y &cido estearico en menor porcentaje. Los resultados revelan diferencias importantes en las
caracteristicas biométrica® das semillas. Los tres materiales exhibieron un alto contenido de acidos grasos
insaturados, destacandose quimiotipos como: acido linoleico (eB)egdinolénico (omegs) esenciales para
procesos fisiologicos y bioquimicos en humanos [3]. La preseecicidos saturados concuerda con patrones
tipicos en semillas de plantas, donde los insaturados favorecen la fluidez de membranas celulares y la adaptacion
temperaturas variables [3]. Los materiales vegetales representan recursos promisorios paudaehddép de
Narifio, con valor potencial para la industrial de los aceites vegetales, debido al alto porcentaje de grasas
insaturadas.

CONSIDERACIONES ETICAS

La investigacion se realizo con cultivos comerciales de palma de iraca con el permiso deidacdiec
CORPONARINO (Resolucion No.126 del 19 de febrero del 2015).
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IMPLEMENTACION DEL METODO TAGUCHI PARA LA OPTIMIZACION EN LA EXTRACCION
DE ADN DE COPOAZU (Theobroma grandiflorun)
Brayan Arley Tord, Angie Fernanda Riasc§dMaria Isabel Castrg) Juan Carlos ZambraripPedroAlexander
Velazque/asconeZ
Departamento de Quimica. Grupo de Investigacién BIOGEN. Universidad de Narifio, Pasto, Narifio,
Colombia?Departamento de Biologia. Grupo de Investigacion BIOGEN. Universidad de Narifio, Pasto,
Colombia®Departamento de Prodidn y Sanidad Vegetal. Grupo de Investigacién BIOGEN. Universidad de Narifio, Pasto,
Narifio, Colombia.
*correo electronicobtoroo906 @gmail.com

RESUMEN

El Theobroma grandiflorum{Willd. ex Spreng.) Schum. (copoazl) es una especie amazoOnicpotemcial
economico y ecoldgico [1]. La presencia de compuestos fendlicos y polisacéridos que interfieren en la obtencion
de ADN de alta calidad ha motivado la aplicacion del método Taguchi, con el objetivo de optimizar el protocolo de
extraccion a partide hojas maduras de copoazu [2]. Se recolectaron muestras foliares en fincas de nueve municipios
del departamento de Caqueta. La extraccion de ADN se realiz6 en el Laboratorio BIOGEN de la Universidad de
Narifio. Se evaluaron 4 variables: concentracioneB(2, 3 y 4%), numero de descartes del buffer de lisis (1, 2

y 3), vol “menes de pr omexapoaana (1020 25Ql) analizando el3rpactd en)la y
integridad, pureza y concentracion de ADN mediante espectrofotometria y elesiof Los resultados
demostraron que la concentracién de CTAB y el niUmero de descartes del buffer fueron los factores mas influyentes
en el rendimiento de ADN. La mejor combinacién experimental incluyé 4% de CTAB, un descarte, 10 yL de
proteinasa Ky 2@ L  dneercdptoetanol. Estas condiciones permitieron extraer ADN de alta pureza, integridad y
buen rendimiento (100-$00 ng/uL). Este protocolo optimizado constituye un avance relevante para los estudios
moleculares en copoazl, al ofrecer una metodolefigeente que disminuye significativamente el tiempo vy los
costos en comparacion con los métodos tradicionales.

Este estudio no requirié de aprobacion ética para su ejecucion.

APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS

Esta investigacion fue financiada por @hidterio de Ciencia, Tecnologia e Innovacion (MINCIENCIAS), numero
de subvencién 106866 y namero de programa 106735.
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EVALUACION DE LAS PROPIEDADES BIOMETRICAS, FISICOQUIMICAS Y MECANICAS DE LA
PALMA DE IRACA ( Carludovica palmatalCOSECHADA EN TRES ESTADOS DE MADUREZ
Karen Natalia Aucu Arteadd JuanCarlos Zambranty Angela Zambrano
1Departamento de Quimica, Universidad de Narifio, San Juan de Pasto, Narifio, Colombia.
*correo electrénico: knaucul8B@udenar.edu.co

RESUMEN

La palma de iracaQarludovica palmatags una especie silvestre América tropical, tradicionalmente utilizada

para obtener paja toquilla, una fibra vegetal rica en celulosa, hemicelulosa y lignina, empleada en la elaboracion de
artesanias [1]. Actualmente, no existen pardmetros de calidad estandarizados que peemitaradet tiempo

optimo de cosecha para garantizar fibras de alta calidad. Esta investigacion evalué las propiedades biométricas
fisicoquimicas y mecéanicas de la fibra de palma de iraca recolectada en tres estados de madurez, definidos por |
longitud dé peciolo: 46100 cm (B), 104160 cm (M) y mayor a 160 cm (A). Los cogollos fueron procesados para

la obtencién de la fibra, y se aplicaron dos tratamientos de blanqueamiento: uno natural con agua (BN) y otro
quimico con HO, (BQ). Se analizaron variablésométricas (longitud, masa, numero de fibras); fisicoquimicas
(color L, C y h), porcentaje de celulosa (CEL), hemicelulosa (HEM), lignina (LIG), extractivos (EXT), cenizas
(CEN) y humedad (HUM)) y propiedades mecanicas (modulo de Young (MY) y resistelacteaccion (RT)).

Para determinar diferencias significativas, se apl/
presentaron masas similares (~11,5 g) mientras que B es levemente mas liviano (10,4 g). Las longitudes oscilaror
entre 68,7 cmA) y 71,5 cm (B). El nimero de fibras (~77), asi como el contenido de HUM (~11,3%) y EXT
(~1,2%) se mantuvieron constantes en todos los estados. Sin embargo, B present6 mayor contenido de CEL (44,7%
y HEM (11,4%), M presento el mayor contenido de LIG 4%4). Por su parte, A presentd mayor contenido de

CEN (4,8+0,5%) y RT (163,0 MPa) y los valores mas altos en MY (5327,5 MPa) fueron determinaddssn B.
estados de madurez B y M se consideran éptimos por combinar buen color de fibras (L= 88,1%, Cr=86G®E),

buenas propiedades mecénicas y respuesta efectiva al blanqueamiento, obteniendo asi fibras de buena calidad pe
ser comercializadas.

CONSIDERACIONES ETICAS

La investigacion fue aprobada con el Comité de Etica en Investigacion de la UniveesiiadfioseginActa No.
059, del 25 de octubre del 2024

APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS

La investigacion fue financiada por la Vicerrectoria de Investigacion e Interacciéon Social (VIIS) de la Universidad
de Narifio a través del proyecto con c6digo7312
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ACTIVIDAD INSECTICIDA Y EFECTOS NEUROTOXICOS DE PRODUCTOS NATURALES
VOLATILES EN Drosophila melanogaster
Maria ValderramaVargas’, Angie TorresGarcia’, Felipe VictoriaMufioZ, Erika Plaza$, Cesar Sierrd
!Departamento de Quimica, Universidad NaciomaCadlombia, Bogota D.C, Colombikledicinal and Pharmaceutical
Chemistry Institute, University of Minster, Miinster, Alemania.
*correo electrénico:casierraa@unal.edu.co

RESUMEN

Los pesticidas abarcan una gran variedad de compuestos quémigieados para el manejo y control de plagas.

Su uso indiscriminado ha llevado a consecuencias adversas sobre el medio ambiente y la salud humana [1]. Ante
esta problematica, y la necesidad de su uso en paises agroindustriales, los productos natilesi®My4) se
posicionan como alternativas viables debido a sus estructuras moleculares ajustables y un perfil toxicol6gico méas
favorable. En este contexto,Daosophila melanogastese ha consolidado como un modelo versatil en estudios de
toxicologia,lo que lo convierte en una herramienta adecuada para la evaluacién de la actividad insecticida y los
efectos neurotdxicos de estos compuestos [2]. Este estudio tuvo como objetivo evaluar la actividad insecticida de
PNVs sobre un modelio-vivo de Drosophila melanogasteri.a metodologia consistié en realizar bioensayos de
toxicidad fumigante e ingestiébn para evaluar la mortalidad, junto con pruebas de comportamiento locomotor
mediante el ensayo de geotaxis negativa. Los bioensayos de toxicidad fumigantamostn una r educci
en la supervivencia de. melanogastetras 48 horas de exposicion, evidenciando actividad insecticida de los PNVs.

En los ensayos de comportamiento locomotor, los individuos sobrevivientes expuestos a una concentracion de
1 ,uR/mL presentaron alteraciones significativas en la geotaxis negativa luego de 24 horas, lo que sugiere un
posible efecto neurotoxico. Por su parte, los bioensayos de toxicidad por ingestion registraron una disminucion del
23 % en | a supnecrevnitvreanccii-an ad eu n2a0 cnoM, en comparaci - n
gue PNVs con naturaleza fenélica presentan actividad insecticida y alteraciones en el comportamiento locomotor,
sugiriendo un efecto neurotéxico, lo que resalta el potenciasti'ss compuestos como posibles alternativas
sostenibles a los pesticidas sintéticos.

CONSIDERACIONES ETICAS

Los resultados presentados en este estudio fueron aprobados pajgeeto 21por el comité de ética de la
FACULTAD DE CIENCIAS de la UniversidhNacional de Colombia bajo el Acta-2623.
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IDENTIFICACION DE ARVENSES HOSPEDERAS DE Ralstonia solanacearumaza 2Y SU RELACION
PATOGENICA CON EL CULTIVO DE BANANO EN EL SUROESTE DE ANTIOQUIA
Samuel Berrio BallestergsZenaida Ayala AyalaLuis Fernando Patifio Hoygsluan Gonzalo Morales Osofio
IFacultad de Ciencias Agrarias, Politécnico Colombiano Jaime Isaza Cadavid, Medellin, Cobagsgamento de
Ciencias agronoémicas, Universidad Nacional de Colombia sede Medellin, Colombia.
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RESUMEN

ElI banano es un fruto tropical de gran i mportancia ¢
causada por la bactefRalstonia solanacearunaza 2. Su variabilidad genética, su amplio rango de hospedantes y
su facil diseminacion dificultan su control. En este estudio, se identificé arvenses hospeBersdaleacearum
en plantas de banano, en asocio con el cultivo de café en el surosstivdeia. Se realizé la colecta de arvenses
frecuentes en el cultivo de banano, teniendo en cuenta la presencia de focos de infeccion del patdgeno; el aislamient
de la bacteria, se realizd6 en medio de cultivo semiselectivo SMSA (Agar semi selectivac&)d#flizando
segmentos de tallo y raiz de cada arvense recolectada. Se seleccionaron colonias caracteristicas de color blanc
con centro vino tinto con halo dorado y de alta viscosidad. Se analiz6 la patogenicidad de 13 aislamientos en
plantulas de &nano Gros Michel, de estos 5 fueron patogénicos, esto en relacion a la produccion de sintomas
caracteristicos, como flacidez del peciolo, clorosis generalizada, necrosis vascular y muerte de la planta. Los
patégenos fueron re aislados de las plantulabash@no inoculadas, cumpliendo los postulados de Koch. Se
identificaron nuevas arvenses hospederas dormaton sp Hyptis suaveoleng-imbristylis spy Thunbergia alad.
Los resultados obtenidos permitieron explorar aspectos de ecologia y epidemiologiaedterinedad.
Incorporando el control de arvenses en el manejo integrado del patégeno, esto con el fin de proteger las plantacione
de banano en el pais.

APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS

Proyecto financiado por | a rRolittenica Chdlambiand Jaime tsaza Cadasid) t 2 a
sede Medellin.
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EFECTO DE DOS ABONOS ORGANICOS SOBRE LA DINAMICA PLANTA -SUELO EN Cannabis
sativaL.: UNA MIRADA DESDE LA CALIDAD DEL SUELO HASTA LA EXPRESION DE GENES
CANNABINOIDES Y COMPUESTOS VOLATILES
Cristian Camilo Bustds Daniel Antonio RodriguézAna Patricia MatinezGonzéaleZ Harold Duban Ardild,
Diana Cristina Sinucdy Lizeth Manuela AvellanedEorres™*.
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Vida, Universidad Nacional de Colombigede Medellin, ColombidDepartamento de Quimica, Facultad de Ciencias,
Universidad Nacional de Colombia, Sede Bogota, Colombia.
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RESUMEN

La agricultura ecolégica incorpora diferentes practicas y conocimiento cientifico para mejorar la sostenibilidad
ambiental [1] Se evaluo el efecto de lombricompost (VC) y compost de porquinaza (PM) en la actividad enzimatica
del suelo asociada con los log del nitrégeno (ureasa y proteasa), del fésforo (fosfatasa acida y alcalina y
fosfodi est er a s-gucosigasalj enlla abuadarizia dedos ¢ripos funcionales (GFMs) fijadores de
nitrégeno, solubilizadores de fosfato y celuloliticos; en laesipn de genes relacionados con la ruta de sintesis de

| os ¢ an n a-tetrahidracahrainol IHC) y cannabidiol (CBD) y en el perfil de compuestos organicos
volatiles (VOCs) en plantas de cannalisifnabis sativd..). Se evaluaron tres tratamientogr planta (Suelo,

Suelo con VC y suelo con PM) en tres tiempos de muestreo (0, 30 y 76 dias) con tres réplicas biolégicas. La
actividad enzimética se determin6 mediante espectrofotometria, la abundancia de GFMs se realizé por el recuentc
de UFC/gss, laxpresion génica por medio de RPCR y los VOCs se analizaron mediante cromatografia de gases
acoplada a espectrometria de masas-iM8]}. Los dos abonos organicos (AO) generaron un aumento en la
actividad enzimética (significativa para fosfatasa acidagliab) y la abundancia de todos los GFMs, siendo el
tratamiento PM el que tuvo un mayor efecto. Por otro lado, la actividad enziméatica y la abundancia de los GFMs
en funcién del tiempo, se vieron negativamente afectadas, posiblemente debido al diststétodal momento

de la siembra. De los genes evaluados se encontraron menores niveles para la THC sintasa en VC y PM; mientra
gue CBD sintasa present6 un aumento significativo con el uso de PM. Para los VOCs, tres terpenos y THC fueron
los compuestosan mayor presencia, sin observarse diferencias significativas entre los tratamientos. Este estudio
muestra que los AO pueden mejorar la calidad del suelo e influyen en la relaciéplantepafectando su actividad
quimica y biolégica.

APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS
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RESUMEN

El platano Musaspp) constituye un cultivo estratégico nacional y es un sustento econémico para miles de familias
campesinas. No obstante, la productividad de este cultivo se encuentra amenazada por el Moko, enfermedac
vascular causada pBilstonia solanacearunin este catexto, el control biolégico es una alternativa que permite

el manejo de la enfermedad. Este estudio tuvo como objetivo evaluar el potencial de bacterias rizosféricas nativas
como agentes de biocontrol frentRasolanacearunPara ello, se recolectaroruastras de suelo de la rizésfera

de plantas de platano. Los aislamientos obtenidos se cultivaron en medios especificos hasta lograr cultivos axénicos
Posteriormente, se estandariz6 un protocolo de antagoimisritam contraR. solanacearunmue permiticevaluar

la capacidad inhibitoria de los aislamientos frente al patégeno en condiciones controladas. Adicionalmente, los
aislados fueron evaluados para determinar caracteristicas de rizobacterias promotoras del crecimiento vegeta
(PGPR) [1]. Finalmente, $oaislados con mayor potencial fueron identificados mediante andlisis molecular del gen
ARNr 16S. Los resultados preliminares mostraron un grupo de bacterias con actividad antagonista significativa y
con atributos PGPR, lo que las posiciona como candigetasisorias para el desarrollo de bioinsumos orientados
tanto a la proteccién del cultivo como al fortalecimiento de la nutricién vegetal.
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RESUMEN

El cacao Theobroma cacah.) es uno de los cultivos de mayor relevancia econémica y social en América Latina,
pues constituye la base de la industria chocolatera. Sin embargo, su productividad se ve fuertemente limitada pot
enfermedades de origen flngico, entre las cuales ldiasisi causada pdvioniliophthora roreri es una de las

mas devastadoras (pérdidas de hasta el 80% del cultivo). El control convencional de esta enfermedad es compleji
y poco efectivo. La tecnologia del ARN de interferencia (ARNi) emerge como una esatigtegcnoldgica
prometedora para el control de patdégenos. Esta herramienta permite silenciar genes esenciales para el desarrollo
patogenicidad del hongo. El presente estudio tuvo como objetivo disefiar, mediante aproxinmacdives
moléculas de AR de interferencia dirigidas contra genes blanchbldeoreri con potencial relevancia en procesos

de colonizacion. Para ello, se recopilaron secuencias génicas de bases de datos publicas, y se aplicaron criteric
bioinformaticos de disefio de ARNSsi [1]. $oesultados preliminares permitieron identificar un conjunto de genes
candidatos susceptibles de interferencia, entre los que se destacan aquellos relacionados con la viabilidad de
patégeno [2]. El disefio racional de ARN de interferencia constituye sm ipi&ial hacia el desarrollo de
bioinsumos innovadores que podrian incorporarse en programas de control de la moniliasis, ofreciendo alternativas
mas sostenibles y de bajo impacto ambiental en comparacién con los métodos tradicionales.

APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS

Este trabajo es financiado por la Convocatoria Orquideas. Mujeres en la Ciencia 2024, del Ministerio de Ciencias,
Tecnologia e Innovacion de Colombia.

REFERENCIAS

[1] Martinelli D.D., Machine learning for siRNAfficiency prediction: A systematic review, Health Sci. Rev. 11,
100157, 2024

[2] Nascimento K.T.S. et al., Candidate effector proteins revealed by transcriptional profiling during development
of Moniliophthora roreri a fungal pathogen dtheobroma cacadgGenomics 117, 111083, 2025

Medellin, Colombia

V| Congreso Colombiano de Bioquimica y Biologia Molecular 193'21de“°Vie’"2r‘gzrg




AV203

SACHA INCHI COMO FUENTE POTENCIAL DE PRODUCTOS FITOSANITARIOS:
EVALUACION DE EXTRACTOS VEGETALES PARA EL MANEJO DE ENFERMEDADES EN
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RESUMEN

Sacha inchiRlukenetia volubilis L) es una planta de estructura trepadora o liana, cuya composicion proximal de

la semilla es 4&0% de aceite y 228% de proteinas altamente digerijgs El aceite obtenido de la semilla esta
compuesto en su mayor parte poidos grasos poliinsaturaslqPUFA) y con 12 % de &cidos grasos
monoinsaturados (MUFA|2]. Estudios realizados con extractos etandlicos de semilla y hoja de sancha inchi
colectadas en Tolima, se encontré que el extracto es predominantemente &cido, lo que supone la presencia d
componentes de naturaleza fendlica, con caracteristicas antioxidantes y antimicrf3jidPaslo anterior, en la
presente investigacion, se exploro el cultivo de Sancha inchi, proveniente del municipio de Dabeiba, como fuente
de productos para el contrdidsanitario, para inhibir el crecimiento de fitopatégenos responsables de enfermedades
gue afectan a dos de los cultivos agricolas en el occidente AntiodRssfimlomonas siringiev. Garciag agente

causal del Tizén bacteriano del caf&anthomonas albheans responsable de la escaldadura de la hoja de la cafa

de azucar. Se realiz6 la obtencién de extractos hidroalcohdlicos (etanol y metanol) de semillas (mediante separacior
de céscara y nuez, secado a 45°C y molienda, maceracion y rotoevaporacigrizacion (contenido de
polifenoles y acidos grasos, por los métodos de FGilitalteu [4], y cromatografia de gases), y la evaluacion de

su capacidad inhibitoria (mediante difusién en agar [5]). Para los extractos etandlico y metandlico, ebatatenid
polifenoles fue de 65.98 mg AG/g y 48.24 mg AG/g, respectivamente. El contenido de &cidos grasos fue de 45.5%
y 48.45% (principalmente acido oleico, acidedctedecenoico y acido palmitico), respectivamente. Finalmente,
ambos extractos mostraron &aad inhibitoria frente &. siringie,con zonas de inhibicion de 8.45 + 0.1 mm (para

el extracto etandlico) y 9.47+0.1 mm (para el extracto metandkit@studio sugiere que el extracto de S. inchi
podria ser una fuente potencial para el control dpditbgenos en cultivos de café. Es necesario seguir explorando

su efecto inhibitorio en cafia de azucar, con miras a optimizar sus condiciones de extraccion para mejorar Sus
parametros bioquimicos.
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RESUMEN
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RESUMEN

s Pol 2ticas Nacionales de Bioeconom2a y Econom?2a
desarroll o de bioproductos de alto valor y | a t
bitat, |l a presasorasdel espemonesul tivos, Il a cont ar
tencial. A ello se suma que | as metas establecida
n8mica y efectiva entre todos | os sectores.

s empga&msawsn jmpuaepel fundamental en |l a transici-n hact
i nnovaci-n biotecnol -gica y |l as soluciones basac
u competitividad, g eonpeorra nudnoi draweevso se crmenr-ard c@s .y As i m
omo biolog?a, mi crobi ol og? a, bi otecnolog2za y bioc¢
esarrollo y transferencia tecnol - -gicadpaeapedti alpme
ectores agroindustriales, ambientales y energ®tico

n este contexto, |l a bioeconom? a, articulada <con
bi odiversidad en innovaci -n, cr ea@i, miceomioo peacan -nmeigcad
un patrimonio natur al invaluabl e. Su aprovechamient
econom?a circular, contribuirg8 al |l ogro de | os Obje
m8 s, i nclusivo, sostenible vy respetuoso con |l os (
econ- micos y sociales del paZ?s.
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RESUMEN

Acné vulgar es una enfermedad inflamatoria crénica de la unidad pilosebacea, vinculada a la disbiosis microbiana
y a la regulacion de factores de virulencia bacteriana por quorum sensing (QS). Este estudio evalué extractos de
actinobacterias marinas aistedde esponjasCliona varian$ y corales blandosE{nicea fuschdel Caribe
colombiano, buscando compuestos con actividad antibacteriana o inhibidoreyde Q8 sensingrente a cepas

clave en la fisiopatologia del acri&aphylococcus epidermidis, &ireusresistente a meticilina @utibacterium

acnes Seis extractos de géneros como Kocuria, Rhodococcus, Nocardia, Micrococcus y Streptomyces maostraron
actividad significativa. El extracto de Kocuria sp. inhibi6 el crecimient8.dspidermidi68%),S. aureug93%)

y C. acnes(98.7%) a solo 0.003 mg/mL, con viabilidad celular superior al 90% en fibroblastos (HDFa) y
gueratinocitos (HaCaT), comparable a eritromicina y vancomicina. Paralelamente, el extracto de
Promicromonosporap. redujo en 97% la salizacion QS mediada por A& enVibrio harveyiy disminuyé la
formacion de biopeliculas d& aureusen un 60% a 3 mg/L, sin citotoxicidad en lineas celulares humanas. Los
extractos mas activos también exhibieron actividad antioxidante (18 + 0.23 prhpleTiBhibieron hialuronidasa

hasta en un 72.8%, sugiriendo un potencial adicional como protectores cutdneos. El analisis metabolémico no
dirigido por LGMS mostré perfiles quimicos diferenciados, con compuestos como terpenoides, fenoles,
butendlidos, aldaides y acidos grasos asociados a la bioactividad. Ademas, se aportan nuevas evidencias sobre
metabolitos antibacterianos en géneros poco exploradoskmenday Rhodococcus€En conjunto, estos hallazgos
destacan a las actinobacterias marinas comodymnimisoria de agentes antibacterianos;@8tiy antibiofilm

seguros para la piel, abriendo nuevas perspectivas terapéuticas frente al acné vulgar y alternativas frente al crecient
desafio de la resistencia antimicrobiana.
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RESUMEN

Los péptidos antimicrobianos (PAMBan surgido como una alternativa a la creciente problemética representada
por la resistencia antimicrobiana. Dentro de ellos, los péptidos derivados de la lactoferricina bovina (LfcinB) han
demostrado un alto potencial antibacteriano y anticanceriggr@][1El estudio de los mecanismos de accion de

los PAMs es importante para disefiar terapias mas eficaces y prevenir el desarrollo de resistencia bacteriana. L:
fluoromarcacion de PAMs es una herramienta Gtil para el estudio de mecanismos y localelgeépiido en la

célula, no obstante, se ha evidenciado que la conjugacion de estas moléculas puede alterar la actividad del péptidc
por lo tanto, es necesaria la evaluacion de la actividad antibacteriana de estos PAMs fluoromarcados [3]. En este
investgacién se sintetizaron, mediante SHSoctBu, PAMs derivados de LfcinB marcados con fluorocromos.

Los péptidos fueron caracterizados medianteHRRC y LGLRMS y se realizd la evaluaciéon de la actividad
antibacteriana en cepas de referencia y aisladoEad deE. coli, S. aureus, E. faecalis, K. pneumonyak.
aeruginosaEl aumento en la hidrofobicidad de los PAMs fluoromarcados confirié una mayor actividad en cepas
Gram positivas com8. aureuy E. faecalismientras que en cepas Gram negativagkencid que la marcacion

en el extremo Merminal conlleva a la disminucion de la actividad antibacteriana.
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ABSTRACT

Staphylococcus aure(S. aureusis a Grarppositive bacterium causing infections from asymptomatic colonization

to severe conditions like pneumonia and sepsis. Its capacity to develop resistance to nearly all clinically available
antibiotics makes it a major public health concer3][10ne resistance mechanism involves modifying membrane
lipids to reduce the effectiveness of cationic antimicrobial peptides (AMPs) [4,5]. A key lipid of this adaptation is
lysyl-phosphatidylglycerol (lysyPG), a positively charged lipid that reduces membramface negativity, thereby
modulating peptide binding and insertion [5]. This study investigated how varying levels eP{ysylmembrane

models affect the interaction with the human cathelicidif3lZl.a cationic antimicrobial peptide with a net gjear

of +6 and 37.8% hydrophobicity. The model membranes were built of DMPG and CL (80:20 ratio), wifPQysyl
incorporated at concentrations ranging from 10 to 30%. Peptide interactions were evaluated using infrared
spectroscopy focusing on the change€ iH (~2850 ¢cm 1) and C=0 (~1740 cm
of membrane perturbation. AR results showed that LB7 induced significant membrane fluidization of DMPG

and DMPG:CL supported lipid bilayers (SLBs), with a reduction in the phassition temperature ) of the

lipid systems. However, the fluidizing effect of 137 was reduced in the 10% lydyG system and no significant

T changes. 1PB systdmetheXlOidizationyeffegtlof thedd7 decreased in both
slightly increased at 10% of LB7. At 30% of lysyPG, the fluidizing effect becomes progressively less
pronounced as lys\®G content increases. These findings suggestniieatbrane models containing lys9G
effectively mimic the resistance mechanism develope8.aureus
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RESUMEN

El uso de antibioticos en la agricultura, ha conllevado a la aparicion de microorganismos fitopatégenos resistentes,
poniendo en riesgo la seguridad alimentaria, entre ellos, bacterias delXgmin@monagl]. Este problema, junto

con otros dio lugar k& introduccion del término "agricultura sostenible"[2], que conduce al uso de buenas practicas
agricolas, evitando la afectacion de la salud de humanos y de ecosistemas. En este sentido, los péptido:
antimicrobianos (PAMs) se presentan como alternatwa;pgquefias moléculas anfipaticas y policationicas, de
entre 10 y 50 aminoacidos, cuyo principal mecanismo de accion es alterar la integridad de la membrana plasmatice
de los microorganismos, generando un efecto letal; ademas, poseen una amplia gapieddel@sderapéuticas,

como antioxidantes e inmunomoduladores [3], o que los convierte en candidatos ideales para promover modelos
agricolas sostenibles. En este sentido, el objetivo de este trabajo fue disefiar PAMs dirigidos contra especies de
géneroXanthomonasempleando herramientas computacionales y de inteligencia artificial [4]. Brevemente, se
seleccionaron proteomas de la base de datos UniProt, luego se empleé la herramienta PepMultiFinder 2.0 parz
encontrar posibles PAMs encriptados empleando dmse de identificacién propiedades fisicoquimicas propias

de estas moléculas. Luego se evaluo la actividad antimicrobiana de las secuencias peptidicas obtenidas empleanc
CAMPR4, DBAASP, AmpClass y AMPScanner. Finalmente, se procedié a optimizar lascgaswmn mayor
potencial antimicrobiano conttdanthomonaspp. empleando las herramientas HeliQuest y FPEBTIDE.

Como resultado, se identificaron y disefiaron péptidos con alto potencial antimicrobianiaatticamonaspp.

con la perspectiva de gea el futuro puedan ser validadasvitro y empleados como componentes activos en el
desarrollo de bioproductos que potencien una practica agricola sostenible.

APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS
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BIOPROSPECCION FUNCIONAL Y GENOMICA DE ENZIMAS FITASAS EN BACTERIAS DEL
SUELO: SOLUCIONES BIOTECNOLOGICAS PARA LA CRISIS DEL FOSFORO EN
AGRICULTURA
Wendy Nathalia Triana?, Julieth Camila Maldonadaorge Torres Hernandez?, Edison Puentes L &a&nis
Andrés Castilloz*
IFacultad de Ciencias, Biologia, Universidad Industrial de Santander, Bucaramanga, Colombia. 2Laboratorio de Biocorrosion
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RESUMEN

La limitada biodisponibilidad del fésforo en forma de fitato (acido fitico), presente en granos y suelos, representa
un desafio critico en la alimentacion de animales monogastricos y en la sostenibilidad agricola. La excrecidbn masiva
de fosforo w aprovechable fomenta la eutrofizacion de cuerpos de agua y acelera el agotamiento de reservas
fosfatadas no renovables. Frente a esta crisis, las fitasas microbianas emergen como herramientas biotecnoldgice
clave para liberar fésforo retenido, optimizew uso nutricional y disminuir la dependencia de fertilizantes
sintéticos. En este estudio se implementd una estrategia integrada de aislamiento selectivo y analisis genémico
funcional para la identificacion de fitasas a partir de bacterias del suatm aBidicombinaron métodos de cultivo
con fitato como Unica fuente de carbono y fdsforo, con el cribado de bibliotecas de fésmidos, permitiendo una
exploracién funcional robusta de la capacidad fitolitica microbiana. Se aislaron 14 cepas a partir de suelos
enriquecidos con residuos caprinos en Paramo (Santander, Colombia), inckiysdsiella pneumoniagGCER
84) y un potencial nuevBhryseobacteriunflGCER77), este Ultimo con actividad fitasa reportada por primera vez
en su género. El andlisis genomiconpbeto mediante plataformas hibridas permitié6 obtener genomas completos
para ambas cepas. Se realizaron analisis de ANl y dDDH, y se identificaron tres potenciales fitaddasaren3
ChryseobacteriunCP-77 y dos enzimas ed. pneumoniaegCP-84 (una fitasa y una glucosa-fosfatasa con
actividad bifuncional). Una de las proteinasGleyseobacteriunmostré relacién con fitasas tipo betapeller,
mientras que las d€. pneumoniase alinearon con subfamilias Agp y PhyK. El gen de la fitasa gaeumoniae
fue clonado en pEROb (+), expresado eB. coli BL21(DE3). La proteina fue purificada por cromatografia de
afinidad (HisTrap FF), mostrando una actividad comparable a las fitasas comerciales. Estos hallazgos resaltan el
potencial de la metodologfaropuesta al integrar cultivo funcional y mineria genémica para descubrir nuevos
biocatalizadores a partir de microbiomas edaficos poco caracterizados. Este enfoque fortalece el desarrollo de
enzimas sostenibles orientadas al manejo eficiente del fésfardaymitigacion del impacto ambiental de la
ganaderia intensiva.

APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS
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muestreo y procesamiento del material bioldgico fueron autorizados medieoérato ARG167-2017, adendas
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EDICION GENETICA DEL GEN FITOENO DESATURASA(PDS) MEDIANTE CRISPR -CAS9 EN
TABACO (Nicotiana tabacum Y YUCA (Manihot esculenty A TRAVES DE EXPRESION
TRANSITORIA
Maria Alejandra Cardozo SanchézPaula Alejandra Diaz Tatis
IMaestria en cienciaBiotecnologia, Universidad Nacional de Colombia, Bogota D.C., Colombia.

*correo electrénico:mcardozos@unal.edul.co

RESUMEN

La edicién genética con CRISRRas9 se ha usado ampliamente en el mejoramiento vegetal en cultivos como el
arroz, en el que la maquinaria de edicidén es incorporada por transformacién genética [ids Enltgos de
reproduccioén sexual, la maquinaria CRISE&s es eliminada por segregacion mediante cruces, obteniendo plantas
editadas libres de ADN foraneo, ideales para su posterior comercializacion. Sin embargo, estas estrategias sor
inviables para ctivos clonales [2,3]. En este trabajo, se empled efigmmo desaturasa (PD&h tabaco y yuca,

como reportero que genera albinismo, para evaluar la eficiencia del proceso de edicién genética colC&RISPR

a través de expresion transitoria en hojagliS#ié un ARN guia (gRNA) dirigido al final del primer exorRizsS,

con el fin de generar pérdida de funcion del gen. Los oligonucle6tidos con la secuencia del gRNA se clonaron
mediante la enzima de restriccion Bsal en el plasmido pHSE401 (Addgena) cartiene el ge@as9optimizado

para dicotiledéneas bajo el control del promotor 35S de CaMV, y promotores U6 para la expresion de los gRNAs.
La construccion fue transformada Eacherichia coliDH10B, donde se verificd la insercion correcta mediante

PCR de colonia y secuenciacion de Sanger. Posteriormente, se transfokgrotescterium tumefacierdvV3101

para su agroinfiltracién en hojas jovenes de tabaco y yuca. Se realizé un seguimiento de las hojas infiltradas con: e
constructo con gRNADS un vetor vacio y un control sin bacteria (mock). A los siete dias posinfiltracién, se
observo albinismo en hojas tratadas con el constructo en ambas especies, lo que evidencio edicion funcional de
gen PDS Para confirmar la presencia de inserciones o delexifinBels), se realizé la extraccion de ADN
gendmico de los tejidos tratados, seguida de una nested PCR dirigida a la regién blanco del gRNA. Los resultados
demostraron que la expresion transitoria permite generar ediciones dirigidas sin integraciénleistabistructo

en el genoma. Esta estrategia representa una herramienta prometedora para la edicion genética en plantas c
reproduccion asexual y aporta al desarrollo de metodologia alineadas con marcos regulatorios flexibles y aceptacior
social.
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EFECTO DE BIOFERTILIZANTES SOBRE EL RENDIMIENTO DEL C ULTIVO DE MAIZ ( Zea mays
L.) EN SUELOS DEL VALLE MEDIO DEL SINU i CORDOBA
Yuri Janio Pardo Plaza Mauricio Cantero Espitia Miriam Elena Cantero GJesusAntonio Vertel A Luis
Osorio Bohorquez
IUniversidad de Coérdoba, Facultad de CienBiasicas, Departamento de Quimica, Laboratorio de Biotecnologia de los
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RESUMEN

El maiz es un cereal fundamental por su valor alimenticio, forrajero y energético, es esencial para la seguridad
alimentaria mundial [1]. En Colombia, representa el 13% de la produccion agricola, siendo Cérdoba uno de los
principales productores. El usoosivo de fertilizantes quimicos ha causado degradacion de suelos y problemas
ambientales [2], aumentando el interés por alternativas sostenibles como los biofertilizantes, que utilizan
microorganismos para mejorar la disponibilidad de nutrientes y eatigludrecimiento vegetal [3]. El objetivo del

estudio fue evaluar el efecto de biofertilizantes elaborados con rizobacterias promotoras del crecimiento vegetal
(PGPR), bacterias fijadoras de nitrégeno de vida libre (BFNVL), bacterias solubilizadoresfale (BSF) y
consorcios de microorganismos eficientes, sobre el rendimiento del maiz amarillo variedad 0@V suelos

del Valle Medio del Sina, Coérdoba. El estudio se desarrollé en el Campus de la Universidad de Cérdoba, Monteria,
bajo un disefio enldque completo al azar. Se utilizaron cepas bacterianas previamente aisladas: S105E,
solubilizadora de fésforo, y la cepa 19, productora de acido indolacético. Se evaluaron seis tratamientos: control,
biofertilizantes, abonos organicos y fertilizante qeimiSe midieron las variables fisiotécnicas, altura de planta,
area foliar, diametro del tallo, nimero de hojas, peso seco y peso humedo de la_panésultados mostraron

gue los biofertilizantes favorecieron a un mayor crecimiento en comparaciéhtatamiento quimico. El andlisis

de componentes principales destaco el diametro del tallo y el numero de hojas en las etapas iniciales, y el pesc
fresco y seco en fases avanzadas, variables altamente correlacionadas con el rendimiento en gransidn conc

el biofertilizante evaluado en este estudio demostrd ser una alternativa eficaz y sostenible para el cultivo de maiz
amarillo variedad ICA V109 en el Valle Medio del Sind, logrando resultados comparables al manejo quimico
convencional en las priipales variables de crecimiento

Palabras clave:Biofertilizante, maiz, rizobacterias.
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EVALUACION DE LA EXPRESION DE LOS RECEPTORES GABA -A Y NMDA EN LA CORTEZA
CEREBRAL Y EL CEREBELO DE RATONES INFECTADOS CON VIRUS DEL ZIKA
Aura Caterine Rengifg®, Zulma Duefia% Julian Ricardo NaizaqdeCarlos Eduardo Castfg Jorge AlonsdRiverd,Gina
Guid,Gerardo SantamarfaOrlando TorresFernandez
!Grupo de Morfologia Celular, Instituto Nacional de Salud, Bogdtdombia;’Doctorado en Ciencias BiomédieBacultad
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Medicina, Universidad Nacional de Colombia.
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RESUMEN

La epidemia del ZIKV impact6 la salud publica mundial entre el 2015 y 2016; los signos reportados generaron la
reclasificacién de la infeccion por ZIKV como una enfermedad neuroldgica que causa sindromes congénitos,
cognitivos y motores. A pesar de estsificacion ain se desconocen los mecanismos de invasién y dafio neuronal
por este flavivirus. Evaluar la expresion de los receptores GABANMDA durante la infeccion por ZIKV en la
corteza cerebral y el cerebelo de ratones BALB/c neonatos. Ratones dgalBladia postnatal se inocularon con
7,17 x10 unidades formadoras de placa (PFU) de ZIKV GenBank: MH544701.2, de acuerdo con un modelo de
infeccién viral, previamente obtenido por nuestro grupo de trabajo [1]. Al dia Xhpostacion los ratones se
sometieron a eutanasia, se extrajeron los encéfalos, se separaron las cortezas cerebrales y cerebelos para lleva
cabo estudios de expresion diferencial mediante-BBR. Se evaluaron todas las subunidades de los receptores
GABA-A y NMDA que se expresanchasta la segunda semana postnatal. Los datos se analizaron con los softwares
LinReg PCR (2014.x) para determinar la eficiencia del corrido y Expression Suite version 1.1 para evaluar las veces
de cambio. Los receptores GABAse regularon a la baja endarteza cerebral y el cerebelo excepto para las
subunidades Alpha 5 y épsilon en donde se observé aumento en el cePabalios receptores NMDA se observo
un efecto similar a GABAA, con un aumento en la expresién GLUNL1 en la corteza ceréfwaktos resultados
difieren de los reportados por Olmo y cols (2017) quienes encontraron aumento en la expresion de los receptores
NMDA en cultivos primarios corticoestriatales de embriones de ratones C57BL/6 15 (E15) [2]. Nuestros hallazgos
indican que el ZIKVpodria afectar la sinapsis GABAérgica y glutamatérgica haciendo que se pierda el balance
entre la excitacion e inhibicién neuronal en la corteza y el cerebelo; dos areas principalmente afectadas en los
reportes de microcefalia por ZIKV.

CONSIDERACIONES ETICAS

Los procedimientos fueron aprobados por el Comité de Etica del Instituto Nacional de Salud (INS), minuta del 11
noviembre de 2022 referenciaR9-2022
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DETERMINACION DE LA CAPACIDAD REDUCTORA DE Cr (VI) POR EL CONSORCIO DE
BIOCARBON DE TALLOS DE YUCA (Manihot esculentd Y LA CEPA BACTERIANA Klebsiella
pneumoniag(CrlA).
Keyla Morales Rodriguez1*, Sangel Meléndez Diaz1, Rosa Baldiris Avilal
1Grupo de investigacion de Microbiologia Clinica y Ambiental, Facultad de Ciencias Exactas y Naturales, ddidersid
Cartagena, Cartagena de Indias, Colombia.
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RESUMEN

El cromo hexavalente [Cr (VI)] es un contaminante altamente toxico, ampliamente generado en procesos
industriales como la galvanoplastia. Su alta solubilidad y movilidad en aguas residuales representan un serio riesgc
para la salud humanay el ambiente EYisten diversos métodos fisiqaimicos para su eliminacion, sin embargo,

estos suelen ser costosos y generan residuos, lo que impulsa la blisqueda de alternativas sostenibles. En e
contexto, la biorremediacion mediante consorcios de microorganismaseyiales adsorbentes constituyen una
estrategia prometedora [2]. En este proyecto se evalu6 la capacidad reductora de Cr (VI) utilizando un consorcio de
biocarbén obtenido de tallos de yuca y la cepa bacteriana Cr1A, aislada de aguas residualepse@rrcenado

e identificada mediante secuenciacion 16S rRNA ckfabsiellapneumoniagEl biocarbén se obtuvo por pirdlisis

a 400 °C durante 210 min y se empleé como soporte para la inmovilizacion bacteriana. Se optimizaron pardmetros
como pH, temperata, dosis y concentracion inicial. La reduccién de Cr (VI) se cuantificd colorimétricamente con
1,5difenilcarbazida. El sistema fue caracterizado por FTIR, microscopia electrénica de barrido, y se evalué la
cinética de adsorcion. El consorcio biocailiacteria alcanz6é una remocion maxima de 95.5% en 48 h a una
concentracion inicial de 115 mg/L de Cr (VI), superando la remocién de biocarbén (2.0%) y la bacteria (32.3%)
individualmente. La eficiencia se atribuy6 a la sinergia entre el biocarbédn y la &adterile grupos funcionales
oxigenados com®OH, i COOH y C=0, correspondientes a compuestos fendlicos, carboxilicos y carbonilicos
presentes en |l a superficie del bi ocarb-n, i nteract L
y actuaroncomo donadores de electrones, favoreciendo la reduccion parcial de Cr (VI) a Cr (lll). A su vez, la
actividad metabdlica d€. pneumoniag@otencio este proceso mediante la accion de la enzima cromato reductasa
extracelular, la cual catalizo la reducci@@r (V1) a Cr (lll). Este efecto fue mas notable en condiciones de pH
neutro y ligeramente acido, con una cinética del modelo de psegdado orden, la cual explica la participacién
conjunta de estos mecanismos, haciendo del consorcio una alternatista foente a la remediacion.

CONSIDERACIONES ETICAS
No aplica.

REFERENCIAS

[1] Liu J. et al.,Environmental Research 237, part 1, 2023
[2] Sharma A. et al., Journal of environmental chemical engineering 12, 2, 2024

Medellin, Colombia

V| Congreso Colombiano de Bioquimica y Biologia Molecular 193'21de“°Vie’"2r‘gzrg




BMO11

BIOCATALIZADORES HETEROGENEOS BASADOS EN VARIANTES QUIMICAS DE LA LACASA
DE Myceliophthora thermophilaSOPORTADA EN GLIOXIL -AGAROSA: CARACTERIZACION Y
APLICACION EN DECOLORACION DE UN TINTE INDUSTRIAL
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RESUMEN

La problemética de los contaminantes persistentes requiere del desarrollo de tecnologias sostenibles como I
biorremediacion [1]. Enzimas tipo lacasas podrian ser una solucion, pero su uso se limita por, fiajessto
estabilidades y reusos [1]. La inmovilizacion enzimatica en glagdrosa (Gx) permite obtener biocatalizadores
estables y reusables pero requiere enzimas resistentes a pH>10 y con lisiles accesibles [1]. Esto excluye a enzime
como la lacasa ddlyceliophthora thermophil@TL)[2]. Para superar esto, propusimos maodificar quimicamente

los grupos carboxilato de MTL con dihidrazidas de diferente longitud: carbénica-QJ,Loxalica (MTLOX),

succinica (MTLLSC) y adipica(MTEAA) . Las vaziaadesofihuedron hasta 3. E
22.7 N 9.1 s T-ApeseptounBaeryidadd vvagc esST Lmenor (6. sildo 0. 4 ¢
indican que las enzimas modificadas serian mas flexibles y accesibles al sustrato. Las enzimas hidrazidadas s

i nmovilizaron en Gx inclusive a pH neutro (>70 %) g
gue sus pares de MTL nativa @dificada con EDA (etilendiamina), agente tipico en aminaciones. Asi, el mejor
biocatalizador (GMTL-AA) | ogr - degradar el tinte industrial 2

resultados sugieren un incremento en el potencial de biodegrad#idos biocatalizadores debido a las
modificaciones quimicas de MTL con agentes menos nocivos que el convencional (EDA). Al evaluar tal estrategia
sobre extractos proteicos @& coli o de corazén porcino, se logré aumentar hasta 6 veces su capacidad de
inmovilizarse en Gx a pH 7. Esto evidencia el potencial de la hidrazidacibn como herramienta para aumentar el
rango de aplicacion biotecnoldgico de proteinas de diverso origen y naturaleza.
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BIOCATALIZADORES HETEROGENEOS DE LA LIPASA INDUSTRIAL DE  Thermomyces
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CARACTERIZACION Y OBTENCION DE BIODIESEL.
Juan S. Parddamayd*, Leidy D. Lerma, Cristian D. SalceddCuaran®, Ana M. Ordofiez, Daniela Naranjo
! César A. Godoy

1 Dpto. de Quimica, Laboratorio (LIBB), Grupo (GIPAB), Universidad del Valle, C.P. 76001, Cali, Colombia

*correo electronicojuan.sebastian.pardo@correounivalle.edy.eidy.lerma@correounivalle.edu.co
cesar.godoy@correunivalle.edu.co

RESUMEN

La produccion enzimatica de biodiésel representa una ruta mas verde que la de los catalizadores quimicos
convencionales. Sin embargo, su aplicacion industrial se limita por su alto costo e inestabilidad [1]. La
inmovilizacion covalente de lipasas en sopsiGx (agarosaldehido) seria una solucién, pero requiere pH>10 y
residuos lisil accesibles limitando su uso a pocas enzimas [2]. Para superar esto, se produjeron nuevos soportes C
bifuncionales para promover interacciones sopendma adicionales a dacovalentes: hidrofébicas usando
hidrazida octanoica (Oct) o fenilacética (Phe), o i6nicas, con taurina (Tau) o reactivo de Girard T (RGT). Asi, se
lograron modificaciones de Gx rapidas (<10 min) mediante reaccion asistida por microondas de 15% 68 Oct, 7
con Phe, 28% con RGT y 13% con Tau. Estos soportes se evaluaron para inmovilizar la lMpssandeyces
lanuginosuqTLL) en presencia de aditivos: el Gx convencional solo inmovilizé un 34% (pH 10), mientras que se
inmovilizé un 71% con GOct (CTAB Q005% p/v) y 78% con GRGT (SDS 0.1% p/v) aun a pH 5 o 7,
respectivamente, mostrando mayor efectividad para obtener biocatalizadores heterogéneos bajo condiciones ma
suaves. Estos biocatalizadores se optimizaron para la produccion de biodiésel fieturea fle inmovilizaciéon

como pH, carga enzimatica y aditivo. El mejor biocatalizador hidrofébico (pH-8d&XCTAB, 10 mg/g) produjo

77% de biodiésel, mientras que el ibnico (pH 7-RXT, SDS, 3 mg/g) logré un 77%. El modelo obtenido mostré

gue aun emleando 8 a 27 veces menos enzima, los biocatalizadores inéditos compiten con el comercial
Novozymé&435. En paralelo, se probé la modificacion de Gx e inmovilizacion de TLL simultaneas, obteniendo
biocatalizadores que producen hasta 90% de biodiéselmentd, los soportes Gx bifuncionales se usaron con
proteinas de diferente naturaleza y origen como las de extractos cruglosotl® de corazon porcino, logrando
inmovilizar hasta un 76% (Gx solo el 26%). En conclusion, estos resultados sugiereregtratiegias basadas en
Gx-bifuncional superan el rango de aplicaciones biotecnoldgicas de la inmovilizacion covalente convencional en
glioxil-agarosa.
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RESUMEN
La creciente propagacion de bacterias resistentes a los antibioticos representa un desafio critico para la salud public
global. En bacterias del géneBacillus comoBacillus cereus | a r esi st e n-tagtdmicoa esant i
principalmente de cardete i nt r2 nseco, atri bui daatamasad[B2]. grr Goldnob@,.c i - n

cereus ha sido implicado en intoxicaciones alimentarias [2] y se desconocen los perfiles de resistencia
antimicrobiana de este patégeno, lo que evidencia una impolsdlea en el conocimiento sobre seguridad
alimentaria [3]. En este estudio se evalud la susceptibilidad de 85 cepascereusaisladas de alimentos a
diferentes sulc | as es de -lactAmicob {(cefalospormas, pénicilinas y carbapenémicos) nted@

método de difusion en disco de KirBauer. Adicionalmente, se amplificaron por PCR los gdteds blall y

blalll, codificantes para una enzima serifielactamasa, una metalslactamasa y otra serifialactamasa,
respectivamente [4]. Los resultaimostraron que el 96 % de los aislamientos fueron resistentes a cefalosporinas,
el 70 % a penicilinas y el 28 % a carbapenémicos. En cuanto a la deteccién genétidalakkgeadentifico en el

81 % de las cepablall en el 78 %, yblalll en un 10 %Estos hallazgos evidencian altos niveles de resistencia a
ant i bi-lattdmcassen ¢epas dB. cereusprovenientes de alimentos, la cual podria ser conferida
principalmente por la presencia de los gdviasy blall, la presencia de estos genes endiis ubicadas en la

cadena alimentaria no solo podria comprometer la eficacia terapéutica con antibiéticos, sino que también represent:
un riesgo potencial de diseminacion por transferencia horizontal a otros patégenos, lo que subraya la necesidad d
fortalecer los programas de vigilancia microbiol6gica y control de resistencia antimicrobiana en el sector
alimentario colombiano.

Palabra clave:Bacillus cereusenzimag-lactamasas, susceptibilidad a los antibiéticos, alimentos.
CONSIDERACIONES ETICAS
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RESUMEN

El uso de técnicas de separacion y manipulacion de células donde se emplean dispositivos microfluidicos activos
(DMA) ha sido de gran interés en las Ultimas désadebido a que éstas permiten manejar cantidades de muestra
pequefas las cuales se encuentran frecuentemente en biologia, biotecnologia o aplicaciones médicas; adema
generan poco impacto en la viabilidad celular y los dispositivos usados puedeiteseddédmonstruir, de bajo costo

y altamente eficientes. Nuestro grupo, ha usado estas técnicas en la manipulacién de diferentes poblaciones celulare
con fines de separacion [1][2]. Recientemente, nuestro interés se ha centrado en el uso de DMA acaptpdas
acusticos para la caracterizacion biofisica de poblaciones celulares [3][4], lo cual ha llevado a la estandarizacion de
metodologias para la medicion de propiedades fisicas celulares, tales como la elasticidad celular, y al desarrollo de
resonadags acusticos versatiles, econdmicos y de facil construccion.

En este trabajo se presentan resultados obtenidos con un resonador acustico hibrido que funciona en dos modc
diferentes de operacién (modos BAW y FPW), desarrollado en el grupo, y construido con Parafim®. Este
dispositivopermite manipular células de eientes tamafios y forma, tales como SiHa y promastigotés de
panamensis sando frecuencias entre 1,70 a 5,80 MHz [5].

el resonador, para el modo FPW, es posible controlar el movimiento y rotacidracision micrométrica de

células individuales o agregados, lo que abre opcionesdasairollo de aplicaciones en separacion y control
celular.
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RESUMEN

La resistencia a los antibioticos (RAM) representa una amenaza a la salud publica rfasdi@canismos
asociados con la resistencia a los antibidticos puapertar al desarrollo de nuevas estrategias para contrarrestar

la resistencia antimicrobiana][El objetivo del presente trabajo fue evaluar la presencia de genes de resistencia a
antibioticos mediante analisis moleculares en bacterias aisladas de aguas residuales y el rio Cesar. Preliminarment
se realiz6 la busqueda y el andlisisilico de bs genes OXA18 y PKC en las cepas de referencitibsiella
Pneumoniadcepa 2146), para el disefio y la estandarizacién de la amplificacién de un fragmento de 108 pb y 275
pb, respectivamente. Los resultados preliminares de la estandarizacién defieeaiopldel gen OXA48in vitro

obtenidos a partir de las muestras de ADNKdepneumoniae2146 y Serratia marcescenéS. marcescens
permitieron observar una banda de aproximadamente 400 pb, mientras que para la mosshexidhia coli (E.

coli) no se observé amplificacion, posiblemente debido a ausencia del gerd®XA su genoma [2]. En la
estandarizacion de las condiciones de amplificacion para el gen KPC, sélo se obtuvo una banda de aproximadament
275 pb en la muestra & marcescens\ partirde los anteriores resultados se puede decir que la variabilidad de la
longitud del amplicon del gen OXA8 puede deberse a las diferencias entre las cepas de las muestras, variabilidad
genética de las secuencias que indica la variabilidad estructuss darbapenemasas [3]. La identificacion de
marcadores de resistencia en muestras ambientales puede constituir un avance significativo en el establecimient
de estrategias de monitoreo de fenotipos y genotipos de genes resistencia a antibiéticos es amblaritos.
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RESUMEN

El crecimiento y calidad productiva de los peces y plantas en acuaponia, dependen de la composicién y
funcionamiento 6ptimo de las comunidades bacterianas que se encuentran en esos sistemas [1]. €lor lo que
monitoreo constante de las comunidades bacterianas presentes en el agua de los sistemas acuicolas es de vi
importancia para dilucidar las funciones que desempefian en esos sistemas. La presente investigacion permitic
identificar bacterias en muestrde agua de sistemas de produccion acuicola en el departamento del Cesar por
medio de técnicas microbiolégicas convencionales y biologia molecular [2]. A partir de la filtracion por membrana
y cultivo en medio Chromocult® Coliforme agar en las muestralizadas, se obtuvieron rangos entre 300 y
2,8x103 unidades formadoras de colonias totales por mililitro (UFC/mL), la mayoria compatibles con Escherichia
coli. Mediante coloracion de Gram se observaron bacilos Gram negativos. La identificaciéon micrabiologic
utilizando medios diferencialeselectivos, confirmaron la presencia de E. coli con el caracteristico verde metélico
en medio eosina y azul de metileno (EMB) y por el perfil bioquimico observado usando los casetes BBL Crystal y
API20E. Adicional, se obtieron otros morfotipos diferentes, que su perfil bioquimico fue compatible con especies
de Enterobacter cloacae y Klebsiella pneumoniae. Los resultados preliminares de amplificacién y secuenciacion del
gen ARNr 16S V3v4 permitieron confirmar la presencie E. coli en los sistemas acuicolas evaluados. Los
hallazgos sugieren gque este tipo de sistemas de produccién acuicola, al estar situados en areas abiertas, s
vulnerables a contaminantes microbiolégicos por parte de aves, mamiferos y otros orgaa@srepse\vcirculan
por el area, comprometiendo la seguridad de los productos cultivados [3]. Se requiere de monitoreo constante de
agua para determinar la presencia de E. coli y otros microorganismos potencialmente patdgenos, con el fin de
facilitar la conprension de la diversidad microbiana y sus dindmicas en los sistemas acuaponicos y acuicolas, para
mejorar la inocuidad y salud de los peces.
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RESUMEN

La implementacion de la fermentacion liquida (FEL) facilita el cultivo controlado de los macro hongos y potencia
la investigacion sobre las posibles aplicaciones en el &mbito de la salud. Esta investigacion explora las implicaciones
de madificar la relacid carbono: nitrdgeno (C/N) del medio, en la produccién de biomasa y de proteinas de
Cordycepssiendo estos algunos de los componentes responsables descritos con potencial efecto inmunomodulado
de los hongos. Para ello, se aplicé un disefio central cotopuable (DCCR), en el que se evaluaron los
rendimientos de biomasa y cantidad de proteina para el homgitit&ris obtenido por fermentacién sumergida a
diferentes relaciones C/N, tomando como punto central la relacion C/N de 27/1 correspondiectaadidaones
aplicadas por la empresa aliada AITIA BIOTECH S.A.S. Los puntos axiales de estimacion de la curvatura del
modelo fueron las relaciones C/N: 33/1, 22/1, 34/1, 23/1, 28/1, 26/1, 21/1, 37/1 con los que se permite estimar el
desempefio metabdlidangico luego de modificar la concentracion de la fuente de carbono. Los resultados de la
superficie de respuesta fueron diferentes en funcién de la relacion C/N utilizado durante el cultivo. Se midié la masa
de micelio de cada tratamiento en una balanmmliteca. Asimismo, el contenido proteico también presenté
diferencias estadisticas significativas luego de su cuantificacion por el método descrito por Bradford (1976) usando
una curva de calibracién con albumina sérica bovina (BSA), sugiriendo unaaacidifi en la produccion de
proteinas bajo distintas condiciones nutricionales. Estos cambios en el perfil proteico abren la posibilidad de evaluar
de manera prospectiva la citotoxicidad y el potencial inmunomodulador de la cepa.

La respuesta a nivel de petna esta en el rango de 0,9 a 7 miligramos de proteina sobre gramo de peso seco de
micelio; La biomasa esta en el rango de 1 a 6 gramos.
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RESUMEN
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RESUMEN

En los Ultimos afios se han estudiado posibles aplicaciones biotecnolégicas para los hongos, entre estas I:
biomineralizacion [1], que consistente en la formacion de minerales insolubles a través de procesos metabdlicos.
Los hongos macromicetos, aunque menos estudiados, poseen esta actividad metabdlica, depositando compuest:
carbonatados alrededor de su miceliompedio de la hidrdlisis de la urea. Este proceso se denomina precipitacion

de carbonatos inducida microbiol6gicamente (MICP), uno de los mecanismos de biomineralizacién mas estudiados
y aplicados en la industria actualmente. Es de gran interés para prooasm la estabilizacion del suelo, y la
movilizacion y fijacion de metales contaminantes de forma sostenible. La presente investigacion busca evaluar la
posible aplicacion de hongos macromicetos para la biomineralizacién a través de MICP, determiakndoda

al sustrato, los cambios morfologicos y la actividad ureasa. Se observaron cambios notables en caracteristica:
macroscopicas y la liberacion de exudados coloreados, indicando la liberacion de metabolitos solubles. En ensayo:
de actividad ureoiita se observo un rango de 0,1 a 11,9 mM de urea hidrolizada por mg de biomasa en promedio,
valores mayores comparados con resultados obtenidos para cepas bacterianas, donde se encontr6é una actividad
0,1 a 1 mM de urea hidrolizada por mg de biomasa&oBnlusion, el mayor potencial se evidencié en las cepas de
Pleurotus ostreatus var. columbinusilocybe sp.y Schizophyllum commupkas cuales seran evaluadas en una
etapa posterior para su aplicacion en la bioprecipitacion de metales toxicos.
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RESUMEN

Los pigmentos bacterianos tienen un alto potencial en las industrias alimentaria, cosmética y farmacéutica por sus
propiedades antioxidantes, antimicrobianaanticancerigenasl][2]. El objetivo de este estudio fue obtener y
caracterizar el pigento producido por la bacteria Streptomyces sp. INV ACT17, aislada a 1400 m de profundidad
marina y seleccionada como la mas promisoria de un cribado preliminar de 26 cepas de la coleccion de
microorganismos del Museo de Historia Natural Marina de ColofidA KURI WA O . Para | a o
pigmento se realizaron estudios de las condiciones de cultivo y pruebas de extraccién y purificacion mediante
cromatografia liquida. Los extractos fueron caracterizados mediané¢id)¥TIR, HPLCMS/MS y RMN y
desreplicaion basada en redes moleculares. Asimismo, se evalud su actividad biol6gica frente a Staphylococcus
aureus (SARM), Escherichia coli (BLEE), Klebsiella pneumoniae (BLEE) y Candida albicans sensible al
fluconazol. El andlisis confirmd la presencia de comsmse pertenecientes a la familia de las actinomicinas,
destacéndose la Actinomicina D. El extracto purificado mostré actividad antimicrobiana de amplio espectro, con
inhibicion del 99,73 % frente a S. aureus (SARM) y 53,14 % frente a E. coli (BLEE). lrowatina D es un

farmaco anticancerigeno ampliamente empleado en tumores pediatricos, incluido rabdomiosarcoma embrionario y
tumor de Wilms, entre otras neoplasias agresivas[2][3]. Actualmente, este compuesto no se produce en Colombis
y su acceso depende importaciones de alto costo. Por tanto, estos resultados resaltan el potencial estratégico de
la biodiversidad marina colombiana como fuente de compuestos bioactivos con relevancia biomédica y perspectiva
para el desarrollo farmacéutico nacional.

APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS

INVEMAR y Minambiente (Banco de Proyecto de Inversion Nacional ficha BPIN) / Programa Valoracion y
Aprovechamiento de Recursos Marind\R / Linea Bioprospeccién Marina. Estudio enmarcado en el Contrato
Marco de Accesa Recursos Genéticos 123, expediente RGEGbI&@re Minambiente e Invemar.

REFERENCIAS

[1] Shen, Netal., Food Chemistry403 p. 134422, 2023.
[2] Schmidt, Cetal., NeuroOncology 19, p. 1607, 2017.
[3] Kleeff, J.et al, International Journal of CanceB9, p. 399, 2000.

Medellin, Colombia

V| Congreso Colombiano de Bioquimica y Biologia Molecular 193'21de“°Vie’"2r‘gzrg




BM113

CARACTERIZACION DE HOJAS DE CHENOPODIUM QUINOA MEDIANTE ANALISIS LC -
QTOF DE EXTRACTO POLAR Y NO POLAR
Shirley AlquichireRojas*, Marcia Gonzéalez Teub&rLuisa Bascunan Goddy
tUniversidad Catdlica de la Santisima Concepcion, Concejitidie, 2Pontificia Universidad Catdlica de Chile, Santiago
Chile, 3Universidad de Concepcion, Concepeithile
*correo electrénico: salquichire@doctorado.ucsc.cl

RESUMEN

Las interacciones entre las plantas y los enddfitos radiculares fungicos han aportado beneficios a las plantas
contribuyendo a mejorar la adquisicion de nutrientes, particularmente de nitrégeno. Se ha demostrado que los
hongos endofiticos patdgenos deeittes (HEPI) desempefian un rol importante en el transporte de N a las raices
de las plantas, mejorando asi el rendimiento de estas [1]. Sin embargo, no se conocen los mecanismos moleculare
mediadores en esta interaccion simbidtica. Para evaluar estogisneza se llevd a cabo un experimento
controlado con tres grupos de plantas: (1) plantas sometidas a Arginina (29 mM N), (2) Urea (29 mM N) y (3)
plantas sometidas a Nitrato potasico (29 mM N). Después de 12 dias de siembra, las plantas de cadamrupo fuero
inoculadas coBeauveriay Metarhizium(HEPI+) o sin hongos (HEBIly se usé un andlisis no dirigido para obtener
el perfil de los principales compuestos presentes en los extractos de las lojagut®made cada tratamiento
usando LEGMS en alta resokion. 109 compuestos fueron identificados y clasificados en 36 familias. Se
encontraron metabolitos con intensidades diferenciales en los tratamientos con las fuentes de N y con HEPI+ en
comparacion con los controles HEP$e encontré que la €noculacid regula negativamente la produccion de
compuestos especificos, entre ellos aminas de acidos grasos, flavonoides y fenilpropanoides cuando se suplemen
con Urea y Nitrato. Fosfolipidos como PCG16:1/18:2 y PE 18:2/18:3, y sacarosa muestran tendencias de
incremento consistente en plantas inoculadas sometidas a Nitrato. Estos resultados comprueban que las plante
responden a la demanda de carbohidratos reduciendo su propia inversion en metabolitos de defensa, a fin de invert
en carbohidratos para su mariteiento y translocar a la interfaz simbiotica. Estos resultados revelan el alcance de
los efectos de los HEPI a nivel foliar, cambios que pueden ser responsables de los efectos previamente observadc
en el crecimiento de las plantas.
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RESUMEN

La Organizacion Mundial de la Salud (OMS) reconoce la resistencia antimicrobiana (RAM) una de las principales
amenazas para la salud puablica. En 2019 se estim6 que 4.95 millones de muertes estuvieron relacionadas co
infecciones bacterianas resistentes. [Ahte ello, se investigan extractos vegetales como posibles agentes
antimicrobianos. Este estudio evalud la actividad antibacteriana de extractos etandlicos de inflorescencias de
Cannabis sativa(C. sativa) de quimiotipos THC:CBD balanceado, CBD y CBG idames (Il, Il y IV
respectivamente), y de los cannabinoides individuales cannabidiol (CBD), cannabigerol (CBG) y cannabidivarina
(CBDV) frente aStaphylococcus aureyS. aureus) ATCC 12600 Bscherichia coli(E. coli) ATCC 25922. Se
realizaron ensayode difusiébn en pozos y dilucién en agar para determinar la concentracién minima inhibitoria
(CMI), y los datos se analizaron estadisticamente para relacionar el perfil fitoquimico con su actividad
antibacteriana. Los extractos etandlicos de los quimiotlpdi$y IV inhibieron el crecimiento dé&. aureuson

una CMI promedio de 312.5 ppm, sin actividad frenkEe aoli. Comparados con los cannabinoides puros (CBG,

CBD y CBDV), los extractos mostraron actividad similar o mayor. La actividad observaglaxmisa Gnicamente

por los cannabinoides aislados, sino por un probable efecto sinérgico entre los compuestos de la matriz vegetal [2]
Los resultados respaldan el potencial de los extractoS. dativacomo fuente de nuevos antimicrobianos,
especialmete contra bacterias Grampositivas, y destacan la relevancia de estudiar la sinergia entre sus metabolitos.
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RESUMEN

Los hongos comestibles del génd&amariarepresentan una fuente importante de compuestos bioactivos con
potencial nutracéutico y farmacolégico [1]. En este trabajo se obtuvieron extractos crudos de polisacéridos solubles
en agua a partir de los cuerpos fructiferoRdmaria flavaRFECP) yRamaia cf. aurea(RAECP), recolectados

en Boyacd, Colombia. La extraccion se llevé a cabo mediante tratamiento con agua caliente, precipitacion con
etanol y posterior dialisis. La caracterizacion estructural se realizd6 emplendo espectrosediackbmatogafia

de permeacién en gel, espectroscopia infrarroja por transformada de Fourier y resonancia magnética nuclear. E
andlisis quimico mostré que ambos extractos de polisacaridos son heteropolisacaridos con pesos moleculares d
407 kDa (RFECP) y 818 kDa (RACP), compuestos principalmente por glucosa, manosa, galactosa, fucosa y acido
glucur -nico, junto con pequefYas proporciones-Dde pr
gl uc oB@mal alt t ®snanosy enlazados por diferentes tipes uniones glicosidicas. Su capacidad
antioxidante se evalu6 mediante ensayos de reduccion, captura de radicales libres y proteccion frente a la
peroxidacion lipidica. En todas las pruebas se observé una actividad significativa, siendo RAECP el gl@smostrd
mejores resultados. Por otra parte, la actividad citotoxica se determiné mediante el ensayo MTT en lineas celulares
de cancer colorrectal (HCT16) y osteosarcoma (M&3), evidenciando un efecto inhibitorio dependiente de la
concentracion. De manerarssistente, RAECP present6 mayor eficacia, atribuida a diferencias en su composicion,
peso molecular y conformacion de triple hélice en comparacion con REBECBnjunto, los resultados demuestran

gue los extractos de polisacaridos crudos de especiestsily deRamariaposeen potencial biolégico, lo que

resalta su relevancia no solo como recurso cultural y nutricional, sino también como fuente prometedora de
compuestos funcionales con posibles aplicaciones terapéuticas.
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RESUMEN

La biomasa vegetal estd compuesta principalmente por polimeros estructurales como la celulosa y la lignina, cuya
degradacién es fundamental tanto en procesos naturales de reciclaje de nutrientes como en aplicaciones
biotecnoldgicas orientadas a la proddocde bioetanol, biogas, bioproductos y estrategias de biorremediacion
[1,2]. Los hongos basidiomicetos se destacan por su capacidad de producir complejos enzimaticos especializados
entreellosendoglucanasasxoglucanasag fj-glucosidasaparala hidrélisis de celulosa, asi como lacasas, lignina
peroxidasas (LiP) y manganeso peroxidasas (MnP) para la despolimerizacién de lignina [3,4]. El presente estudio
tuvo como objetivo evaluar semicuantitativamente el potencial celulolitico y ligninolitico desi@miantos de
basidiomicetos colectados en Cundinamdrc@olombia. Para la actividad celulolitica se emplearon ensayos de
hidrdlisis de carboximetilcelulosa [5], mientras que la actividad ligninolitica se determiné mediante oxidacion de
ABTS [6], en ambs casos considerando como variables de respuesta el didmetro de crecimiento (DC), formacién
de zonas de aclaramiento u oxidacién y la capacidad de hidrélisis (CH) o eficiencia enzimética (EE),
respectivamentePleurotus ostreatusy Ganoderma lucidunfueron empleados como controles positivos y
Trichodermaspp. como control negativo. Entre los resultados mas destacados, los aislamief@okizaphyllum

spp.) y 11§Ganodermaspp.) exhibieron una mayor CH (1.39+0.01 y 1.37=0.36), mientras qu@{8porus

spp.) alcanzé la maydeE (76+4). Estos hallazgos evidencianegistencia deaislamientos comapacidades
enzimaticas diferenciadas, con aplicaciones potenciales en biotecnologia industrial y ambiental, particularmente en
el aprovechamiento sosible de la biomasa lignocelulosica en Colombia.
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RESUMEN

El poli(acido lactico) (PLA) es un polimero biodegradable ampliamente utilizado, aunque su degradacion natural
suele ser lenta. En este estudio se evaluo la inclusion de proteasas extracelulares del hongo Hexagonia papyrace
atrapadas en nanoparticulas gNlle levana sintetizadas mediante la accién biocatalitica de la levansacarasa
LevS4N70Tn38 [1], con el fin de promover la biodegradacion controlada de peliculas de PLA. El extracto
enzimatico fungico fue concentrado por precipitacion con sulfato de amaitrafiltracion, obteniéndose 167,96

Og/ mL de prote2na total. La actividad de biodegrada
15814:1999, mediante la inmersion de laminas de PLA en buffer fosfatos pH 8,5 a 30 °C, cuantifidaedaiéri
de acido lactico por un método colorimétrico (ladtete CI , 425 nm) . Se registr - ut

mg/mL/min y una actividad volumétrica de 57,87 U/mL. Las NPs de levana fueron sintetizadas en el Instituto de
Biotecnologia (UNAM),empleando 20 pg de proteina y alcanzando un 86 % de atrapamiento. Estas NPs se
incorporaron en el PLA mediante la técnica de solvent casting. Tras 12 dias de incubacion, las peliculas con extractc
enzimatico atrapado mostraron una liberacién de acidodatd 0,105 mg/mL, valor comparable al control positivo
(tripsina: 0,134 mg/mL). En contraste, los controles PLA sin NPs (0,085 mg/mL)iyNRsvacias (0,038 mg/mL)
presentaron liberaciones significativamente menores. Estos resultados evidenciamqgusiém ide proteasas
fungicas en NPs de levana favorece la biodegradacién del PLA bajo condiciones alcalinas suaves, ofreciendo une
estrategia biotecnoldgica prometedora para el desarrollo de materiales poliméricos de degradacion controlada cor
potencialaplicacién en sectores industriales y medioambientales.
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RESUMEN

En el departamento de Narifio, al sur de Colombia, reconocido internacionalmente por la calidad de su café, se
evalud la influencia de la altitud en los procesos de fermentacion de cerezas de café. Se llevé a cabo una
investigacion sistematica orientadacnprender el papel de la microbiota y sus interacciones ecoldgicas durante

la fermentacion. Entre los hallazgos mas relevantes se destacan el aislamiento de mas de 200 cepas de bacteri
acidolacticas y 100 cepas de levaduras, microorganismos respordmlagsoduccion de metabolitos secundarios

gue modulan de forma significativa el perfil sensorial del café. EI monitoreo del proceso fermentativo se realiz6
mediante cromatografia liquida de alta eficiencia (HPLC) y cromatografia de gases acopladacanetga de

masas (GEMS). Los analisis quimicos evidenciaron la presencia de siete acidos organicos (citrico, lactico, acético,
succinico, malico, oxalico y féormico), ademas de la produccion de etanol y el consumo de azlcares reductores
monoméricos comglucosa, fructosa y sacarosa. Asimismo, se observé que la altitud influye en la conformacion
de bloques quimicos que determinan el perfil sensorial final, corroborado mediante catacion. Para correlacionar
ambos niveles de andlisis, se desarrollé una roktgth innovadora con 17 descriptores sensoriales del protocolo
SCA. Finalmente, se propuso una estrategia de transferencia de conocimiento dirigida a pequefios caficultores de
Buesaco, La Unién y Arboleda, territorios histéricamente afectados por ettmafinado interno.
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RESUMEN
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POTENCIAL DE DECOLORACION DEL COLORANTE ROJO CONGO POR UNA CEPA
BACTERIANA AISLADA DE LA CIENAGA DE ZAMBRANO, BOLIVAR.
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RESUMEN

La presencia de contaminantes, como el colorante azoico rgjo,coa incrementado en los cuerpos de agua a
causa de los efluentes industriales [1]. Estos compuestos suelen liberarse mediante descargas residuales proceden
de actividades textiles, cosméticas y alimenticias [2]. Dichos xenobidticos ocasionan daflicatsios en la

biota, ya que se caracterizan por ser altamente toxicos, cancerigenos, mutagénicos y teratogénicos [3]. Frente a es
problematica, han surgido estrategias innovadoras que emplean la maquinaria metabdlica de las bacterias par
degradaestos contaminantes, construyendo una alternativa eficiente y de bajo costo. Por lo tanto, el objetivo de
este trabajo fue evaluar el potencial de decoloracion del colorante Rojo Congo por una cepa bacteriana aislada el
la ciénaga de Zambrano, Bolivar. hacteria con mayor halo de decoloracion fue seleccionada y caracterizada por
secuenciacion del gen ARNr 16S. Ademas, se evalud la tolerancia a metales pesados y agentes antimicrobianos. L
capacidad de decoloracién se determind mediante la aplicacionesdogiue de optimizacién unifactorial, en el

gue se analizaron variables como el pH, la temperatura, la fuente de carbono y el tiempo de incubacion. La
decoloracion se evalu6 mediante espectrofotometria UV visible, mientras que la degradacion del selorante
confirméd por cromatografia de gases acoplada a espectrometria de mad#S)(GEspectroscopia Infrarroja por
Transformada de Fourier (FTIR). Por ultimo, se determind la toxicidad de los productos usando el modelo bioldgico
lactuca sativa. La cepa PBesent6 un halo de decoloracion de 0,48 cm, siendo este el mejor resultado de las nueve
cepas aisladas. Ademas, la cepa seleccionada presento tolerancias a metales como: cobre, bario, plomo y hierro; s
embargo, no hubo crecimiento en metales como: mercniquel, cadmio y Zinc. A su vez, el enfoque de
optimizacion mostré un mayor porcentaje de decoloracion, siendo del 73% a una temperatura de 45 °C y un pH 7,
después de todo, los factores como el pH y la temperatura, influyen en la actividad metab@iozatica de la

bacteria, permitiendo que los parametros mencionados sean ideales para la decoloracion.

CONSIDERACIONES ETICAS

No aplica.
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RESUMEN

Las bacterias formadoras de biopeliculas son potencialmente viables para biorreducir cromo hexa@valénte (

en especies menos dafin@s (11)). A diferencia de las células plancténicas, las biopeliculas desarrollan una matriz
rica en exopolisacéaridp proteinas, lipidos y ADN extracelular, confiriéndoles mayor resistencia, actividad
metabdlica y enzimatica en condiciomelversas]]. El uso de bacterias autdctonas con alta capacidad de formacion

de biopeliculas es una estrategia para contrarregtactos generados por (VI) utilizado industrialmente, el cual

tiene la capacidad de afectar a los ecosistemas y la salud humana. En este estudio se evalud el potencial d
Staphylococcus cohr@R4, una cepa bacteriana nativa aislada de aguas residuales de talleres de cromado en
Cartagena (Colombia), para redu€@ir (VI) mediante la formacion de biopeliculas. Se evalué la resistencia y
tolerancia aCr (VI) en caldo LB suplementado co@r (V1) (50-500 mg/L) midiendo el crecimiento por
turbidimetria (OD600 nm). La concentracibn minima inhibitoria (CMI) se evalué en agar nutritivo suplementado
conCr (VI) (10-10.000 mg/L). La formacion de biopeliculas se analiz6 en microplacas seguida de tincidstabon

violeta y siembra en agar rojo congo para verificar su morfotipo. Se estudié la reducCid i¢50-5000 mg/L)

por células plancténicas y biopeliculassieohniCR4. La cuantificacion dér (VI) se realiz6 mediante el método
1,5difenilcabazi da (A=540 nm). El estr ®s oxidativo se ¢
fragmentacion de ADN por electroforesis en gel de agarosa. La presencia y localizaciéon de enzimas reductoras de
cromato se determiné mediante fraccionamiento celular yFS8SE [2,3]. La cep&®. cohniCR4 fue seleccionada

por su resistencia a concentraciones superiores a 2000 m@L (). La cepa formé biopeliculas fuertes y
morfotipo rdar. Las biopeliculas & cohni#iCR4 lograron reducir el 100% dér (VI) a concentaciones de 50

200 mg/L en 24 horas. Se detectd la presencia de enzimas con actividad reductora de cromato, principalmente en |
fraccion extracelular, con un peso molecular aproximado de 21 kDa. Se identificaron marcadores de estrés oxidativo
como malondildehido (MDA), proteinas carboniladas y dafio en el ADN, lo que sugiere una respuesta activa del
microorganismo frente al metal. Estos resultados confirman el poten@alodéniCR4 como una herramienta
biotecnoldgica eficaz para la bioremediacioérCdéVl).
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RESUMEN

Leishmania sppes el causante de la leishmaniasis, esta parasitosis constituye en Colombia un problema de salud
publica. Por lo anterior, se hace imperativo la busquedaalesblancofarmacoldgicos, a partir del conocimiento
de la bioquimica y la biologimoleculardel parasito. Las poli ADRibosa polimerasas (PARP) son enzimas
encargadas da adaptaciémelular a condiciones de estrés. El objetivo de este trabajo fue detdatooalizacion
celular de un candidato a PARP losshmania braziliensid.bPARP) medianteel desarrollo de una herramienta
inmunoldgica basada en inmunoglobulinas aviares IgY[1].

Se inmunizaron gallinas Hyine Brown con antigeno recombinante 6xtliBPARP. Seobtuvieronsueros y
huevos de las aves durante un esquema de 30 dialgyy sdseronpurificadasmediante precipitacion secuencial
con polietilenglicol. La capacidadereconocimientade las IgYs fue evaluada pwrestern bloty ensayos de
ELISA. Post er i or me n téeHjstLIBPARPI se pusficapoo or afinidad conagligenorecombinante

y se emplearon en ensayos de inmunofluorescencia indieptamastigotdg)].

Se obtuvieron ant-bxtlistebPAR® santp enlsiem lcano ar yedshuélq los cuales
reconocieron el antigeno recombinante en bajasdzates (4 ngy mantuvieroractividad en diluciones 1:20000.
Los experimentos demmunofluorescencidemostraromque LbPARP enddgena se localiza principalmente en el
nacleo y el kinetoplasto

de los promastigotes, sin cambios significativos en preseneistids oxidativo. La obtencion de IgYs en modelo
aviar constituye una alternativa no invasiva y eficiepéeala produccion de anticuerpos contra proteinas
recombinantes, con la ventaja de perrtatpurificaciona gran escala desde yema de huevo. laiiacion nuclear

y en kinetoplastade LbPARP sugiere un papel potencial en procesos de reparacion del ADN tanto nuclear
comomitocondrial en concordancia con reportes previos de PARPSs enenitasiotas3].

Se desarrollé una herramienta inmunolégica basada en IgYs que permitié detkrfoceizacionsubcelular de
LbPARP en promastigotes tlebraziliensis
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RESUMEN

La T7 RNA polimerasa (T7RNAP) es una enzima clave para impulsar la transciipeito (IVT), etapa critica
en el disefio de sistemas libres de células {&eklk Expression Systems, CFES). En este estudio se abordé6 la
produccion recombinante de la 6xHIZRNAP en el sistema heterdlogoscherichia colicon el fin de producir
a nivel locaun bioinsumo eficiente como alternativa a productos comerciales.
El vector recombinante se adquirié en un trabajo previo, donde se estandarizaron las condiciones de expresion, y I
enzima se presentd predominantemente en la fraccion soluble, lo queidpeumipurificacion mediante
cromatografia de afinidad a metales inmovilizados (IMAC). La T7RNAP purificada se caracterizé mediante SDS
PAGE, western bloty ensayos de actividad, validdndose su capacidad para catalizar la transcripcion de genes de
diversosorigenes [1]. La eficiencia de la enzima recombinante fue evaluada, encontrdndose que la T7TRNAP
producida presentd una actividad catalitica aproximadamente cuatro veces superior a la enzima comercial.
Posteriormente, la T7TRNAP recombinante fue utilizzbos primeros ensayos de sintesis de proteinas en un CFES
basado en extractos HecoliBL21(DE3) Star [2]. En esta plataforma, la IVT constituye el paso inicial para generar
los ARN mensajeros requeridos para la etapa subsiguiente de traducciéac8ers&kl gen que codifica para la
proteina verde fluorescente mejorada (eGFP), dada su fluorescencia intrinseca que permite monitorear la expresio
proteica de forma directa y cuantitativa mediante qPCR.
En conclusion se obtuvo una T7RNAP recombinanteacbioinsumo esencial en la fase | de la implementacion
de una plataforma para expresion de proteinas libre de células, con el fin de fortalecer la capacidad biotecnolégica
nacional.
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RESUMEN

La pandemia de SARSoV-2 evidencid la urgencia de desarrollar métodos de deteccion rapidos y sensibles, dado
gue técnicas como la P(QResentan limitaciones en tiempo y accesibilidad, por lo que este estudio propone un
biosensor innovador basado en nanoparticulas de oro (AuNPs) bioconjugadas con anticuerpos IgG para detectar |
proteina Spike del virus mediante Espectroscopia Raman ddajqror Superficie (SERS), una técnica que
amplifica sefiales moleculares para diagnésticos precisos; el objetivo fue evaluar la eficacia de este bioconjugadc
como biosensor en un sistema modelo, empleando una metodologia que incluyé la sintesis yifaoidordg

AuNPs con IgG, su caracterizacion mediante técnicas comdisl\Dispersion Dindmica de Luz (DLS) y Raman,

y |l a validaci-n del biosensor al detectar | a prote?2]
mediante Analisisle Componentes Principales (PCA), logrando resultados que confirmaron la formacién del
complejo AuNRIgG-Pr ot e2na S con un | 2mite de detecci-n de

especificidad demostrada por el PCA al diferenciar muestras daotaypsoteina, lo que lleva a una discusién sobre

las ventajas del biosensor, que supera a la PCR en rapidez al detectar la proteina en minutos, siendo ideal pat
entornos con recursos limitados, aunque aun requiere optimizacion y validacion en miséSgiiaareales para

su aplicacion clinica, con un potencial prometedor para adaptarse a otros patégenos.
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TRAS EL BIOMARCADOR MOLECULAR PD -L1 EN CANCER DE MAMA
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RESUMEN

Los biomarcadores moleculares son aquellas caracteristicas bioldégicas objetivamente detectables, capaces d
identificar procesos fisioldgicos o patologicos, o bien una respuesta farmacoldgica a una intervencion terapéutica
[1]. Por otro lado, las vesicul&xtracelulares son particulas liberadas naturalmente por las células normales y
tumorales. Estas vesiculas estan delimitadas por una bicapa lipidica y no pueden replicarse, y ademas posee
importante informacion biolégica en su material de transportd §#la enfermedad deja huellas conocidas como
biomarcadores, y estos biomarcadores tienen un papel vital en la diagnosis y el diagnéstico. Un biomarcador que
se expresa en diferentes tipos de cancer es el ligando de la proteina 1 de muerte celular ar(jrerhncel

cual es responsable de inhibir la activacion de los LT, por unién a su recegtoARTvel del prondstico; PID1

presenta un rol preponderante debido a que el aumento en su expresion se asocia con poca sobrevida en cancer
mama. Ensayosnzimaticos para deteccion de -BD se pueden realizar utilizando aptameros (ELASA). Los
aptameros son secuencias de ADN o ARN de cadena sencilla que se unen selectivamente a su molécula blanco. ¢
obtienen por sintesis quimica, lo que los convierte eBaulas estructuralmente faciles de modificar. La ELASA
presenta las siguientes ventajas: 1, no se requieren anticuerpos; 2, los aptdmeros son nuevamente obtenidos p
PCR o sintetizados quimicamente, lo que disminuye su costo; y 3, la posibilidad dercctoyuptameros con
diferentes moléculas para amplificar la sefial. Transformaci@h deli Rosetta. SDSAGE para verificacion de
produccion de PRL1. Purificacién de PEL1. Western blot y ELISA con anticuerpos comerciales para deteccion

de PDL1 produdda in home ELASA en lineas celulares y vesiculas extracelulares de céancer. La_thPD
producidain hometuvo una pureza mayor del 90 %. Los resultados preliminares de ELASA demuestran una alta
reproducibilidad del aptamero para detectar fiRDLa ELASA es un método menos costoso que el método
ELISA. Conclusiones El reconocimiento de rhRD1 por el aptamero es una alternativa prometedora para sistemas

de deteccion basados en afinidad.

APOYO FINANCIERO
Grupo Bioquimica Estructural de Macromoléculas Ude®osomas SAS y Grupo Biotecnologia Animal UN.
REFERENCIAS

[1] V. A. Boussiotis, et all.Cancer J. (United States}0, 265, 2014.
[2] D. Ha Kimet al, Exp. Mol. Med.51, 1, 2019.

Medellin, Colombia
19 al 21 de noviembre
2025




BMO027

DESARROLLO DE UN BIOSENSOR DE DIOXIDO DE TITANIO FUNCIONALIZADO CON ACIDO
FOLICO PARA LA DETECCION DE RECEPTORES DE FOLATO EN CELULAS DE CANCER
CERVICAL
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RESUMEN

El cancer de cuello uterino contintia siendo un grave problema dep&alich, especialmente en paises de ingresos
bajos y medios. Aunque la citologia cervicouterina es el método de tamizaje mas utilizado, su limitada sensibilidad
genera una alta tasa de resultados falsos negati&jsIfilque evidencia la necesidad deatedlar estrategias
alternativas de deteccion temprana. En este estudio se presenta un biosensor electroquimico basado en didxido c
titanio (TiQ,) funcionalizado con 4cido félico para la deteccién y cuantificacion de receptores de folato (RF) como
biomarcadores, cuya sobreexpresion se asocia con procesos oncogenicos.

El disefio del dispositivo se fundamenta en investigaciones previas del grupo CIMBIOS, que han explorado el
crecimiento y madificacion superficial de nanotubos y peliculas delgadas geal@plicaciones biosensora$ [3

5]. La fabricacion incluy6 la anodizacion de sustratos de titanio, seguido de la inmovilizacioén de acido folico sobre
la superficie para favorecer el reconocimiento molecular especifico de los RF.

El sensor se caracteriz6 madie voltamperometria ciclica, espectroscopia de impedancia electroquimica (EIS) y
técnicas de superficie. Las curvas de calibracion obtenidas con diferentes concentraciones de RF evidenciaron un
disminucion progresiva de la respuesta capacitiva al aamintoncentracion del analito, atribuida a cambios
dieléctricos en la interfase por la interaccion especifica entre el acido félico y los RF.

En esta investigacion se reporta la deteccion de RF presentes en células HelLa y muestras clinicas obtenida
mediante raspado de Papanicolau, con el propdsito de contribuir al tamizaje oportuno del cancer cervical.
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RESUMEN

Los péptidos bioactivos se han asociado a la prevencién y disminucion de enfermedaathgaeion de sistemas
fisiologicos y han demostrado gran efectividad como agantésidantes, antimicrobianos, anticancerigenos y
antiinflamatorios [1]. En este contexto, metodologias como la sintesis de péptidos en fase sélida (SPPS) han
facilitado la obtencidue péptidos disefiados especificamente para potenciar sus propiedades didaetiva
hademostrado que la introduccién de modificaciones puede mejorar su estabilidad metabdliaetividad
biolégica. Una estrategia particularmente eficaz consiste en la convergiéptidios lineales en péptidos ciclicos

qgue puede llevarse a catmediante la implementacidte reacciones de la Quimica Clic [2].

El péptido Lunasinhallado principalmente en la soya y compuesto por 43 residubsstsea por sus propiedades
funcionales y su potencial terapéutico [3]. Por lo tanto, entredtajo se planteé el disefio y sintesis de péptidos
lineales y ciclicos derivados de la Lunasimediante el desarrollo e implementacién de reacciones enmarcadas
dentro de la SPPS y/o @uimica Clic con el objetivo de identificar fragmentos peptidicos que expresen
bioactividadmejorada y puedan ser candidatos para el disefio de nuevos farmacos.
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IMPACTO DE LA INFECCION POR LEISHMANIA EN MACROFAGOS:
CARACTERIZACION DE PROPIEDADES FISICAS Y ACUSTOFLUIDICAS
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RESUMEN

La relacién macréfage Leishmaniase considera parasitica entre estas dos células eucariotas, una animal y otra
protozoaria. Ha sido de interés de nuestro grupo las alteraciones biofisicas que la presencia del parasito induce e
este sistema. Usando principios de hidrodindmica de fliidows explorado propiedades fisicas del macréfago
control e infectado para su separacion aprovechando el campo gravitacional [1] y acustico [2,3]. Este trabajo toma
la elasticidad como marcador para diferenciar cambios en esta propiedad entre macndfar@sicfectados por
varias especies deeishmania Se midieron ademas densidad con gradientes isopicnicos, volumen por impedancia
y elasticidad por microscopia de fuerza atomica. Se disefiaron, fabricaron y caracterizaron resonadores acustico:
determinado las frecuencias de resonancia y el factor de calidad Q en estas celdas acustofluidicas, asi como el
factor de contraste acustico y la compresibilidad asociadas a estos conjuntos de parametros. Se evaluaron los limite
de la acustofluidica en separacigprcontrol celular de especies celulares con diametros y densidades medias
similares (dm=13,5 um y m=1,054 g/cm3), y mddulos elasticos que diferencian macrofagos control (656 Pa), de
infectados coib.eishmania tropicg458 Pa) d_eishmania mexicana (324 Pa
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RESUMEN

Los MOFs (Metdl Organic Frameworks) son materiales nanoestructurados cortipgdredes supramoleculares
ordenadas, formadas por iones metalicos coordinados con ligandos organicos. Recientemente, se ha incrementac
el interés por estudiar el potencial terapéutico de los MOFs dado que se ha demostrado que pueden presente
diferenes actividades biolégicas como antimicrobiana, antitumoral, inmunomoduladora, eliminaciéon de especies
reactivas de oxigeno, entre otras [1]. Este estudio evalu6 la actividad antibacteriana de tres diferentes MOFs,
denominados MOf, MOFR2 y MOFR3, frente aEscherichia coliy Staphylococcus aureusa metodologia se

basé en los estdndares @dinical and Laboratory Standards Institu(€LSI) para determinar la Concentracion
Minima Inhibitoria (CMI) y la Concentracion Minima Bactericida (CMB) [2]. Se prepararon soluciones de los
MOFs en concentraciones que variaron desde 20 hasta 7000 pg/mL, las cuales se incubaron con suspensione
bacerianas ajustadas a 5 x*10FC/mL durante 24 y 48 horas. La viabilidad celular se determiné midiendo la
densidad oOptica a 600 nm y mediante el recuento de Unidades Formadoras de Colonias en agHiirihrellge

evidencio actividad antibacteriana dogisempadependiente para los tres MOFs evaluados. Los QMO

3 mostraron un efecto bactericida frenteEa Coli a partir de 300 pug/mL, mientras que MQFrequirié
concentraciones superiores a 1000 pg/mL, demostrando una mejor adaptacion de laraspaaleus la

inhibiciéon fue menos significativa a concentraciones de 20 a 800 pug/mL, sin embargo, a las 48 horas] el MOF
resultd ser el mas efectivo, logrando una inhibicién completa a partir de 5000 pg/mL, seguido g ryNQHR~

3. Los MOF 1, 2 y8 demostraron actividad tanto bacteriostatica como bactericida Eomimliy S. aureussiendo
generalmente mas efectivos conEacoli. El efecto bacteriostatico se observo a concentraciones mas bajas,
mientras que el efecto bactericida se evidencidoracentraciones > 3000 pg/mL y tiempos de incubacion
prolongados.
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Diana Carolina Ochoa®, Abelino Vargasliménez®, YennyYolanda Lozano JimérneMarcela Camachb
1Grupo de Biofisica y Biologia de Membranas, Laboratorio de Biofisica, Departamento de Biologia, Facultad de Ciencias,
Universidad Nacional de Colombia, Bogota, Colomtiscuela de Ciencias Basicas y Aplicadasiversidad de la Salle,
Bogota, Colombia3Centro Internacional de Fisica, Bogota, Colombia.
*correo electronico:dcochoac@unal.edu.co

RESUMEN

La medicion de propiedades mecéanicas en células, tales como su elasticidad, es importante debido a que cambic
en ésta, estan asociados con movimiento, diferenciacion celular y metastasis, entre otras. En la actualidad se h
propuesto el uso de campos dmas ultrasonicos acoplados a dispositivos microfluidicos para su medicion, porque

no requiere marcajes especificos o de un medio particular para ser manipuladas y su viabilidad, funcion y expresionr
génica se conservan, puesto que se emplean frecueti@aénicas del orden de MHz que se asumen inocuas.
Durante la ultima década nuestro grupo se ha interesado en la implementacién de esta tecnologia para Iz
caracterizacion biofisica y la manipulacién de parasitolseishmania[1][2][3], con el propoésito d desarrollar

métodos de diagndstico e identificar cambios en la elasticidad del parasito durante su ciclo de vida que ayuden &
comprender su proceso de adaptacion a diferentes ambientes. En este tralolgjtastasticidad de promastigotes

y amastigots de tres especies HeishmanigL. panamensis, L. amazonensi, L. guyangmnsisndo acustofluidica.

Para esto se empled un dispositivo acustico microfluidico construido con un capilar rectangular de vidrio y un
modelo fisico de la fuerza de radiacion sta en 3D desarrollado por nosotros [2][4]. Se encontré que la
compresibilidad de promastigotes es mayor que la de amastigotes, indicando mayor rigidez del estadio flagelado
del parasito.
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RESUMEN

Las nanoparticulas de 6xido de cerio (NFO ) representan wuna alternatiywv
biomédicas, debido a su biocompatibilidad y a que presentan una transicion del estado de valencia entre +3 'y +4
lo que se relaciona con propiedades biol6gicas, como anticancerigenas, antioxidantasicrobianas vy,
especialmente, antiinflamatorias [1]. Un factor importante en la sintesis es la estabilizacién de las nanoparticulas
con el fin de evitar la agregacion, lo cual puede resultar en la pérdida de las caracteristicas [2,3,4]. Eajceste trab
se utilizé la pupa de gusano de seda de Pilamo Il como fuente de metabolitos con capacidad reductora y estabilizant
parala sintesisdeNse O , con el fin de evaluar | a sinergia el
peroxido de hidrégno (ccHO,) y efecto antiinflamatorio. El perfil metabolémico del extracto de pupa fue obtenido

por RRLC-QToRMS en modo positivo y negativo. Los datos fueron procesados en MassHunter (Qualitative
Analysis 10.0) e identificados por CEU Mass Mediator, MA8\L 5.5.24, Lipid Annotator, GNPS, Sirius 5.8.6,
MetaboAnalyst y analisis manual de espectros. Entre los metabolitos con potencial antiinflamatorio se destacaron
el &cido cumairico, la tirosina y la esfingas Las NP<C e O se sintetizaron incuban
de amonio a 70 AC y f uelR XRD, BLSy EGAtLe cciiOzfeedlel 51.58%¢ ld ual nt e
es mayoen comparacion con las comerciales (25.49% % nanoparticulas a tmL tuvieron una citotoxicidad

menor de 23.5% en ambas lineas celulares (HeLa ylhiAFRs NPsC e O comerciales se obt
dell-1b de 730.50 pg/ mL y para | as s i6ndsedmerdates geserardre 4 2
323.62pg/mL, mientras que las sintetizadas produjeron 281.01 pg/mL. Finalmente, los nivelesde TNE e r o n 0
615.79 pg/mL para las comerciales, y de 479.98 pg/mL para las sintetizadas. Se infiereGue ®@Ps der i va
del extracto de pupa presentan una meespuesta proinflamatoria. En conclusion, se evidencia que el uso del
extracto de pupa de gusano de seda es una fuente efectiva de metabolitos para la sintestlsed® NRs q u e
promueve positivamente la biocompatibilidad, goky el uso en aplicacionesmo agente antiinflamatorio.
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RESUMEN

El cancer grupo de enfermedades que consisten en la proliferacién descontrolada de células y la pérdida de
homeostasis celular [1El cAncer cervicouterino es el cuarto de mayor incidencia en mujeres con un estimado de
660.000casos por afio, y esta relacionado con la infeccidon causada por el Virus de Papiloma Humano (VPH),
estimando una mortalidad mayor al 50% [2]. Los tratamientiosageer incluyen la quimioterapia, radioterapia y
cirugia, los cuales son altamente invasivos y poco selectivos, afectando la calidad de vida de los pacientes, por Ic
gue es imperativo la busqueda de nuevos agentes terapéuticos. Dentro de este centadotse la hoja de coca,

a la cual se le ha atribuido propiedades medicinales como alivio del dolor y tratamiento de problemas digestivos,
asi como actividad antibacteriana y antioxidante entre otras [4]. Adicionalmente, esta planta cuenta comsnetabolit
secundarios de alto interés biol6gico como alcaloides, flavonoides y terpenos con actividad anticancerigena
demostrada [4]. En este trabajo, se evalud el potencial anticancerigeno de extractos de hoja de coca mediante |
evaluacion de su efecto citotéricontra lineas celulares de cancer de cuello uterino HelLa.

CONSIDERACIONES ETICAS

No aplica.
APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS

Este trabajo, fue financiado por el Centro Internacional de Estudios Estratégicos contra el Narcotrafico (CIENA)
de la Polita Nacional de Colombia y el grupo de investigacion Sintesis y Aplicacion de Moléculas Peptidicas
(SAMP) de la Universidad Nacional de Colombia.

REFERENCIAS

[1] BoohakerR. et al., Current Medicinal Chemistry, 19, 3794, 2012.
[2] Waxman A. et al., Medical Clinics of North America, 92, 1059, 2008.
[3] Gamarra O. et al., Revista Peruana de Medicina Integrativa, 2, 828, 2017.

Medellin, Colombia
19 al 21 de noviembre

VI ongreso Colombiano de Bioquimica y Biologia Molecular e
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BIOMARCADORES EN LA DETECCION DE ADULTERACION DE LECHE: UN ENFOQUE
DE CIENCIAS OMICAS MEDIANTE LC -MS

Jose David Mendozilendoz&*, Emanuel Doria BarbosaJuan Esteban Reyes CaldetdRennis Franco
Zambrand, JhonErick RiveraMonroy?, Ricardo FierreMeding, Javier Eduardo Garci€astafied$ Zuly
Jenny Riveravionroy’
nstituto de Biotecnologid@Departamento de Quimici)epartamento de Farmacia. Universidad Nacional de Colombia,
Bogota D.C., ColombigLaboratorio Instrumental de Alta Complejidad (LIAC), Universidad La Salle,
Colombia,SedeBogota
*correo electrénico: jomendozam@unal.edu.co

RESUMEN

El uso de patrones internos para la cuantificacién de biomarcadores ha representado ucrasiahen el
bioandlisis, especialmente en la deteccién de adulteraciones en producto$. IBsteosstudio se centra en el
desarrollo y evaluacion de patrones internos para la cuantificacion del caseinomacropeptido (CMP) y su analogo
sintético, el psedo-CMP, biomarcadores clave para detectar la presencia de lactosuero en la leche. La incorporacion
de estos patrones en el analisis mediante cromatografia liquida acoplada a espectrometria de Masasefb

la precision y reproducibilidad de los rétados, corrigiendo variaciones durante la preparacion de muestras y la
ionizacion de los analitds

Este enfoque optimiza la cuantificacion mediante patrones internos que emulan las caracteristicas fisicoquimicas
de los biomarcadores, garantizando redokaconfiables en matrices complejas como la leche. La combinacién de
principios de quimica analitica y espectrometria de masas permite una cuantificacion precisa de los biomarcadores
superando las limitaciones de los métodos convencionales, lo queadbsestandares de seguridad alimentaria.

CONSIDERACIONES ETICAS
No aplica.
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RESUMEN

En América latina y el caribe, el cancer de mama y de cuello uterino representan dos de los tres tipos de cancer co
mayor indice de mortalidad en mujeres [1], aun cuando los featas convencionales han mejorado las tasas de
supervivencia, las pacientes padecen fuertes efectos secundarios [2], por lo que es de gran relevancia segu
explorando la generacion de alternativas terapéuticas que complementen los tratamientos calegeirite las

fuentes naturales que han sido objeto de estudio, los hongos destacan como una prometedora reserva de molécul
bioactivas con potencial antitumoral [&rifola frondosay Lentinula edodegradicionalmente consumidos en la

dieta asiaticaan fines nutricionales y medicinales, tienen una amplia gama de actividades biol6gicas, que en su
mayoria son atribuidas a fracciones de polisacaridos [4] dejando de lado las fracciones proteicas. Esta investigacior
se enfoca en explorar el potencial @tato de estas fracciones en lineas celulares derivadas de cancer de mamay
cuello uterino para su uso como coadyuvantes terapéuticos. La biom@sdrdedosay L. edodesse obtuvo
mediante fermentacion en estado liquido a partir de 20 discos de ird@elktraccion de proteinas se realizd en
solucion acuosa asistida por sonda de ultrasonido con buffers en diferentes condiciones de pH y fuerza ionica. La
observacion del efecto de los extractos en la morfologia celular y nuclear en células derivadesrdieanama

y cuello uterino se realizé por medio de la tincion con Hoescht 33258, y finalmente la evaluacidn de su citotoxicidad,
a través de la determinacion de la actividad metabdlica y viabilidad celular por medio del ensayo MTT. Se espera
gue estestudio aporte al planteamiento de coadyuvantes en el tratamiento del cAncer que provean una mejor calidac
de vida a los pacientes, asi como promover el cultivo biotecnolégico de estos macromicetos e impulsar su consumc
en Colombia.
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RESUMEN

Las ribonucleasas son enzimas encargadas de catalizar la degradaciéon del ARN, desempefiando un papel
fundamental en la regulacién, procesamiento y maduracion de este dentro de las células, lo que es esencial para
su correcto funcionamiento. Adicionalmengstas enzimas son usadas cotidianamente en los procesos de
aislamiento de ADN en condiciones de laboratorio. Con base en lo anterior, el objetivo de este estudio fue evaluar
y optimizar las condiciones de expresion y purificacién de la ribonucleasa Anteedistemas bacterianos
recombinantes. Se llevé a cabo la transfeccion de plasmidos desde bacterias no competentes hacia cepas
competentes DH5aplha @scherichia coli permitiendo su expresion inducida por IPTG. Se ensayaron métodos

de extraccién mecaros y quimicos, asi como diferentes parametros de induccion, incluyendo la concentracion

de IPTG, el tiempo y la temperatura. Los mejores resultados se obtuvieron mediante extraccién por choque
osmotico, posterior a una induccion de expresion por 16 h@@s@ con 0.6 mM de IPTG. La purificacion se

realizé por cromatografia de intercambio catidnico utilizando FPLC y su actividad enzimatica fue evaluada
mediante una técnica espectrofotométrica basada en la degradacion del ARN total demostrando dna la prote
conservo su actividad biolégica. De esta manera se logré obtener la proteina de interés de forma eficiente y
sostenible generando un menor impacto econdémico y ambiental. Promoviendo la autosuficiencia en la
produccion de RNAsa.
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RESUMEN

La creciente resi st en c-aadmredm aumentadodaaelesandaae acidoclavulénico t i
(AC) , un i-lackamdsas dipm A prddecidd pStreptomyces clavuligerukste compuesto, esencial en
terapias combinadas, se obtiene por fermentacion, pero los rendimientos industriales sigoéimsi@dos debido

al desconocimiento de los mecanismos regulatorios globales que controlan su biosintesis. En este trabajo se evalu
el papel de dos gendddD y orf21, asociados a la regulacion morfologica y al metabolismo secundario, con el
objetivode identificar su influencia sobre la produccion de AC y su impacto transcriptonficalkawvuligerusSe
construyeron cepas recombinantes SleclavuligerusATCC 27064 que sobreexpreséfdD o orf2l Las
fermentaciones se realizaron en medio con prot@slada de soya, recolectando muestras en fases temprana y
exponencial. La concentracion de AC se determiné mediante HPLC, y los perfiles transcriptémicos se obtuvieron
mediante secuenciacion de RNA (RM&q). Los genes diferencialmente expresados (DE&ahalizaron con
herramientas bioinforméticas KEGG y STRING para determinar su funcion y relaciones regulatorias. En ambas
cepas recombinantes, la produccion de AC disminuyd significativamente respecto a la cepa control,
correlacionandose con la represifimgenes tempranos del clister biosintétiea$2 pah2 cas? y de genes de
cefamicina C. Simultaneamente, se detect6 la sobreexpresion de genes implicados en la biosintesis de terpeno
particulas tipo fago y factores de desarrollo cdodM y bldN. La sobreexpresién dbldD promovié rutas
vinculadas con la diferenciacion morfol6gica, mientras g2l activdo redes mas amplias de sefializacion y
respuesta al estrés, lo que sugiere un papel regulatorio global. Los resultados revelan una conveogezfecies |
regulatorios d@ldD y ORF21, ambos asociados a la disminucién del AC y a la activacién de rutas alternativas del
metabolismo secundario. La induccién simultdnea de genes tipo fago sugiere un posible mecanismo de adaptacior
al estrés intracelutaEstos hallazgos amplian la comprension de la regulacion gloBaladevuligeruy aportan

bases para el disefio racional de cepas con mayor productividad mediante ingenieria metabdlica.

CONSIDERACIONES ETICAS
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RESUMEN

El génerdSalmonelldiene gran relevancia en salud publica y seguridad alimentaria, dado que impacta directamente
los Objetivos de Desarrollo Sostenible 3, 6 y 12 (Grace, 2017). Este microorganismo produce proteinas
extracelulares que desempefian funciones esenciales drekadad invasion y evasion inmunolégica, lo que las
convierte en biomarcadores estratégicos (Liao et al., 2020). La deteccién rapida, especifica y sensible de esta:
proteinas a partir de medios de cultivo selectivos puede reducir significativamentepustte respuesta para la

toma de decisiones en la industria y en salud publica. Evaluar la capacidad de deteccion de proteinas extracelulare
de Salmonella TyphimuriunGS. Typhimuriumobtenidas de un medio de cultivo selectivo mediante un sistema
electrqquimico basado en aptameros. Se identificé la respuesta electroquimica de electrodos serigrafiados de
carbono madificados con nanoparticulas de oro y funcionalizados con aptameros previamente reportados para €
reconocimiento d&. Typhimuriumtras la expsicion al medio de cultivo Rappaport en presencia o ausengia de
Typhimurium Los cambios inducidos sobre el electrodo se evaluaron mediante voltamperometria ciclica (CV),
voltamperometria de onda cuadrada (SWV) y espectroscopia de impedancia efittao(iiS). Asimismo, en

una fase posterior, se seleccionaran aptameros mediante la técnica SELEX (Systematic Evolution of Ligands by
Exponential Enrichment), dirigidos a proteinas extracelulares de membran@ygsimuriunproducidas en caldo
Rappaport 40 °C, los cuales seran incorporados en el sistema sensor. Se establecié una concentraciéon de 5 mM
de hexacianoferrato para las técnicas CV y SWV, y de 1 mM para EIS. El medio de cultivo Rappaport mostré un
cambio en la sefal electroquimica cuando seuldocon agua peptonada, sefial que disminuy6 en preserifia de
Typhimurium
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RESUMEN

Los ribonucledsidoson biomoléculas esenciales en numerosos procesos biosintéticos que presentan un gran
atractivo para el desarrollo de estrategias terapéuticas y aplicaciones biotecnoldgicas. A pesar de su alta demanda,
su produccién se ha visto limitada en el pais, y&8 gdemas de que implica el uso de reactivos téxicos [1], en
Colombia la obtencion se limita a la importacion, y como consecuencia altos costos y tiempos de espera. Con
esta propuesta se plantea el desarrollo de un protocolo para la obtencion de ribiolmsciedbonucle6tidos
monofosfato (NMPs) mediante una combinacién de estrategias enzimaticas y analiticas. La metodologia
contempla una hidrdlisis enzimatica secuencial con RNAsa A y nucleasa P1, seguida de una purificacion por
cromatografia de intercanabionico utilizando un FPLC y posteriormente su identificacion y caracterizacion

por las técnicas HPLC y UPLNIS. Como resultado de este proyecto se lograron obtener los ribonucleétidos
monofosfato y ribonucleésidos de adenosina, guanosina, citosindiyaumediante el establecimiento de un
protocolo robusto y reproducible contribuyendo con ello al avance del conocimiento local en la produccion de
estas biomoléculas a escala de laboratorio.

CONSIDERACIONES ETICAS
Este proyecto emplea levaduras en swug@én, por lo que ha sido evaluado por el comité de ética en
investigacion cientifica (CEINCI) de la Universidad Industrial de Santander, ente encargado de otorgar el aval
ético requerido para su desarrollo.
APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS
El presente proyecto cuenta con apoyo financiero del proyecto de regalias BPIN 2021000100331 denominado
AiProducci-n de nucle-tidos a partir de biomasa r e:¢
mol ecul ar en el d e p a Univarsidad Ihdostridl de SSrsanderander 0 de | a
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RESUMEN

Hanseniaspora uvarupstarmerella davenportii Starmerella sorbosivoranslestacan como levaduras clave en la
fermentacion del café de alta calidad [1]. El objetivo de este trabajo fue evaluar el uso de medios no comerciales
sobre el crecimiento de las levaduras mencionadas. Para evaluar la cinética de crecimiento derkss déeved

medio de mucilago de café al 3% (v/v) (MC3), se realiz6 un cultivo inicial durante la noche (16 h) en medio extracto
de levaduraylucosacloranfenicol (YGC) a 20°C y 120 rpm. Los ensayos se realizaron usando medio MC3 en micro
placa (200 uL), mmaz (30 mL) y biorreactor STR (5 L), empleando un in6culo del 5%. Las mediciones de densidad
Optica (OD600) (600 nm, Thermo ScientificMultiskanE GO) se efectuaron en micro placa, en matraz (20 °C,

120 rpm) y en STR (20 °C, 200 rpm) durante 14 horas.Stms datos se construyeron las curvas de crecimiento,

gue fueron ajustadas mediante el modelo logistico de Areny [2]. La mayor concentracién de biomasa se presentc
en matraces agitados, y las mayores tasas maximas de crecimiento (umax) en los micEnEsessistem&,
davenportial canz- | a Omax m8§s alta (0.32 N 0.05 ®&55%), al
106 UFC/ml), mientras que en matratksivarumpresenté el mayor Xf(0.90 + 0.03 OD60R.9 x 108 UFC/mI).

En el STRS. darenportiimostré el mejor desempefio global (umax= 0.21 £ 0:0¢f= 0.82 £ 0.04 OD600,1.74x
108UFC/ml), asociado a una alta eficiencia respiratoria. Las tres levaduras se adaptaron al medio MC3, lo que abre
la posibilidad al crecimiento de estas cepasaduturas inoculaciones en fermentaciones de café. Es necesario
realizar una optimizacion de las condiciones de cultivo en STR para aumentar la produccion de biomasa de las
levaduras.

CONSIDERACIONES ETICAS

No aplica.
APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS

Este proyecto fue financiado por la vicerrectoria de investigaciones de la Universidad Nacional de Colombia, a
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RESUMEN

Los desoxinucleodtidos trifosfatos (ANTR®nstituyen sustratos esenciales para las ADN polimerasas en técnicas
de amplificacion como la PCR, siendo tipicamente sintetizados a partir de precursores como desoxinucleétidos
monofosfatos (dNMPs) [1,2]. Tradicionalmente, los dNMPs pueden obtenalsntaeutas quimicas o procesos
enziméticos [3]. Este segundo enfoque emplea enzimas capaces de hidrolizar los enlaces fosfodiéster presentes ¢
el ADN, generando los dNMPs. No obstante, en Colombia, el elevado costo y la complejidad del proceso de
importacién de estos reactivos representan desafios significativos para la consolidacién de la soberania cientifica.
Ante esta problematica, la presente investigacion se enfoca en la obtencion de dNMPs mediante la hidrélisis
enzimatica de acidos nucleicos exd@Saccharomyces cerevisidesta estrategia emplea un sistema bienzimatico
sinérgico: DNasa | para la fragmentacion inicial del ADN gendmico, y exonucleasa Il para la posterior hidrélisis
secuencial de los fragmentos, generando los dNMPs corresposadiemtearacterizacion inicial de la DNasa |
comercial, bajo método espectrofotométrico y condiciones estandar de reaccion (37°C, pH 7.6) utilizando acidos
nucleicos dé. cerevisiaeomo sustrato, reveld una actividad especifica de 332.15 U/mg. Estadesgutliminar

valida la viabilidad del proceso y representa un paso fundamental hacia el desarrollo de reactivos de produccion
nacional. Durante estudios subsecuentes se espera evaluar la actividad de la exonucleasa Il al igual que las posible
mezclas mérgicas con DNasa | para la obtencién de los respectivos dNMPs

APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS

Agradecimientos a Minciencias si st ema gener al de regal2as por | a f
NUCLEOTIDOS A PARTIR DE BIOMASA RESIDUAL DE LA AGROINDUSTRIA PARA EL
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RESUMEN

Las nanoparticulas metélicas son agentes con una amplia gama de aplicaciones [1,2], como las nanoparticulas ©
oro (AuNPs), que han generado especial interés debido a la estabilidad de este elemeija Epygtacion en

algunos sistemas biolégicos [1]. El surgimiento de la resistencia bacteriana a los antibi6ticos lleva a una busqueda
de otras opciones terapéuticas frente a estos microorganismos [3]. Las AuNPs debido a sus dimensiones,
biocompatibilidady, las caracteristicas fisicas [3] y quimicas [2] de su estructura, presentan potencial accion
antimicrobiana. En este contexto, el objetivo es evaluar las capacidades antimicrobianas de las AUNPs. El extractc
bacteriano fue extraido de la cepa identifecatediante secuenciacion y analisis de secuencia por medio del gen
16S rRNA, las nanoparticulas se sintetizaron mediante la mezcla de metabolitos extracelulares bacterianos cor
cloruro aurico y fueron caracterizadas por espectrofotometri&iM-TIR y microscopia electrénica. Su acciéon
antibacteriana se evalué mediante dilucién en caldo y difusién en pozo a diferentes concentraciones de AUNPS, se
evalud la accién antibiopeliculas y se observo la toxicidad mediante cultivo celular de zebrafish. Ladsintesis
AuNPs se evidencié con un cambio de incoloro a purpura en la solucién y un pico de absorbancia alrededor de los
540 nm, la microscopia electronica revel6 una morfologia triangular caracteristica y un tamafieshtre 25l

evaluar diferentes espesibacterianas en medios de cultivo con concentraciones de AuNPs comprendidas entre
0,1 y 1000 eg/ mL, se evidenci:- un efecto dependient
€eg/ mL no mostraron acti vi crtrds qaerconcebtiacgones supaiores masiragon i f
mejor actividad antibacteriana y antibiopelicula. Los ensayos de toxicidad con zebrafish confirmaron la
biocompatibilidad de las AUNPs a concentraciones bajas, sin evidenciar efectos téxicos celularsaltadssre
confirman el control que proporciona la biosintesis de AUNPs mediada por microorganismos y establecen su perfil
preliminar de seguridad, demostrando su potencial como agentes antimicrobianos delimitado por el rango de
concentraciones encaminandergpectivas para futuras aplicaciones biomédicas y posibles combinaciones con
antimicrobianos convencionales.
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RESUMEN

Las nanoparticulas de plata (AgNPs) son una potencial alternativa frente a la resistencia antimicrobiana debido a st
actividad de amplio espectro, capaddzmara destruir membranas, generar especies reactivas de oxigeno y alterar
procesos vitales como la replicacién del ADN [1]. Adicionalmente, las AQNPs han demostrado ser eficaces como
biosensores colorimétricos para la deteccion de metales pesados, lrgomdeezus propiedades Opticas basadas en

la resonancia plasmoénica superficial que produce cambios de coloracién detectables [2]. El objetivo de este trabajo
es evaluar su actividad antibacteriana, antibiopelicula y desarrollar un biosensor colorimtiaaeteccion de

metales pesados. Para la biosintesis de las AgNPs se prepar6 una solucién de nitrato de plata a 1mM combinac
con la proteina extracelular bacteriana en proporcion 1:1, confirmandose su formacion por espectrofotometria
evidenciando un pb entre 400 y 440 nm. Se evaluo la actividad antimicrobiana mediante dilucién en calde Muller
Hinton, determinandose la concentracién minima inhibitoria (CMI) y bactericida (CMB) para bacterias Gram
negativas y Gram positivas utilizando concentraciondsdel a 1000 eg/ mL [ 3] . Las be
mediante pruebas bioquimicas y secuenciacién del gen 16S rRNA. Se desarroll6 un biosensor colorimétrico con la
solucion de nanoparticulas y sales de metales pesados, mostrando mejor respuesta nwd@nte un cambio

de color caracteristico en presencia del metal. Los ensayos de citotoxicidad con resazurina demostraron ausenci
de toxicidad celular a las concentraciones evaluadas. Estos resultados sugieren el potencial dual de las AgNP:
biosinteizadas como agentes antimicrobianos, y como biosensores colorimétricos para deteccion de metales
pesados, especialmente cobre.

REFERENCIAS
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RESUMEN
La infestacion déRhipicephalus micropluse considera un problema relevante para la ganaderia bovina en zonas
tropicales y subtropicales del mundo. El uso prolongado de acaricidas quimicos para su control ha promovido el
desarrollo de resistencia en lawmgpatas y la generacion de riesgos ecotéxicos. Como alternativa sostenible, se
propone el uso de compuestos de origen natural como el carvacrol, que presenta una potencial actividad acaricid:
con efectos neurotdxicos sobre larvaskdenicroplus Sin emlargo, su baja solubilidad en agua y alta volatilidad
limitan su aplicacién en formulaciones clasicas. En este contexto, el presente estudio tuvo como objetivo desarrollar
nanoemulsiones (O/W) de carvacrol para mejorar su estabilidad y biodisponibilida&elljormularon
nanoemulsiones con 0.75%p/p de carvacrol, 2.25%p/p de tensoactivos no iénicos (Tween 80 y Span 80) y 97%p/p
de agua, variando el valor de HLB (4.8) y el tiempo de sonicacion (3 y 7 minutos). Las formulaciones se
caracterizaron mediantésgersién dindmica de luz y su actividad ixodicida se evalué por medio de las pruebas del
paquete e inmersion larval. Los didmetros promedio de las emulsiones obtenidas oscilaron entre 122 y 218 nm,
evidenciando que el incremento del HLB y del tiempo decsgion (7 min) redujeron el tamafio de particula y
aumentaron la estabilidad. La nanoemulsién 2b (HLB 9.65, 7 min) present6 el menor tamafio de particula (121.9 +
1.0 nm) con un indice de polidispersidad de 0.260 + 0.006 y un potencial z8tae 0.6mV, indicando una
alta estabilidad coloidal. Esta formulacién tuvo mayor actividad acaricida en el ensayo de contacto cesdena CL
723 y 528 ppm a las 24 y 72 horas, respectivamente, ddntrécroplusLa prueba de estabilidad evidencié que
2b mantuvasu homogeneidad durante 7 dias a temperatura ambiente con un tamafio medio de particula de 105.2
2.2 nm e indice de polidispersidad de 0.263 + 0.025. Estos resultados demuestran que las nanoemulsiones d
carvacrol representan un sistema prometedor paran&ol de garrapatas en bovinos, ya que se mantienen una
relevante y comparable con la del control positivo (etion).

CONSIDERACIONES ETIQSAS
Esta investigacion conté con la aprobacion del Comité de Etica en Investigacion Cientifica (CEINCI) de la
Universidad Industrial de Santander bajo el Acta N.° 09.
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RESUMEN

La lignina constituye uno de los principales componentes estructurales de la biomasa vegetal y su degradacion
representa un desafio para los procesos naturales y biotecnolégicos [1]. Los hongos basidiomicetos destacan por s
capacidad de producir enzimagninoliticas, principalmente lacasas, lignina peroxidasas (LiP) y manganeso
peroxidasas (MnP), las cuales son esenciales en la despolimerizacion de este y otros polimeros recalcitrantes [2]
El objetivo de este estudio fue evaluar semicuantitativameptdaricial ligninolitico de basidiomicetos colectados

en Cundinamarcia Colombia. Se evalué el potencial ligninolitico de diez aislamientos de hongos basidiomicetos
colectados en Cundinamarca, me d i @azinbles(3dilbeazatipzoli®t- d e o
sulfénico) (ABTS) en medio de cultivo, siguiendo la metodologia descrita por Chan €ugdyl2016. Como
variables de respuesta se obtuvo didmetro de crecimiento (DC), formacién de halo de oxidacion (HO) y eficiencia
enzimética (EE), utiliando tres réplicas independientes por aislami@oirotus ostreatug Ganoderma lucidum

se emplearon como controles positivésichodermaspp. se utiliz6 como control negativo. Como principales
resultados se observé que los aislamientos 3ddizophjum spp.), 118 Ranaeoluspp.) y 130Pycnoporuspp.)
presentaron una EE de 5314, 50+0.1 y 76+4, respectivamente. Los resultados evidencian que algunos de los
aislamientos evaluados presentan una actividad ligninolitica significativa, destacandpsella0cpor su mayor

EE. Estos hallazgos confirman la presencia de basidiomicetos con potencial para aplicaciones en biotecnologia
ambiental e industrial, particularmente en procesos de bioremediacién y aprovechamiento sostenible de la biomasz
lignocelulésca en Colombia.

APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS
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RESUMEN

La celulosa es el polimero mas abundante de la biomasa vegetal y su descomposicion en azucares fermentable
constituye un paso clave en procesos biotecnoldgicos relacionados con la produccion de bioetanol, biogas vy
compuestos de interés industrial [1]. lasgos basidiomicetos poseen potencial celulitico debido a la produccién
de enzi mas endogl uc-glcessasas,queactiargen la degradacsdm de esye pdlisacarido [2].

El objetivo de este estudio fue evaluar semicuantitativamenteezigiait celulitico de basidiomicetos colectados

en Cundinamarcé Colombia. Se evalu6 el potencial celulitico de diez aislamientos de hongos basidiomicetos
colectados en Cundinamarca, mediante ensayos de hidrélisis de carboximetilcelulosa en medio, dégcugtndo

la metodologia descrita por Castellagbal., 2020. Como variables de respuesta se obtuvo diametro de crecimiento
(DC), formacion de zona de aclaramiento (ZA) y capacidad de hidrolisis (CH), utilizando tres réplicas
independientes por aisléento.Pleurotus ostreatug Ganoderma luciduree emplearon como controles positivos,
Trichodermaspp. se utiliz6 como control negativo. Como principales resultados se observo que los aislamientos
111 Schizophyllunspp.), 116 Ganodermaspp.) y 118 Pana@lus spp.), presentaron una CH de 1.39+0.01,
1.37+0.36, 1.3+0.2, respectivamente. Los resultados demuestran el potencial celulitico variable, con aislamientos
comoSchizophyllunspp. yGanodermaspp. destacandose por su mayor CH.

APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS
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RESUMEN

Alrededor del 97% de los microorganismos presentes en diferentes ecosistemas no son cultivables debido a st
interaccion con factores abidticos y bidticos en su entorno natural, los cuales no son reproducibles bajo condiciones
de laboratorio. Esto da lugakconcepto deélulas viables, pero no cultivableSunque estos microorganismos se
mantienen vivos, no son capaces de proliferar en medios de cultivo estandar, impidiendo la obtenciéon de biomass
gue permita el estudio y aprovechamiento de capacidadesificas [1]. Esta limitacion plantea el desafio de
desarrollar metodologias para el aislamiento microbiano [2]. La técnica iChip utiliza cAmaras de difusion incubadas
in situ, lo que les proporciona sus factores de crecimiento naturales, favoreciendesauolid vy
multiplicacién. Objetivo: Prototipar un sistema tipo iChip para la cuantificacién y aislamient&.deoli
BL21(DE3)y S. marcescenATCC14041.Se disefidé en 3D e imprimié un dispositivo en diferentes materiales,
seleccionandose el mas resistela altas temperaturas y procesos de esterilizacion. Se evaluaron sustratos
gelificantes para inmovilizar células microbianas durante el ensamble y se establecié un protocolo de lectura que
asegura una cuantificacion precisa al evitar omisiones o dupliesc Se desarrollé un dispositivo tipo iChip,
practico y facil de usar, que permitio el aislamiento y crecimiento microbiano en el 56,06% del total de las camaras
de difusion inoculadas cdh coliBL21(DE3) yS. marcescer&TCC14041. Asimismo, se estabid un sistema

de lectura del dispositivo que evita duplicidades o errores de delecién en el Conteasion: El dispositivo tipo

iChip desarrollado demostré ser una herramienta eficaz para el aislamiento y crecimiento microbiano, al lograr una
recupeacion del 56,06% de los pozos inoculados Eonoli BL21(DE3) yS. marcescer&ATCC14041. Ademas,

la implementacion de un sistema de lectura confiable asegura la precision en el conteo, lo que respalda la utilidad
del prototipo para estudios de cultivowakiaciéon de microorganismos.
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RESUMEN

Los hongod.aetiporussp son conocidos mundi al ment e damaivocdigpol | o

amarillo anaranjado y su sabor a pollo, cangrejo o langosta, de hecho, su consumo ha sido documentado el
diferentes grupos étnicos, debido a sus efectos positivos en la salud humana y sus caracteristicas nutricionales

sensoriales, que mnvierten en un alimento funcional [1], [2].

En esta investigacion se evaluaron diferentes medios de crecimiento en medio sumergido para la produccion
micelial del macromicettaetiporus spcon incubacion bajo irradiacion de luz azul y variacion de teatypa y

pH. Se determind el rendimiento del micelio como variable de respuesta y se obtuvo como resultados de

optimizacion, la adaptacién del hongo a condiciones acidas (pH 2), en un medio nutricional enriquecido en sales y
a una temperatura superiompabmedio de 25°C.
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No aplica.
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IMPLEMENTACION DE LA TECNOLOGIA DE APTAMEROS PARA LA DETECCION
MOLECULAR DE LA HsNMNAT3, ENZIMA CENTRAL EN EL METABOLISMO DEL NAD+
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RESUMEN

Los aptdmeros son una herramienta biotecnoldgica en creciente desarrollo, se trata de polimeros de 4cidos nucleicc
monocatenarios que adquieren un seripldgamientos que les atribuyen una estructura tridimensional capaz de
reconocer y actuar como ligando de una variedad de moléculas [1]. Este proyecto tiene como objetivo implementar
un sistema novedoso, basado en aptdmeros, para la deteccion de piSéerapledé como diana la proteina
recombinante nicotinamidamononuclettideadenilittransferasa 3 deHomo sapiens (HSNMNAT3). La
HsSNMNAT3 se expresé en el sistema heterdlogdseherichia coliy se purific6 mediante cromatografia de
afinidad acoplada a nades inmovilizados (IMAC). Para la seleccion de secuencias con alta afinidad y especificidad
hacia la proteina, se utilizo la técnica de Evolucion Sisteméatica de Ligandos por Enriquecimiento Exponencial
(SELEX)[2][3]. En este proceso, la proteina purifiaagk acopld a perlas magnéticas para incubar la libreria de
aptameros, permitiendo la interaccion especifica y el aislamiento de las secuencias unidas. Estas secuencias ¢
enriguecieron mediante PCR asimétrica para obtener el sustrato para rondas siec8&L&X, durante las cuales
se incrementd la astringencia para optimizar la unién aptapneteina y enriquecer aquellas con mayor
especificidad y afinidad. Se realizaron seis rondas de SELEX, y las secuencias enriquecidas se clonaron en el vectc
pPGEM-T para obtener clones candidatos a ligandos especificos para la HsNMBE#@& 3rabajo representa un
primer paso fundamental hacia la generacion de una libreria de aptdmeros para el reconocimiento especifico de
proteinas NMNATSs, un método novedoso que posentajas sobre sistemas tradicionales como los basados en
anticuerpos, que podra facilitar el desarrollo local de herramientas diagndsticas econdmicas, faciles de usar y
aplicables al monitoreo de enfermedades asociadas a parasitos protozoarios.
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RESUMEN

Los polihidroxialcanoatos (PHA), biopolimeros utiles en la produccién de bioplasticos pueden ser sintetizados
facilmente por microorganismos, principalmente bacterias. No obstante, su aplicacion industrial masiva se ha visto
limitada debido a sus altos ¢os de produccién, asociados principalmente a la fuente de carbono. En el presente
trabajo se establecieron los mejores parametros operacionales (pH, concentracion de fuente de carbono, relacié
carbonenitrégeno) para la produccion de PHA mediante feramdh aerdbica por lotes, a escala laboratorio,
utilizando como fuente de carbono matrices sintéticas enriquecidas con acidos grasos volatiles (AGV)), que simulan
sustratos reales provenientes de la pesca artesaBatjlijus megateriunbVNO1 silvestre (aislada por el grupo
PROBI OM) . El sistema microorgani smo: sustrat @gmmostr -
0.9713 ) en 24 h, bajo las siguientes condiciones de fermentacion: pH 7.00, V:0.01 L, AGV: 40 g/L, T:y80.8 °
proporcion Medio Minimo de Sales (MMS):AGV de 30:70 %v/v. Sin embargo, con una relacion MMS:AGV de
20:80 %v/v y conservado las demas condiciones operacionales, se obtuvo mayor cantidad de PHA (peso seco=6."
mg). Con base en esto, se realiz6 la cinéedermentacion (61 h) y subsiguientemente, el escalado a banco, los
resultados son prometedores para avanzar hacia la produccion de PHA con residuos agroindustriales ricos AGV
como sustrato. En este estudio no se requirié aprobacion ética.
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RESUMEN

La salud intestinal es fundamental para mantener la homeostasis del organismo animal y, por extension, la salud
general de los animales y las personasAdgmas, de su papel en la digestién y la absorcion, el epitelio intestinal
funciona como una barrera fisica y bioquimica [2]. Entre las estrategias para optimizar esta funcion destacan los
prebidticos, cuyo uso se ha incrementado como alternativa at@mplantibiéticos promotores de crecimiento;
la biotecnologia ha impulsado alternativas como los oligosacéridos resistentes [3]. Los fructooligosacéridos (FOS)
de cadena corta son ol igosac?§&f2¥b)y 2ywwmh)d if-iyuetoset, plse s  d e
confieren resistencia a la hidrolisis enzimatica convirtiéndolos en sustratos selectivos de bacterias benéficas a nivel
intestinal. Sin embargo, es necesario caracterizar FOS obtenidos por vias enziméaticas, asi como comprender el
efecto ge tienen sobre la barrera intestinal y la microbiota de los animales. Caracterizar FOS obtenidos por
hidrélisis enzimética y evaluar su efecto sobre las comunidades microbianas y la expresion intestinal de
RNA/proteinas asociadas a la barrera en cerdos coodelo animal. Se produjeron FOS a partir de sacarosa a
través de etapas de proceso enzimatico y controlado de variables quimicas (pH, temperatura y concentracion
sacarosa); la concentracion total se cuantific6 mediante el método enziesfigadrofotorétrico de medicion de
fructanos (AOAC 999.03) con un limite de deteccion de 25,6 pgfeddsa y/o Dglucosa por mL de extracto
(esto se deriva de un cambio de absorbancia de 0,02) y la composicion (Kestosa y Nistosa) se determiné con
Cromatografia deages con detector de ionizacion de llama-fHQ) con un porcentaje de desviacion d€l%.
Se condujo un bioensayo con 120 lechones al destete, asignados aleatoriamente a tres tratamientos: (T1) dieta
basal, (T2) dieta basal + 350 ppm de bacitracinaraeyz{T3) dieta basal + 300 ppm de FOS. A partir de muestras
ileales se evalud la expresién de proteinas de barrera (claudinas, ocludina y zonula etci@dndas cuales
se expresan como la media * la SD del aumento de expresion relativa de galdacgemposicion del microbiota.
El método espectrofotométrico arrojé un valor de 40,66% de FOS totales y la composicionpar Gres
de 32,8% Kestosa y 8,8% Nistosa respectivamente; en los animales, en comparacién con T1 y T2, la
suplementacion coROS incremento la expresion de claudinas (13 + 0,06%), ocludina (18 *+ 0,08%) ¥220
+ 0,10%).Ademés, modul6 positivamente las comunidades microbianas ileales, favoreciendo bacterias benéficas
y reduciendo la presencia relativa de taxones potenciarpathgenod.os FOS obtenidos por vias enzimaticas
se postulan como una alternativa biotecnoldgiedle para fortalecer la integridad de la barrera intestinal y
promover una microbiota balanceada.

CONSIDERACIONES ETICAS
El estudio en la parte de leasayos con cerdos cont6 con la aprobacion del Comité para el Cuidado y Uso de los
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APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS
El proyecto @ie financiado por la Unidad de Innovacion y desarrollo de Promitec Santander SAS con recursos
propios y por la Universidad Nacional de Colombia sede Medellin como parte de un proyecto de tesis Doctoral.
REFERENCIAS
[1] Pluske J. et al., Animal Nutrition 487, 2018.
[2] Shi J. et al., International Journal of Molecular Sciences 19, 3862, 2018.
[3] Yang X. et al., Encyclopedia 5, 35, 2025.
[4] Csernus B. et al., Archives Animal Breeding 63, 325, 2020.

Medellin, Colombia

V| Congreso Colombiano de Bioquimica y Biologia Molecular 193'21de“°Vie"2r‘gzr§




BM228

EVALUACI EN DE LA ANATPACHIDDMONTE DE LAS ANTOCI ANI NAS P
LA MORA DE CARIDlulsL ABldanu chu s.
Anyi Valentina Estupifian Rodrigdeduan David Avendafio P&eMarianna Freyle DiaZ Damian
Felipe Bosa Garzoh Mauricio Espinel Herrerd, Fabian Francisco Freyle Corfo
Cundinamarca, Soacha, SENA, Grupo de investigacion BIBA TecnoAcademia Nodo Cazuca, Colombia.
*correo electrénicoValentina.081333@gmail.condavendanop@upn.edu.co, mariannitafreyle@gmail.com
Damianfelipebosagarzon074@gmail.comespinelh@gmail.com, fabianfreylecorro@gmail.com

RESUMEN

El estrés oxidativo, causado por el desequilibrio entre la generacién de especies reactivas de oxipgha (ROS
capacidad del organismo para neutralizarlas, estd implicado en la aparicion y progresion de diversas
enfermedades cronicas no transmisibles [1]. En este contexto que las antocianinas, compuestos fendlicos que
actian como potentes donadores de @leefy, pueden neutralizar las ROS y proteger lipidos, proteinas y
material genético del dafio oxidativo [2]. La Mora de Castilla es especialmente rica en estos compuestos, lo que
la convierte en un recurso valioso para investigar su capacidad antioxidante [3

En los dltimos afios, se han registrado avances significativos en el uso terapéutico de las antocianinas para
enfermedades crénicas, gracias a su efecto positivo sobre el microbiota intestinal, el estrés oxidativo y la
inflamacién [3]. Mas alla del valarientifico, esta investigacion promueve el aprovechamiento sostenible de la
biodiversidad colombiana, generando evidencia sélida que respalde el uso de antocianinas como agentes
naturales protectores frente al estrés oxidativo y como base para el Beshrektrategias terapéuticas
innovadoras y sostenibles.

Esta propuesta de investigacion tiene como obijetivo evaluar el poder antioxidante de las antocianinas presentes
en la mora de Castill&R(bus glaucuBenth), un fruto de amplio cultivo €olombia y reconocido por su alto
contenido de compuestos fendlicos. Para ello, se llevara a cabo la extraccion y cuantificacion de antocianinas a
partir de muestras frescas, seguida de la evaluacion de su actividad antioxidante mediante el ensayo in vitro
DPPH. Esta metodologia permitird determinar la capacidad del extracto para neutralizar especies reactivas de
oxigeno (ROS), comparando su eficacia con la de antioxidantes comerciales.
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HIDROLISIS ENZIMATICA DE RESIDUOS VEGETALES GENERADOS EN PLAZAS DE
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RESUMEN

La biomasa residual generada en plazas de mercado es fuente de almidén, celulosa y azucares [1] que puede S
aprovechada en la obtencion de bioetanol, como una alternativa alagtvies de maiz, papa o cafia de azlcar,
fortaleciendo las politicas deguridad alimentaria [2]. Residuos recolectados en una plaza de mercado de Bogota
se clasificaron en dos grupos FVATc: Frutas, Vainas, ameros y tubérculos y VA: vainas y ameros con cascara.
Estos se hidrolizaron a 50°C por 12 horas utilizando un coctiehétizo compuesto por un extracto de celulasas

y amilasas producidas a padi&Bacillus amyloliquefacieng\lternativamente seealizé una hidrdlisis 4cida (Tca).

Se obtuvieron jarabes de VA y FVATc con 8.5% y 4.0% de azUcares reductores respectivanejaebes

fueron fermentados por 7 dias utilizando una ckpBanseniaspora opuntiaecComo control positivo de la
fermentacion se realizé una fermentacion en un medio definido y formulado con glucosa. Se realiz6 destilacién y
por cromatografia de gasee determiné el etanol producido por kg de biomasa residual hidrolizada, para VA se
obtuvo 98 mL/kg, 99,5 para FVATC y 8%lL/kg para Tca. Los resultados mostraron la tendencia a indicar que

los pretratamientos enzimaticos son los mas prometedoreanagoroducciéon de etanol mayor en comparacion

con el tratamiento Tca. El tratamiento con FVATc tiene una ligera ventaja, con porcentajes de etanol promedio mas
altos que VA. El tratamiento Tca mostré los porcentajes de etanol mas bajos, con valoreoproenealos al

1,9 %. Esto parece indicar que, sin el uso de enzimas, las condiciones de fermentacion fueron menos efectivas

CONSIDERACIONES ETICAS
No aplica.
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RESUMEN

Aedes aegypts el principal vector de diversos arbovirus y supone una seria amenaza plai paldaca. Los

aceites esenciales (AE) y metabolitos secundarios se perfilan como alternativas prometedoras con un menor impact
medioambiental frente a los insecticidas sintéticos. Sin embargo, persiste la necesidad de desarrollar formulados
practicos,economicos y eficaces que permitan su aplicacion. El objetivo de este estudio fue Formular un
bioproducto con actividad adulticida confa. aegypta partir de metabolitos secundarios de plantas medicinales
cultivadas en el departamento de Santandela BHp, se evalud la actividad adulticida de dos metabolitos
mayoritarios mediante el bioensayo en botella del CDC. El metabolito méas efectivo se examin6 a concentraciones
multiples, se validd su actividad sobre la acetilcolinesterasa, se incorporé @mufaflo en gel y se evalud la
eficacia biologica del gel. Ademas, se caracterizaron sus propiedades fisicoquimicas como densidad, gravedac
especifica, pH y analisis de superficie mediante microscopia electrénica de barrido (SEM). El eugenol presento la
mayor actividad adulticida, alcanzando el 100% de mortalidad a 500 ppm y una inhibiciéon del 47.52% sobre la
acetilcolinesterasa, con una 4lde 419.930 ppm en 24 horas. Al incorporarse en una matriz semisoélida, el
formulado logr6 el 100% de mortalidad a 6 60 minutos con Gbde 10,661 ppm y este mantuvo su eficacia

por cuatro semanas. El gel mostré propiedades fisicoquimicas uniformes y una estructura tridimensional estable,
con una dispersion heterogénea del metabolito en la matriz.

CONSIDERACIONES ETICAS
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segun costa en el Acta N° 12 y se conceptia AVAL con relaciéon a los aspectos éticos del presente proyecto de
investigacion, en concordancia con la normatividad vigente (Ley 23 de 1981, Ley 1581 de 2012, Ley 1751 de 2015
y Resolucion 1995 de 1999).
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RESUMEN
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El virus Zika (ZhEVYPi ®#@d0 uam @maodwes rtusastornos neur
preocupaci-n a nivel gl obal. Aunque su <circulaci - -n
riesgo de nuevos brotes resaltaEhaesteesgisdadi desea
eval uaron a nivel precl2nico dos candidatos vacuna
utilizando plataformasZ| H¥) v gc tARRMe smevddrdgMee. © FemiRaia |
segur mbasd,geinmci dad y eficacia en ratones AG129, me
con | as cepas H/PF/ 2013 y PRVABC59. Se analizaron v
neutralizantes y r esnpaulensetnat ei,n nsuen e ecaelliuzlaarro.n Aedsitcu doi O ¢
ra evaluar el papel de |l a inmunidad humoral y cel
wiotnrfd r m- |l a expresi-n adecuada@addi datsosantBagena
spuestas humorales y celulares robustas, e&drKVvalto
oporcion:- protecci-n completa-Zfi K&ntmeosal -desladt 2a cV
rga viral se redujo significativamente en cerebro
ansferencia pasiva y -dd&pPtiwnvaudemosimuarni admdqinel mp A
oteger -PBYVABQ@QS ZHNa&KBs&apgos destacan | a alt azli i\inuenro g
evenir la infecci-n neural y testicular eZl|l KN mo (
ra mejorar su perfil protectovan&€e denjesmntis, clam
rramientas prometedoras para |l a prevenci-n de | a

©
Q

oSO T TOT 0T T T
® = = =9 = 0O >

CONSI DERACI ONES £TI CAS
estudios en animales se efectuaron siguiendo g
, bajo | a -dadiosomad8chieoll aofUWet er i naMayd iMeodni cR ensee ¢
ma | Resource €ehtuer onlL agpr pvaadti ossoonp Arnigrdal UWar e an
VORO-ADB) .
APOYO FI NANCI ERO Y AGRADECI MI ENTOS

Lo
[ 1
An
(#

Agradecemos al Ministerio de Ciencia, Tecnolog?2a e
del presentave@®stddi oPaograma de I nvestigaci-n ANuev
tropicales desatendidas: Zika, Chikungunya y Fiebre

REFERENCI AS

] Nati onal Research Council eofCatkeaNdtiUsealof Adad
ght h Edition, The N&3IOGDoM#dI0 ARAdOddemi es Press, 978

Medellin, Colombia

V| Congreso Colombiano de Bioquimica y Biologia Molecular 193'21de“°Vie’"2r‘gzrg




C 2 Codigo: COB

2025

| T |

rabajos

| modalidad oral I

Ciencias omicas y bioinformatica



COBO005

ACOPLAMIENTO Y DINAMICA MOLECULAR COMO  HERRAMIENTAS PARA LA PREDICCION
DE PEPTIDOS EN INMUNOTERAPIA ONCOLOGICA.
Catherine Daniela Mendé&yz Carlos ParraLopeZ, Johan Fabian Galindo
L Grupo de Investigacion en Quimica Cuantica y Computacional QCC, Departamento de Quimica, Universidad Nacional de
Colombia, Bogota, Colombi&Grupo de Inmunologia y Medicina Traslacional, Departamento de Medicina, Universidad
Nacional de Colombia, Bogot@€olombia
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RESUMEN

La inmunoterapia basada en neoantigenos ha demostrado ser una estrategia eficaz para el tratamiento del canc
Actualmente, la seleccién de péptidos es mediada por bases de datos que peaeibérg potencial afinidad de

los neoantigenos por las proteinas del complejo mayor de histocompatibilidad(M&&e-1) [1]. Sin embargo,

estas predicciones suelen generar un gran nuimero de falsos positivos, por lo que en los Ultimos afios se hal
explorado herramientas computacionales complementarias, como el acoplamiento y la dinamica molecular [2].

El objetivo de este trabajo es evaluar por medio de acoplamiento y dinamica molecular una serie de péptidos alelo
especificos de HLAA*02:01 para identitar posibles candidatos en el desarrollo de vacunas basadas en
neoantigenos. Para esto, se evaluaron 26 péptidos neoantigenos derivados de un paciente, junto con un péptido
referencia (PDB 5NMH). Se modelaron los complejos pégida-A*02:01 y, empleado acoplamiento
molecular, se seleccionaron cuatro péptidos que presentaron una afinidad mayor que la del complejo con el ligandc
de referencia. Con estos resultados, se realizaron cuatro simulaciones de dindmica molecular para cada sistem:
cada una dellas durante 200 ns, para un tiempo total de 800 ns. Finalmente, se estimé la energia libre de unién
mediante los métodos MM/PBSA y MM/GBSA.

Se encontré que la estabilizacion de la proteina tAE@2:01 con los péptidos es mediada principalmente por
enlaces de hidrogeno, especialmente en los extremos terminales de los péptidos; siendo relevantes aquellos péptido
gue mantenian un mayor nimero de contactos durante la simulacion. Los residuos de la proteina involucrados en €
reconocimiento fueron, en su maig tirosina, lisina y triptéfano. Los célculos de energia libre permitieron
identificar dos péptidos como posibles candidatos para el desarrollo de vacunas; ademas, estos sistemas presentar
una alta estabilidad evidenciada por los valores bajos yariastde RMSD.
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Reconstruccion y analisis de un modelo metabdlico a escala del genomd@deudomonasp. aisladas y
tolerantes a plomo para la produccién de pioverdinas
Ledn Felipe Toro Navarro', Andrés Felipe Villa Restrepdvalentina Torres Lopéz
‘Escuela de Microbiologia, Universidad de Antioquia, Medellin, ColomE&tudiante de Ingenieria Bioquimica, Facultad
de Ingenieria, Universidad de Antioguia, Carmen de Viboral, Colombia
*correo electrénico: Ifelipe.toro@udea.edu.co

RESUMEN

Las pioverdinas son siderdforos fluorescentes producidos por especies del Bgsmgdomonasfundamentales

para la captacion de hierro en ambientes limitantes y con aplicaciones en biorremediacion y agricultura. Este estudic
presenta la reconstruccion y as#@li de un modelo metabdlico a escala del genoma (GEM) de cepas de
Pseudomonasp. aisladas de suelos contaminados con plomo en el nororiente antioquefio, caracterizadas por su
tolerancia a metales pesados y su capacidad para producir pioverdinas [1h Rans$truccién del modelo
metabdlico, se empled un enfoque basado en genémica comparativa y anotacién funcional, utilizando herramientas
como RAST, ModelSEED y merlin. El modelo fue refinado manualmente a partir de literatura cientifica y bases de
datosmetabolicas (KEGG, MetaCyc, BiGG), generando una red representativa de las capacidades metabdlicas de
las cepas estudiadas. Se realizaron simulaciones de andlisis de balance de flujo (FBA) mediante COBRApy parg
evaluar el crecimiento bacteriano y la prodan de pioverdinas bajo distintas condiciones, incluyendo estrés por
plomo y limitacion de hierro. Los resultados sugieren que las cepas tolerantes presentan adaptaciones metabdlica
gue podrian estar asociadas a mecanismos de resistencia a metalmantalesactivacion de transportadores de

eflujo y rutas antioxidantes. Se identificaron vias clave para la biosintesis de pioverdinas, involucrando precursores
derivados del ciclo del acido tricarboxilico y rutas especificas de aminoacidos. Las simesla@siraron un
redireccionamiento del metabolismo hacia la produccién de estos sideréforos en presencia de plomo, indicando un
posible rol de las pioverdinas en la adaptacién a ambientes contaminados. Estos hallazgos aportan al entendimient
de la fisiolgia dePseudomonasp. en ambientes contaminados y proporcionan una base para estrategias de
optimizacion de la producciéon de pioverdinas con fines biotecnoldgicos. EI GEM desarrollado constituye una
herramienta Util para estudios posteriores en ingemeetabdlica y disefio racional de cultivos aplicados a la
biorremediacion.

APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS
Comité para el Desarrollo de la Investigacion CODIdeA, a través del proyecto No. 2088411.
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ESTUDIO COMPUTACIONAL DIRIGIDO A LA BUSQUEDA DE NUEVOS INHIBIDORES DE
ACETILCOLINESTERASA CON POSIBLE ACTIVIDAD BIOLOGICA
Sebastian Matallana Rincén Johan Fabian Galindo CréizFabian Orozco Lopéz
Departamento de Quimica, Universidad Nacional de Colombia, Bogota, Colombia.
*correo electrénico: sematallanar@unal.edu.co

RESUMEN

La enfermedad de Alzheimer (EA) constituye un problema de salud publica que afecta a milpmmesrdes en el

mundo [1]. Aunque existen tratamientos sintomaticos, estos no previenen ni curan la enfermedad [2], por lo que se
ve la necesidad de desarrollar nuevas alternativas terapéuticas. En este estudio se emplearon método
computacionales para idéicar nuevos inhibidores de la enzima acetilcolinesterasa (AChE), blanco terapéutico
validado para la EA. Se construyé un modelo de farmacéforo a partir de la estructura del donepezilo y de las
caracteristicas del sitio activo de la AChE, el cual pedrfiitrar compuestos provenientes @gugBanky de la
quimioteca GESACH (Grupo de Estudios en Sintesis y Aplicaciones de Compuestos Heterociclicos). Los
compuestos seleccionados fueron evaluados mediante docking molecular utilizando AutoDock, Auto®gck Vin
Docké6 y, ademas, se generd un consenso de puntuacion a partir de los tres programas, lo que permitié obtener u
ranking robusto de afinidades de unién. Posteriormente, los mejores compuestos fueron filtrados mediante estudios
predictivos de propiedadéarmacocinéticas y toxicolégicas (ADMET), incluyendo la validaciéon con el modelo
BOILED-Egg. En esta primera parte, se identificaron tres compuestos que mostraron caracteristicas farmacoféricas
y afinidades de unién superiores con respecto al doneperiltys cuales se realizaron 5 simulaciones de dindmica
molecular de 440 ns por sistema para un tiempo total de 2,2us para cada molécula, con el fin de analizar la
estabilidad y el comportamiento estructural del complejo ligaiadeptor en el sitio activibe la AChE. Se llevaron

a cabo andlisis de las diferencias en las fluctuaciones cuadraticas medias por residuo (RMSF), estimacion de e
energia libre de unibn mediante MMGB(PB)SA, enlaces de hidrogeno a lo largo de la trayectoria y clustering
molecular ca el cual se obtuvieron estructuras representativas y se construyeron diagramas de interacciones
moleculares, lo que proporcion6 una visibn mas realista de la afinidad y la interaccion de los ligandos dentro del
sitio activo. Los resultados obtenidos pdienon identificar compuestos con mejor potencial terapéutico que el
donepezilo, lo que sugiere que podrian exhibir mayor eficacia en futuros einsayas
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CARACTERIZACION TRANSCRIPTOMICA DE VARIANTES DE ARNm PARA LA FAMILIA
SIRTUINAS EN CASTAS SOCIALES DE ABEJAS Apis melliferaYordy S. CangrejdJsedat®, Keiner
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RESUMEN

La familia de geneSirtuinas(Sirt), participa en: estrés metabdlico, promocion y/o control de células cancerigenas

y en la esperanza de vidaAgis mellifera Aunque se ha demostrado el impacto positiv8ideen el aumento de

la esperanza de vida de mellifera sus variantes de ARNansajero (ARNm) por empalme alternativo son
limitados e incluso se desconoce sus diferencias entre las castas sociales de esta especie. Para contribuir a solucior
esta problematica, nuestro objetivo fue determiimagilico e in vivolos ARNm deSirt. Paa la primera fase, se
identificaron ARNm deSirt sin nucleétidos y/o regiones indeterminadas, de transcriptomas de castas reportados
con las tecnologias Oxford Nanopore y Pacific Bioscience, en las bases de datos del Centro Nacional de Informacior
Biotecroldégica NCBI. En la segunda fase, para validar los ARNnSidein vivqg se obtuvo ARN total de 10
individuos de obreras y zanganos, y 1 reina, colectados cada 6 horas durante el equinoccio de otofio del 2024, e
colmenas de un apiario en la Provincia dec{gaRovira, Santander; para garantizar la expresion de todos los ARNm

de Sirt. De cada casta, se generd un stock para obtener cada transcriptoma con la tecnologia MGI. El ensamble
evidencio la presencia de ARNm para 4 de I18gtbinasreportadas en ehalisisin silico de A. mellifera, ademas

de nuevas variantes de ARNm p&ialy 2 en obrera y reina; los cuales fueron corroborados por duplicado por
RT-PCR. Las implicaciones fisiologicas e importancia de las variantes de ARISirt datre las castasociales

deA. mellifera, son discutidas.

CONSIDERACIONES ETICAS

Esta investigacion es avalada por el Comité de Etica en Investigacion Cientifica de la Universidad Industrial de
Santander (CEINCI) acorde al Acta N° 23 del 23 de 07 de 2024.
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Industrial de Santander.
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SECUENCIACION DIRIGIDA DE NUEVA GENERACION COMO ESTRATEGIA PARA EL
DIAGNOSTICO DE TUBERCULOSIS RESISTENTE A MEDICAMENTOS EN COLOMBIA
Luisa Fernanda Vasquez ChaVe¥ivian Vanesa RubtpMayraAlejandra Vargas RojdsClaudia Marcela
Castrd, Gloria Mercedes Puerto Castro
1Grupo Micobacterias, RED TB COLOMBIA. Direccion de Investigacion en Salud Publica, Instituto Nacional de Salud.
Bogota, D.C., Colombia
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RESUMEN

En Colombia el aumento del 70,5 % en las tasas de farmacorresistencia de la tuberculosis (TB) entre 2019 y 2023
[1], podrian complicar el control de la enfermedad. Actualmente existen pruebas moleculares comerciales para
determinar la resistencia a medi@rtos; sin embargo, estas excluyen regiones genémicas clave para la deteccion
de resistencia a nuevos farmacos, lo que compromete la eficacia diagnéstica y el tratamiento Gajetivoo.

Evaluar un panel de secuenciacion dirigida de préxima genetzasanlo en tecnologia Oxford Nanopore, para el
diagndstico de tuberculosis resistente a medicamentos en Colombia. Se disefid y estandariz6 un panel de
secuenciacion dirigida para la deteccion de resistencia a mas de 15 medicamentos antituberculosopak los gr

A, B y C recomendados por la Organizacion Mundial de la Salud, en 90 aislamienkdgcaleacterium
tuberculosisEl desempefio del panel se comparé con el método de referencia para pruebas de susceptibilidad en
TB (BACTEC™ MGIT™) y con secuenciaciéde genoma completo mediante tecnologia Illuniitigoanel

incluydé 23 genes asociados con farmacorresistencia. Se observé una concordancia general del 89% con la prueb
fenotipica y del 93% con la secuenciacion por lllumina, siendo Bedaquilina y Clofalimfdamacos con mayor

nivel de concordancia. Las sensibilidades oscilaron entre el 58% y el 100%, y las especificidades entre el 82% vy el
100% para ambos tipos de pruebas. Este es el primer estudio en Colombia que estandariza, con buen desemperic
alta oncordancia un panel de secuenciacion para 23 blancos genétidds trberculosisasociados a
farmacorresistencia. Este panel demuestra ser una herramienta util para la vigilancia molecular de
farmacorresistencia en TB en el pais.

REFERENCIAS
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en:
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IDENTIFICACION IN  SILICO DE MOLECULAS CON POTENCIAL ACTIVIDAD POLIFUNCIONAL
CONTRA BLANCOS MOLECULARES ASOCIADOS AL TRATAMIENTO DE LA DIABESIDAD
Marcela LuqueObandd*, Fabian LépezVallejo?
!Departamento de quimica, Universidad Nacional de Colombia, Sede BéDefgartamento de Fisica y Quimica,
Universidad Nacional de Colombia, Sede Manizales
*correo electrénico: dluqueo@unal.edu.co

RESUMEN

La DM2 (Diabetes Mellitus 2) y la obesidad representan dos graves problemas de salud publica. La presencia de
estas dos enfermedades constituye un desafio terapéutico complejo, ya que la prevalencia en el mundo de DM:
alcanza niveles alarmantes, y se aqee estos niveles responden a un incremento de la prevalencia de obesidad a
nivel global [1]. Este aumento en la poblacion de individuos con DM2 y obesidad ha dado como resultado, el uso
de un término que suele describir la afectacion que ambas enfersadaban a quienes las padecen, la

Afdi abesidado [2]. EI tratamiento para | a diabesidad
y urgente la investigacion frente a nuevos blancos terapéuticos que lleven a una disminucion déosos efe
secundarios que presentan actualmente los tratamientos farmacolégicos utilizados para controlar estas
enfermedades [3]. En esta investigacidon se busco entonces, contribuir a la identificacion de moléculas con potencia
actividad polifuncional contralBlancos moleculares seleccionados para el tratamiento de la obesidad y la diabetes;
GPR119 [4], TGR5 [5] y enteropeptidasa [6]. Para lograr esto, se usaron métodos quimioinforméticos, aplicando
los conceptos de la polifarmacologia y el reposicionamienfarthacos. La metodologia usada incluyé establecer

el estado actual del arte de los blancos moleculares asociados al tratamiento de la obesidad y la DM2, comc
enfermedades metabdlicas. Luego, se realizé un estudio de cribado virtual por acoplamiendarndolede se
identificaron moléculas activas en una base de datos de farmacos preparada (3095 compuestos), y se explord ¢
esta manera, la estructura de moléculas que puedan funcionar como agonistas en el caso de GPR119 y TGR5,
como inhibidores en el sa de la enzima enteropeptidasa, para el tratamiento de la diabesidad. Finalmente, se
identificaron 9 moléculas con potencial actividad polifuncional, es decir, moléculas que se unieron con alta afinidad
de manera simultanea a los tres blancos moleculpksando una estrategia de consenso y de reposicionamiento

de farmacos.
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EXPRESION GENICA EN Stenotrophomonasp. INV PRT0231BAJO ESTRES POR MERCURIO:
IDENTIFICACION DEL OPERON MER Y GENES DE RESISTENCIA A METALES
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RESUMEN

La contaminacion por mercurio representa un desafio ambiental global debido a su alta toxicidad y persistencia, lo
gue intensifica la necesidad de estrategias efectivas para su remocién. En este estudio se identificaron los cambia
transcriptomicos d&temtrophomonasp. INV PRT0231, aislada de la desembocadura del rio San Juan (Choco,
Colombia) y previamente seleccionada por su capacidad para tolerar y biotransformar mercurio [1], en respuesta &
la exposicion a Hg (10 ppm como HgG) durante 0, 2, 8 yalh. EI RNA extraido fue secuenciado en la plataforma
lllumina NovaSeq y analizado mediante alineamiento, expresién diferencial y anotacion funcional. Se obtuvieron
en promedio 19 millones de lecturas por muestra y 4.851 transcritos diferencialmentadespiesdj <0,05), con

un incremento progresivo en el tiempo, destacandose la sobreexpresion defregpémterR, merP, mery merA

a partir de | as 8 h, i mplicado en |l a reducci-n de
identificaron 2 transcritos implicados en la resistencia y transporte de otros metales como arsénico, cadmio,
cobalto, zinc, cobre e hierro, evidenciando una respuesta compleja frente al estrés metdlico. Estos resultados
confirman la activacion del operdner como mecaismo de detoxificacion y refuerzan el potencial de esta cepa
como candidata para el desarrollo de estrategias biotecnol6gicas orientadas a la biorremediacién en ambiente
impactados por metales pesados.

APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS
Minciencias 80746682020, INVEMAR y Minambiente (Banco de Proyecto de Inversion Nacional ficha BPIN)
/ Programa Valoraciéon y Aprovechamiento de Recursos MafWWaR / Linea Bioprospeccion Marina. Estudio
enmarcado en el Contrato Marco de Acceso a Res@snéticos y sus Productos Derivados No. 123 Expediente
RGEQG 1587 entre Minambiente e INVEMAR.
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RESUMEN

La garrapat&hipicephalus microplu@ixodidae:Ixodidae) es una amenaza para la ganaderia mundial, causando
pérdidas econdémicas significativas. Transmite patdgenos Babesia bigemina, B. bowsAnaplasma marginale

al ganado a través de saliva. Aunque se han usado acaricidas sintéticos para su control, la poca efectividad en el
control a causa de la resistencia y el impacto ambiental nocivo de estos productos hacen necesarias alternativa
efectivas y no contaminantes [1]. El objetivaedée estudio consistié en la identificacion y seleccion de metabolitos

de plantas con actividad acaricida corRramicroplus Para esto, se cribé un total de 1300 compuestos, usando
proteinas de la cadena de transporte de electrones mitocondrial (CTE) como dianas farmacolégicas, de los cuale
15 cumplieron con propiedades de absorcion, distribucién, metabolismo y excreciofEfABdtbs compuestos

fueron validadosn vivo utilizando el método del paquete e inmersién larvaria para determinar su porcentaje de
mortalidad. Los resultados sugieren que el carvacrol tiene una probable afinidad, por los complejos Il y IV (Energia
de afnidad-28,74 y-28,45 kcal/mol respectivamente) y la flavanona por el complejo IV (Energia de afinidad de
43,93 kcl/mol) de la CTE. Se comprobd la actividad acaricida de estos dos metabolitos cuyas concentraciones letale:
(ClLso) alas 24, 48 y 72 h fuemale 755,5, 699,7 y 682,6 ppm para el carvacrol y de 352.0, 213.7 y 170.3 ppm para

la flavanona respectivamente. El carvacrol y la flavanona acusaron actividad acaricid® conicraplusacorde

con los resultados en el analisisilico, siendo posiblgue su mecanismo de accién este direccionado a diferentes
proteinas como obijetivos farmacol6gicos en la mitocondria.

CONSIDERACIONES ETICAS
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DRMIR -HEART: DISENO DE UNA BASE DE DATOS CURADA DE MICRORNAS, GENES DIANA Y
CIRCUITOS REGULATORIOS ASOCIADOS A LA CARDIOTOXICIDAD INDUCIDA POR
QUIMIOTERAPEUTICOS
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RESUMEN

La doxorrubicina y otros agentes quimioterapéuticos, aunque efectivos en oncologia, presentan una limitacion
clinica por su cardiotoxicidad. En este escenario, los microRNAs (miR) emergen cotadaeggiepigenéticos,

con aplicaciones como biomarcadores y posibles blancos terapéuticos. Empero, la informacion sobre miR
diferencialmente expresados, sus genes diana y redes regulatorias se encuentra fragmentada y dispersa [1, 2]. |
objetivo de este @ibajo fue disefiar DRmiReart, una base de datos de conocimiento curada manualmente que
integra de manera sistematica asociaciones funcionales de miR desregulados por farméRysr{i2racciones

miRi gen diana (MTI) validadas y factores de transcripog@uladores de miR (TIDPNA miR) vinculados con la
cardiotoxicidad inducida por farmacos (D). Desarrollamos una base de datos relacional, incluyendo el disefio
conceptual y l6gico y avanzando en el fisico. La arquitectura incluy6 tablas jerarquicagrotaasas y foraneas,

y una tabla de unioén con clave compuesta. El disefio fue refinado y normalizado siguiendo las Formas Normales y
las reglas de integridad de entidad y referencial [3]. Se definieron guias de curacién, con criterios de inclusion
(estudies experimentales o clinicos con reporte dmiBR, MIT validadas o TFDNA miR en contexto cardiaco) y
exclusion (datos sin validacién experimental o ajenos a cardiotoxicidad), y los estandares de sintaxis y semanticos.
para normalizar la informacion, rectgmla mediante una revisién sistemética de literatura [4]. DR#ei&t
actualmente integra 82 registros deniR, 26 MTI, 2 TR DNA miR, 83 miR Unicos, dos farmacos, 14 proteinas y

100 términos de anotacion estandarizada, compilados a partir de sietecipri#e@uradas de 41 seleccionadas.

La arquitectura implementada aseguré integridad de datos y permitidé realizar consultas sobre relaciones entre
farmacos, miR, genes diana y factores de transcripcion. DiRle#Rt aportard un recurso innovador y de acceso
abierto para investigadores en biomedicina y biologia computacional. Sus aplicaciones incluyen la prediccién de
biomarcadores, la identificacion de redes regulatorias y la formulacion de hipétesis frente a la cardiotoxicidad
inducida por quimioterapéuticd®?]. Ademas, su arquitectura es extrapolable a otros sistemas de regulacion
farmacad TF miRi proteinas, consolidandose como plataforma de referencia para el estudio de mecanismos
moleculares de lesion cardiaca inducida por farmacos.
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RESUMEN

La enfermedad de Parkinson (EP) es un trastorno neurodegenerativo complejo que involucra mudltiples
neurotransmisores, y cugausa exacta aun no se ha determinado. El desarrollo de nuevos farmacos para tratar esta
condicion suele ser un proceso largo y costoso, lo que dificulta la identificacion de tratamientos efectivos. En este
estudio se propone la creacion de un conjuntiaties detallado que permita construir modelos predictivos robustos
mediante diversos algoritmos de aprendizaje automatico. Se utilizé un enfoque de modelado por ensamblaje pare
analizar la base de datos DrugBank, con el objetivo de reutilizar medicarganggsobados como posibles
tratamientos para la EP. El conjunto de datos se elaboré a partir de valores de pIC50 de distintos compuestos
dirigidos a inhibir la quinasa 2 rica en repeticiones de leucina (LRRK2). ElI mejor modelo por ensamblaje mostré
un rendmiento predictivo sobresaliente, con métricas de validacion cruzada y validacion externa superiores a 0.8
(Q2cv = 0.864 y Q2ext = 0.873). El ang8lisis de Dru
fenazopiridina y CRA 1801, con valores pl€€50 superiores a 7, lo que justifica su evaluacién como posibles
tratamientos innovadores para la EP. Se realizaron estudios de acoplamiento molecular y simulaciones de dinamic:
molecular para comprender en profundidad las interacciones entre LRR&hilmdores del conjunto de datos,

asi como con las moléculas mas prometedoras del analisis. Los célculos de energia libre de unién, junto con e
analisis de ocupacién de enlaces de hidrégeno y el desplazamiento cuadratico medio (RMSD) del ligaitido en el
activo, sefialan a CRA_1801 como el candidato més solido para ser reutilizado como inhibidor de LRRK2.
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RESUMEN

Los venenos de avispas constituyen mezclas complejas de moléculas bioactivas con un amplio espectro de
actividades bioldgicas, entre ellas propiedades antimicrobianas, neurotdxicas y citotoxicas. En este estudio se
analizarm los componentes peptidicos del veneno de la avispa sdhiggrsis grossacon el propdsito de identificar
compuestos con potencial terapéutico frente a microorganismos patdgenos. Se recolectaron sacos de veneno c
hembras adultas y se realizaron amboquimicos mediante SBFAGE, cromatografia liquida de alta resolucion

y espectrometria de masas {IMS/MS), lo que permitié la separacion e identificacion de proteinas y péptidos
presentes en el veneno [1]. Asimismo, se llevaron a cabo aimrakdiso para seleccionar péptidos con potencial
actividad antimicrobiana, a partir de la prediccién de propiedades fisicoquimicas, estructurales y funcionales,
siguiendo estrategias previamente aplicadas en otras toxinas [2][3][4].

De este proceso seleccionaron dos péptidos candidatos, los cuales fueron optimizados racionalmente, mediante
sustituciones dirigidas de aminodcidos, sintetizados quimicamente y evaluados frente a cepas bacterianas Grar
positivas y Gram negativas, con el fin de exploragfgiacia como agentes antimicrobianos.

En conjunto, los resultados obtenidos representan un avance en la caracterizacion del \Reysie giossy es
una fuente prometedora de nuevas moléculas con aplicaciones terapéuticas.

CONSIDERACIONES ETICAS
Comité de Etica de la Facultad de Ciencias, 2 de mayo de 2023 (A2G2G5
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PATHOGENOMICS INSIGHTS OF Corynebacterium jeikeium BVIA NEW ISOLATED PATHOGEN
FROM THE COMMUNITY STATE TYPE IV VAGINAL HUMAN MICROBIOME (CST  -IV-VMB)
Andrés ZunigeBahamonh’, Fabian TobafTossé, Andreas Tauch
L2 Dpto. Ciencias Basicas de la Salud, Facultad de Ciencias de la Salud, Universidad JavériaRacOhad de Salud,
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*azuniga@javerianacali.edu.co

RESUMEN

Whole-genome sequencing of only a fraction of bacterial diversity has revealed the mechanisms by which pathogens
acquire new genetic elements and adapt to-&ssbciated microbiomes. To explore the vaginal microbiome in
bacterial vaginosis (BV), we anaba epithelial samples from 58 pregnant women using-thighughput
sequencing optimized for this niche. The m@teonomic profile identified heterogeneous community clusters,
including CSTIV, whereGardnerella vaginalipredominated (62%). Further 16SNR and deep wholgenome
sequencing allowed us to isoldBmrynebacterium jeikeiurBVI (NCBI Genomg, a pathogen with previously
undescribed genomic features in the vaginal ecosystem. Its genome revealed preserved core metabolism bu
extensive acquisitioof mobile genetic elements, phaderived genes, transposases, pathogenicity islands, and
antibiotic resistance clusters. The presence of higike@fent metabolic pathways and unique proteins, including
insertion systems such as YidC, underscores itstatifapp to the vaginal niche. These results provide evidence for

the dynamic genomic strategies that shape pathogenicity and ecological persistence within the reproductive tract
microbiome.

CONSIDERACIONES ETICAS
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un metagenoma y genomas de pacientes, cuyas muestras fueron adquiridas en un proyecto diferente a este.
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EPTOBIOMOSIS: PROPUESTA PEDAGOGICA TRANSDISCIPLINARIA BASADA EN LA
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BIOINFORMATICO PARA ESTUDIAR LA MOTIVACION ESTUDIANTIL DESDE LA
ORIENTACION ESCOLAR RURAL
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propiedad de la Institucion Educativa La Herradura, Alimaguer, Cauca, Colombia.
*correo electrénico: gabogsolarte@gmail.com

RESUMEN

Numerosos estudios correlacionales sugieren que la desmotivacion estudiantil es un fendmeno multidimensional
que suele estar influenciado por una combinacion de factores personales, escolares y socioculturales [1]. Basado e
la perspectiva tedrica del orgeismo socioldgico y los sistemas complejos, esta propuesta concibe la escuela como
un organismo vivo, en constante interaccion con un entorno complejo. Parte de la metafora de las ciencias 6micas
y la bioinforméatica para comprender la desmotivacién ésttitly potenciar su abordaje en el entorno escolar por

parte de Educacion Popular y Terapia Ocupacional, de ahi el acronimo EPTOBIOMOSIS. Las ciencias 6micas se
emplean aqui como analogia transdisciplinaria para identificar: el potencial motivaciandgeadmica), la
motivacidén en accion (transcriptomica) y los factores contextuales que modulan la motivacion (epigenémica). Por
su parte, la bioinformatica se utiliza como referente para la integracion de los niveles motivacionales y
ocupacionales compleg. La metodologia consiste en una Investigagiétion Participativa (IAP) que recurre a
estrategias como entrevistas, autobiografias ocupacionales, observacién situada y facilitacion de experiencias. Lz
discusién destaca la utilidad de la analogia coereamienta pedagogica y didactica para el estudio de modelos
sistémicos complejos en educacién y ciencias. Se concluye su importancia para la implementacion de practicas
educativas transdisciplinares que articulen pedagogia critica, ocupacién humamgga biaecular y saberes
locales.

CONSIDERACIONES ETICAS
Este estudio estéd siendo desarrollado en un contexto escolar con la participacion voluntaria de los estudiantes

Aungue la institucién educativa no cuenta con un comité de ética formal ni protstaldecido, se aplicaron
principios éticos fundamentales como el consentimiento informado.
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FRAGMENTACION ENZIMATICA: PLATAFORMA PEPTIDICA PARA IDENTIFICACION Y
CUANTIFICACION DE BIOMARCADORES LACTEOS EN LC -MS
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RESUMEN

La hidrélisis enzimatica de la matriz proteica de la leche es una metodologia eficaz para generar péptidos
biomarcadores, los cuales son analizadediante cromatografia liquida acoplada a espectrometria de masas (LC
MS)L. Este enfoque mejora significativamente la sensibilidad y precisiéon en la cuantificacién de proteinas lacteas,
superando las limitaciones de los métodos convenciédn&esevaluano hidrolisis con pepsina y tripsina bajo
condiciones controladas de temperatura, pH y tiempo, favoreciendo la liberacién selectiva de péptidos de proteinas
clave como las caseinas y la lactoalbumina. Los péptidos obtenidos fueron sintetizados patesjrépsidos en

fase solida (SPPS), utilizando la estrategia FtBog con el fin de evaluar su aplicacibn como biomarcadores
especificos para la deteccién de adulteraciones en la leche.

El andlisis por LEMS proporciona una separacion eficiente y una d&ra@ltamente sensible, reduciendo el limite

de cuantificacion. La implementacion de curvas de calibracion por adicién estandar y protocolos de limpieza mejora
la exactitud y reproducibilidad de los resultados. Este método se presenta como una heraerieiaaen el

control de calidad, autenticidad de productos lacteos, y en la deteccién de adulteraciones. La combinacién de
hidrélisis enzimética y L@S constituye una plataforma robusta y versatil, con aplicaciones en prote6mica y
estudios de seguridaimentarid.

APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS

Los autores agradecen el apoyo financiero al Grupo de Investigacion Sintesis y Aplicacion de Moléculas Peptidicas
(SAMP1 UNAL) y al Laboratorio Instrumental de Alta Complejidad (LIACniversidad La Salle

REFERENCIAS

[1] F. Wang, M. Ding, R. Li, K. Wang, X. Zhao, X. Li, Z. Li, S. Guo, L. Deng and JJ Dairy Scj 2025,108
5361 5371.

[2] D. A. ParadaSuérez, J. D. MendozZdendoza, K. A. Huerta®rtiz, J. E. Reye€alderon, J. E. Rivera
Monroy, R. FierreMedina, J. E. Garci€astafieda and Z. J. Riveavionroy, ACS Omega2025,10, 24169
24180.

[3] S. J. Bell, G. T. Grochoski and A. J.atke,Crit Rev Food Sci Nutr2006,46, 93 100.

Medellin, Colombia

V| Congreso Colombiano de Bioquimica y Biologia Molecular 193'21de“°Vie’"2r‘gzrg




COB087

ESTUDIO DEL EFECTO ANTITUMORAL DE LECTINAS DE PLANTAS ENDEMICAS SOBRE
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RESUMEN

Las lectinas son proteinas capaces de reconocer residuos especificos de carbohidratos [1]. Algunas han demostra
efectos antitumorales por su capacidad de discriminar glicotopos en la superficie de células tumorales, lo que ha
motivado su estudio en digrs campos bioldgicos, especialmente en el desarrollo de agentes terapé]cos [1
En este contexto, y con base en estudios previos de caracterizacion de lectinas vegetales de especies endémicas,
plantea evaluar su efecto sobre células tumoraleshjelivo fue evaluar el efecto de 12 lectinas vegetales con
distintas especificidades sobre las lineas tumorales A549, MCF7, HeLa, SCC090 y Cal27. Para ello, se realizaron
ensayos con MTT usando un rango de concentraciones entre 20Qug/ml. Como contrels se utilizaron
fibroblastos dérmicos humanos (células normales) y etoposide31@@dml). Posteriormente, se seleccionaron las
lectinas que mostraron efectos selectivos sobre lineas tumorales especificas, y se evalud su capacidad para induc
apoptosis Para ello, se realizaron ensayos de citometria de flujo, liberacion de lactato deshidrogenasa (LDH) y
andlisis de expresion de genes proapoptoticos. El andlisis estadistico se llevé a cabo mediante ANOVA seguido de
pruebas de comparaciones multiples. tesiltados mostraron que la lectina tipo Dieclea lehmanni{LDL-I)
redujo | a viabilidad de c¢c®l ulas A549 en un 70,52 %
de 0,77 pg/ml. Por su parte, la lectina tipo Ideclea lehmanni(LDL-l | ) produj o una reducc
pg/ml (P = 0,014). Los ensayos indicaron que EDhduce apoptosis temprana en células A549, asociada con un
aumento en la expresion de los genes proapoptéticos BAX y BID, mientras qulé mD&trd selectividd sobre
la expresion de BAX. En la linea celular HeLa, ambas lectinas indujeron patrones diferenciados de expresion génica,
lo que sugiere un efecto proapoptético con mecanismos transcripcionales distintos. En conclusignl.DDE
Il, debido a sus difencias en el reconocimiento de carbohidratos, mostraron efectos diferenciales sobre las lineas
celulares evaluadas.
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RESUMEN

El uso de metodologias sillico como complemento a los ensayowitro constituye una herramienta poderosa

para incrementar el valor predictivo en la evaluacion de riesgos toxicoldgicos. Su relevancia es particularmente alta
en process® complejos como la sensibilizacion cutanea, que involucra multiples sistemas bioldgicos, rutas
moleculares, ademas de estar alineados con las politicas 3R (reduccion, refinamiento y reemplazo) del uso de
animales en investigacion. En este estudio emplsamadflujo de trabajo computacional basado en el docking
molecular, bajo el algoritmo de Autodock Vina en el servidor SwissDock junto al proporcionado por Haddock.
Posteriormente, se tomaron los complejos mas prometedores para entender el comportaineetsdgodn

vitro y se sometieron a simulaciones de dinamica molecular para evaluar la estabilidad conformacional, la
persistencia de interacciones no covalentes y los cambios estructurales inducidos en las proteinas diana con el fi
de evaluar el poteial sensibilizante dérmico de moléculas antioxidantes comunmente utilizadas en la industria
cosmética. Nuestros resultados identificaron a la proteina HSP27, proteina conocida por su proteccion oxidativa, y
el receptor TLR4 como dianas proteicas clawacionadas con la activacién de cascadas de sefalizacion celular
asociadas a la sensibilizacién, como la p38, descritas por la Organizacién para la Cooperacién y el Desarrollo
(OCDE). Asimismo, se obtuvieron pardmetros de interaccion, como respuesiakileddcomo las afinidades de

union, presencia de puentes de hidrogeno y enlaces hidrofébicos, esenciales para la activacion biolégica de la
proteinas y estabilidad de los ligandos, los cuales permiten predecir la formacion de aductosligestétng

sirven como indicadores tempranos del potencial sensibilizante. Estos hallazgos resaltan el valor de la integracion
de metodologias computacionales en el disefio y optimizacion de ensayos de seguridad cosmética.
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ACEITE ESENCIAL DE PIPER AURITUM Y SU INTERACCION IN SILICO CON ENZIMAS
PROSTANOIDES: UNA ALTERNATIVA NATURAL FRENTE A ASPIRINA E IBUPROFENO ( Piper
auritum Kunth, Piperaceae)
Sebastian Scalante Aguillbn
Facultad de Ciencias Naturales, Exactas y d&llecacion Programa de Biologia, Universidad del Cauca, Popayan, Cauca,
Colombia.
*correo electrénico: sscalante@unicauca.edu.co

RESUMEN

El dolor de cabeza es uno de los sintomas mas frecuentes en la poblacion y esta estrechament@asmsado a
infl amatorios mediados por prostaglandinas, en espe
antiinflamatorios no esteroideos (AINEs) como la aspirina y el ibuprofeno que ejercen su efecto analgésico
mediante la inhibicion de laiclooxigenas& (COX-2), aunque presentan efectos secundarios por la inhibicion
simultdnea de COX, por ello se buscan alternativas derivadas de productos naturales con accion selectiva y menor
toxicidad.Piper auritum(familia Piperaceae) genera integgor su uso tradicional en América Latina y por su aceite
esencial rico en compuestos bioactivos con potencial antiinflamatorio, aunque sus mecanismos moleculares siguelr
poco claros, por lo que el objetivo de esta investigacion es evaluar el potenbitdriohde los compuestos del

aceite esencial de. auritumsobre enzimas clave de la ruta de prostaglandinas-ZOGESL, 15PGDH vy

PTGR2, comparando con los AINEs aspirina e ibuprofeno mediante acoplamiento molecular. La caracterizacion
guimica delaceite se obtuvo por revisiébn de literatura de la misma especie previamente analizada [1, 2]
seleccionando 30 compuestos mayoritarios. Los ligandos y proteinas diana se obtuvieron de PubChem, Protein Dat
Bank y UniProt, y previamente se les hizo el peofiicolégico por medio de herramientas como SwissADME y
Protox3.0, posteriormente fueron optimizados y acoplados con los softwares Avogadro, PyMOL Molecular Viewer

y Autodock Vina frente a estructuras cristalograficas humanas, manteniendo cofactoriedessgm@ simular
condiciones fisiologicas. Los sitios de union se definieron con FTPocket y FTSite, tras limpiar residuos que
pudieran alterar la actividad catalitica. Los mejores compuestos se priorizaron segun energia de unién, interaccione
con residos clave y rescoring, comparandolos con los controles (aspirina e ibuprofeno). Los datos fueron
procesados mediante pruebas estadisticas como SWajkoLevene y Bonferroni (p>0.05) y representados por
medio de RStudio. Los resultados permiten propameranismos adicionales a la inhibicion clasica de 20X
contribuyendo a sustentar cientificamente el uso tradiciorfal daritumen cefaleas y a orientar el desarrollo de
fitofarmacos analgésicos con menor riesgo de efectos adversos.
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IDENTIFICACION IN SILICO DE LAS PROTEINAS HU Y FIMH COMO BIOMARCADORES DE
RESISTENCIA EN Escherichia coliASOCIADA A INFECCIONES NOSOCOMIALES MEDIANTE
ANALISIS DE DOCKING MOLECULAR.
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RESUMEN

Las infecciones asociadas a la atencion en salud (IAAS), en especial las infecciones del tracto urinario asociadas «
catéter (ITUAC), constituyen una complicacién hospitalaria frecuente que aumenta la morbilidad, prolonga la
estancia y eleva los costos| distema de salud [1]. Entre sus agentes causales destBsahlerichia coli
uropatégena (UPEC), cuya adhesién al epitelio urinario y capacidad de adaptacion sustentan su patogenicidad [2]
Factores de virulencia como la proteina FimH, relacionada eathksion al epitelio urinario [3], y la proteina HU,
implicada en la organizacion del ADN y la regulacion de genes [4], se consideran blancos promisorios en cepas
multirresistentesLa metodologia comprendioé tres etapas: En la primera, se caracterigatmtuealmente las
proteinas HU y FimH d&. coli obteniendo sus estructuras tridimensionales de Protein Data Bank (PDB) [6] y
analizandolas con PDBsum [7]. En la segunda, se llevaron a cabo simulaciones de docking molecular con
antibioticos y péptidos déimicrobianos obtenidos de PubChem [8]. Para ello, las estructuras de los ligandos fueron
optimizadas en Avogadro [9], las proteinas preparadas en AutoDockTools [10] y los acoplamientos ejecutados en
AutoDock Vina [11], seleccionando los complejos con menergia libre de union. En la tercera fase, los residuos
clave de las interacciones proteliggmndo se identificaron con PyMOL [12] y se generaron mapas bidimensionales
mediante LigPlot+ [13], lo que permitié reconocer aminoacidos asociados a lanmsiateibidtica con potencial
como blancos terapéuticos o biomarcadofeas una revision en literatura y de compuestos en PubChem, se
seleccioné C7H1406, un azlcar heptitol presente en plantas citricas, como candidato a ligando con posible
actividadant bi -t i ca. Las simulaciones de docking evi-denci
6.4 kcal/ mol ) en c o4gkaat/naol), ivalores corsistentdslton(logpfanges reportados en la
literatura para compuestos con potencial efantiidtico ¢5 a-8 kcal/mol). En HU, los residuos involucrados en
la interaccion fueron Glicina 46, Treonina 49 y Glutamina 43, los cuales no forman parte del conjunto de
aminoacidos descritos para la union al ADN.Esto sugiere una baja complementstadztdral y quimica con el
ligando y explica la menor estabilidad de union observada. Estos hallazgos son preliminares y respaldan el potencia
del heptitol sobre FimH. Actualmente se exploran otros compuestos y se amplian las simulaciones para validar
fortalecer estos resultados.
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ACERCAMIENTO BIOINFORMATICO Y EXPERIMENTAL PARA EL ESTUDIO DE LA ARN
HELICASA elF4A1 DE Leishmania (Viannia) braziliensis
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Bogota, Colombia.
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RESUMEN

Los parasitos del génet@ishmaniason patdgenos intracelulares causantes de la leishmaniasis [1]. Dada la falta
de tratamientos seguros y eficacesultasimperativa la identificacion de nuevas dianas farmacoldgicas. A nivel
molecular, la expresién génica de estos organismos se regula de manera postranscripcional [2]. Ademas, la
traduccion de proteinas depende de factores de iniciacion como el faatiot@dAl (elF4AL), una ARN helicasa

de motivo DEAD, vinculada con la traduccion dependiente del complejo de iniciacidn [3]. En este trabajo, se realizo
la busqueda bioinformética de candidatos de elF4A1 braziliensigLbelF4Al) en la base de dafésTrypDB,

utilizando la secuencia del gen humano correspondiente, mediante BLAST. Luego, se completaron analisis de
estructura terciaria empleando AlphaFold 2 y Robetta, asi como clonacién molecular en el ve&IOMIE, Tpara

expresar proteinas recomhimeas enEscherichia coli De esta manera, se identificaron los genes candidato
LbelF4A1A y B, con una alta conservacion entre los tripanosomatidos y otros organismos del dominio eucariota,
dando significado a su posible relevancia funcional. Adicionalmeetexpreso la proteina 6xHibelF4A1A,

para posteriores estudios de actividad enzimatica y comparacién con sus homélogos en humanos.
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EVALUACION DE LA EXPRESION DE LOS RECEPTORES GABA -A Y NMDA EN LA CORTEZA
CEREBRAL Y EL CEREBELO DE RATONES INFECTADOS CON VIRUS DEL ZIKA
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RESUMEN

La epidemia del ZIKV impact6 la salud publica mundial entre el 2015 y 2016; los signos reportados generaron la
reclasificacion de la infeccion por ZIKV como una enfermedad neurolégica que causa sindromes congénitos,
cognitivos y motores. A pesar de estsificacion ain se desconocen los mecanismos de invasién y dafio neuronal
por este flavivirus. Por ello se evalud la expresién de los receptores BABMMDA durante la infeccion por

ZIKV en la corteza cerebral y el cerebelo de ratones neonatos. RatdBasd#al1 dia postnatal se inocularon

con 7,17 x1®unidades formadoras de placa (PFU) de ZIKV (GenBank: MH544701.2), de acuerdo con un modelo
de infeccidn viral, previamente obtenido por nuestro grupo de trabajo [1]. El dia 40quoscion los ratoes se
sometieron a eutanasia, se extrajeron los encéfalos, se separaron las cortezas cerebrales y cerebelos para lleva
cabo estudios de expresion diferencial mediante-BBR. Se evaluaron todas las subunidades de los receptores
GABA-A y NMDA que se expesaron hasta la segunda semana postnatal. Los datos se analizaron con los softwares
LinReg PCR (2014.x) para determinar la eficiencia del corrido y Expression Suite version 1.1 para evaluar las veces
de cambio. Los receptores GABRAse regularon a la bagn la corteza cerebral y el cerebelo excepto para las
subunidades Alpha 5 y épsilon en donde se observé aumento en el cerebelo. Para los receptores NMDA se encontt
un efecto similar a GABAA, con un aumento en la expresion de GLUNL1 en la corteza cefdbeaitros resultados

difieren de los reportados por Olmo y cols, quienes encontraron aumento en la expresion de los receptores NMDA
en cultivos primarios corticoestriatales de embriones de ratones C57BL/6 15 (E15) [2]. Estos hallazgos sugieren
que el ZIKV podria afectar las sinapsis GABAérgicas y glutamatérgicas haciendo que se pierda el balance entre la
excitacion e inhibicién neuronal en la corteza y el cerebelo, dos areas gravemente afectadas por la infeccion con
ZIKV.
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ANALISIS IN SILICO DE SALES CUATERNARIAS DE AMONIO EN CANCER COLORRECTAL
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RESUMEN

El cancer colorrectal (CRC) es el tercer cAncer mas comun a nivel mundial, corln@asitlenesde casos nuevos

al afo. Este estudio utiliza enfoques computacionmeginvestigarlos mecanismos de dos sales cuaternarias de
amoniotrifluorometiladag (CHs)2(ICH2)N(CH,)aCH=C(Ar-X),]*I', donde X es CF3 en posicion meta (QAS1) y
en para(QAS2), como posibles agentes terapéuticos contra CRC. Utilizando farmacologdasieacoplamiento
molecular y simulaciones de dinAmica molecular (MD), se investigaisinteraccionesnoleculares y afinidades

de unién. Se identificaron 4,841 genes asociadeRCen DisGeNET, prediciendo 581 proteinas como objetivos
con herramientasomoSwissTargetPredictignrSuperPred y PharmMapper, de las cuales 268 eran comunes y
245tenianestructuras en el Protein Data Bank. El acoplamiento molecular con Aut@deR selecciond®bl
proteinas de alta afinidad, de las cuales se estudiaron 8 medianterMinber 24 (3 réplicas de 200 ns por
proteina, usando Amberff14SB y GAFF2) slemergiagleunién, evaluadas con MMGBSA, mostraron que QAS1

y QAS2 superaron dgandosnativosen la mayoria de los casos. Analisis con CPPTRAJ, LigPlot+, PLIP vy
DiscoveryStudior evel aron i nteracciones hidrof - biclavaspafalapuent
estabilidad, con minima contribucién de enlaces de hidrogeno. La irgdrdecioneproteinaproteina (STRING)
identifico clusteres relacionados con metaboliipidico y sefializaciondestacando el potencial inhibidor de QAS

en vias clave de CRC, sentarmsegparaestudios in vitro e in vivo.
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SECUENCIACION Y ENSAMBLE DE NOVODEL GENOMA DEL CUBIO ( Tropaeolum tuberosum,
Tropaeolaceae): APORTES PARA LA CARACTERIZACION DE SU DIVERSIDAD GENETICA Y
FENOTIPICA
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RESUMEN

El cubio es un tubérculo andino huérfano con alto valor nutricional, rico en metabolitos bioactivos y con valiosas
propiedades agroecoldgicas. Hasta la fecha, aunque los estudios sobre el cubio han sido limitados, se ha reportac
una notable diversidad genética y morfolégica, pero sin un consenso respecto a su relacion. Asimismo, no existe
alin un recurso genémico que permita caracterizar estos y otros aspectos de interés que sustentan su potencial. |
este contexto, el presentewghiot tuvo como objetivo secuenciar y ensamblar el genoma completo del cubio, con el

fin de generar, por primera vez, un recurso genémico que proporcione un catadlogo de genes para valorar su
potencial, asi como una base mas resolutiva para la caracteridasa diversidad genética. El ensamble de novo

del genoma se realiz6 a partir de datos de secuenciacion de alta cobertura empleando tres ensambladores diferent:
seleccionando el de mejor calidad para su pulido y anotacion. Este se emple6 para gl geapipado de 14
individuos de Colombia y Bolivia, basado en polimorfismos de nucle6tido Unico. Se caracterizaron estos morfotipos
utilizando descriptores morfoldgicos del tubérculo, en busca de posibles asociaciones entre el genotipo y el fenotipo.
El genoma ensamblado presenté métricas de contigtiidad (6.200 contigs; N50: 318.118 pb), soporte (70,4 % de
lecturas mapeadas) y completitud (98,4 % BUSCO) superiores. Los descriptores cualitativos del tubérculo
permitieron discriminar todos los individuos, icahdo una amplia variabilidad morfologica. Las poblaciones
presentaron una diversidad genética moderada (He=0.35) que permitié discriminar los individuos por procedencia
geografica, con una diferenciacion moderada entre las poblaciones de ColombigayBsti0.05). Las distancias
genéticas y morfolégicas no se correlacionaron significativamente-qQr0Z9, p = 0.767). En conjunto, estos
hallazgos constituyen el primer recurso gendmico para la especie, lo que representa un aporte significativo para ur
mejor conocimiento y aprovechamiento de su potencial nutricional y metabdlico. Los resultados de la
caracterizacion genotipica y fenotipica subrayan la amplia diversidad presente, lo que destaca la importancia de
continuar implementando practicas de coveeion para este alimento nativo. Este conocimiento refuerza su valor

en iniciativas orientadas a la seguridad alimentaria y la preservacion de la agrobiodiversidad andina.
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DEL IMC EN LA EVOLUCION CLINICA Y DIVERSIDAD BACTERIANA EN UCI.
Cristian Vera Marin*, Juan Pablo Isazalohanna Marcela Vaneghd uz Elena Boterp Paula Andrea
Alarcon', Valeria Correa Valencig Angélica Maria Mufidz Francisco José Molirta
IFacultad de Medicina, Universidad Pontificia Bolivariana, Medellin, Antioquia, Colombia
2Facultad de Ciencias de la Nutricion y los Alimentos, Universidad CES, Medeilinguia, Colombia
SUnidad de Cuidados Intensivos, Clinica Universitaria Bolivariana, Antioquia, Colombia
*correo electrénico:ccristian.vera@upb.edu.co

RESUMEN

La microbiota pulmonar puede jugar un papel muy importante en el la evolucién del paciemfecoedad grave
en Unidad de Cuidados Intensiv0€1 y debe ser relacionado con su estado nutricional e indice de masa eorporal
IMC durante su hospitalizacion [1]. Caracterizar las comunidades microbianas de pacientes en UCI por neumonia
grave por COVIDBL9, con y sin obesidad, asi como su evolucion clinica. Estudio de cohorte retrospectiva en
Medellin (2021) con adultos hospitalizados por neumonia grave por GO8/IBe caracterizé la microbiota
pulmonar a partir de lavados mimioncoalveolares y aspirasl endotraqueales, amplificando la regién 16S rRNA
(fragmentos 27H.492R) al ingreso a UCI. Se evaluaron variables clinicas, nutricionales y de laboratorio durante la
hospitalizacién. Se analizé abundancia bacteriana, diveraltia¢indices Shannon y Spson) y diversidatbeta
mediante BrayCurtis, para explorar asociaciones con el estado nutricional. Se analizaron muestras pulmonares de
29 pacientes (65,5% hombres), mediana de edad 62 afiod)493 obesidad, 9 sobrepeso y 7 normopeso.
PredominarorStreptococcusspp. (obesidad/normopesdjaemophilusspp. (sobrepeso) $taphylococcuspp.
(normopeso). El indice Shannon fue mayor en normopeso (1,9121288 y obesidad (1,74 [1,23,35]) frente
a sobrepeso (1,37 [1,82,83]), sin diferencias en divédadbeta. La estancia en UCI fue mayor en normopeso (30
dias [20 38,5]); la mortalidad fue mas frecuente en sobrepeso (IMC 27,3 BZg5l). En esta cohorte, la diversidad
alfa pulmonar fue mayor en pacientes con normopeso y obesidad. La mortalidadl gredé@iné en quienes
tenian sobrepeso, sugiriendo explorar mecanismos inflamatorios y comorbilidades asociados al desequilibrio
microbiano.
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RESUMEN

La hialuronidasa participa en la degradacion de la matriz extracelular y en la penetracion del espermatozoide al
ovocito, por lo que su inhibicion se ha propuesto como asteategia para desarrollar anticonceptivos no
hormonales [1]. Este trabajo emplea un enfoque computacional para identificar inhibidores naturales mediante
curacion de datos, acoplamiento molecutiocking y modelos de aprendizaje supervisad@ghine larning,

ML).

Siguiendo el protocolo de Traxguyen y autores [2], se construy6 una base de datos de 464 moléculas, incluyendo
compuestos activos e inactivos obtenidos de I|litera
decoygjeneradosamputacionalmente. Para cada molécula se generaron coordenadas tridimensionales y se realizé
dockingcontra la hialuronidasa usando OpenBabel. Posteriormente se entrenaron cinco modeloSuggobitt

Vector MachingSVM), Random ForrestRF), Xtreme Gradent Boostir{XGB), Artificial Neural NetworkgANN)

y Deep Neural NetworkéDNN) utilizando los descriptores PLE®rpteinLigand Extended Connectivity

GRID.

En general, el descriptor PLEC mostr6 mejor desempefio y el modelo XGB fue el mas promatedoia0C
PR de 0.65 y un AUROC de 0.89, aunque el desbalance entre clases limité el recobrado de compuestos activos.
El estudio demuestra la viabilidad del enfoque y la utilidad de esta base de datos para futuros desarrollos.
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RESUMEN

La espectrina es uha prote2na esenci al del cCitoesc
organizadas en heterotetrameros, confieren flexibilidad y estabilidad a la membrana celular [1]. Durante el
desarrollo intraeritrocitario d®lasmodium falciparurreste modifica el citoesqueleto y la membrana del eritrocito
mediante la exportacion de proteinas y la fosforilacién/desfosforilacién de proteinas del huésped, favoreciendo la
invasiéon y desarrollo delrptozoario. Bajo este marco, nuestro estudio se centra en la identificacién de fosfositios

d e Uespectriba eritrocitarias afectadnsvitro por P. falciparum Para ello, se emplearon cultivos sincrénicos
dePlasmodium falciparuroepa FCB2 con alta desidad parasitaria, y los eritrocitos infectados fueron recolectados
durante las fases de anillos, trofozoitos y esquizontes. Se obtuvieron complejos proteicos en condiciones nativas
mediante lisis hipotdnica, y estos fueron aislados mediantBBBE e idatificados mediante espectrometria de
masas de alta resolucion (IMS-timsTOF). Se realiz6 un analisis comparativo de presencia/ausencia entre
eritrocitos no infectados e infectados, identificando sitios desfosforilados atribuidos a la infeccién pasitel par

e n -esPectrina (B°, TI344SI3%8 2339 yespdxtrina (819YT1726 G917GI960 T2049 | os efectos de esta
desfosforilaci-n selectiva podr2an alterar |l as sef.
para anclaje en la regicEFhand ($**9); entre otras implicadas en la remodelacién de la membrana del eritrocito

[2]. En particura, la 8% se ubica en un dominio de acoplamiento con proteinas parasitarias como el antigeno de
superficie del eritrocito infectado en anillo (RESA que se une aespedrina, propacionando - n
estabilidad a la red espectrinatina del eritrocito infectado. En conjunto, estos resultados contribuirdn a
comprender como la desfosforilacion de espectrinas favorece la superviveRigamedium
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RESUMEN

El copoaztTheobroma grandifloruriVilld. ex Spreng. Schum.) es una especie amazdnica de alto valor ecoldgico

y potencial agroindustrial, considerada una alternativa sostenible a los cultivos ilicitos en el Departamento del
Caqueta [1]. Actuahente se realiza la caracterizacion del germoplasma colombiano con el fin de establecer, a largo
plazo, un programa de mejoramiento genético de esta especie [1]. En este sentido, las caracteristicas del fruto fuero
claves para la clasificacion de los difetes cultivares. Este estudio pretende evaluar la variabilidad fenotipica y
genética de genotipos de copoazu mediante andlisis de imagenes y caracterizacion molecular con marcadore
microsatélites. Se recolectaron muestras foliares en fincas de nueegimsiel Caqueta y se extrajo ADN con

un protocolo basado en CTAB [2]. Simultaneamente, se capturaron imagenes de frutos en condiciones controlada:s
y se analizaron con los paquetes pliman y colordistance en R, identificando diferencias en colos famadio
Asimismo, se construyeron matrices de distancia basadas en las caracteristicas de color y forma del fruto. A partir
de estas matrices, se elaboraron dendrogramas de agrupamiento utilizando el método de Ward. Los resultado
demostraron grupos clanente diferenciados debido a la forma y color del fruto. Ademas, los perfiles genéticos
revelaran polimorfismos, permitiendo estimar distancias genéticas, las cuales, se correlacionaran con la variabilidad
fenotipica de los frutos. Estos resultados vadidal uso del analisis de imagenes como una herramienta eficiente
para el agrupamiento de genotipos de copoazl, constituyéndose en una metodologia rapida, precisa y de bajo cos
para la caracterizacién fenotipica de alto desempefio.
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QSAR-BASED MODEL FOR THE PREDICTION OF ANTIOXIDANT ACTIVITY IN
CANNABACEAE -DERIVED MOLECULES
NathaliaBonilla Lozada, Juan David Hoyos TrejésLaura Maria Rodriguez SarftéSergio Andrés
Montenegro Herrerh
'Facultad Barberi de Ingenieria, Disefio y Ciencias Aplicadas, Universidad Icesi, Cali, Valle del Cauca, Colombia
*correo electrénico: nathaliabdlalozada@gmail.com, juandahoyost@gmail.com, Imrodriguez@icesi.edu.co,
sergiomontenegro111999@gmail.com

RESUMEN

The discovery of biomolecules is key in the treatment of-g@mmmunicable chronic diseases (NCDs), where
oxidative stress plays a role in thgiathophysiology [1]. The antioxidant potential of molecules from the
Cannabaceadamily was evaluateth silico. The ChEMBL database was used to extract 17,103 molecules with
IC /EC values, physicochemical properties, and SMILES chemical structures. Structural and topological
descriptors, free radical scavenging descriptors, and Morgan fingerprints were calculated using RDKit (2024.9.6)
in Python. SelectFromMod§g] and LassoCV werased to select antioxidant descriptors and build QSAR models
using Random Forest and MLP. Both methods were applied tada@, while only Random Forest was used for

EC . The data were stratified into potency levels (high/medium/low) based on biolegigal quartiles. Model
performance was assessed usifigl#t crossvalidation (R2 and RMSE). External validation was conducted using

a cannabinoid dataset fro@annabis sativaand Humulus lupulus built from compounds identified by the
phytochemistry gragu at Universidad ICESI and scientific literature. The model predicted antioxidant activity in
untested compounds, highlighting CBDV, CBN, and CBGA {lGnd CBN, CBG, and CBGA (EQ as the most
potent molecules, in line with literature repdas TheQSAR approach showed strong predictive power (R2 > 0.7,
low RMSE), effectively anticipating the activity of unevaluated compounds and managing biological variability.
This positions it as a valuable tool to prioritiZannabaceaantioxidants with therapéo potential against NCDs.
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RESUMEN

La diabetes tipo 2 (DT2) es una enfermedad crénica caracterizada por hiperglucemia, asociada a la disfuncion de
l as c®lulas b y resistdmcsi & ® airl iafs®obiiskstes ded_ahgashamnsrte wlni
pancreas, y son encargadas de secretar insulina en torno a concentraciones de glucosa circulante. Cantidad
elevadas de glucosa inducen glucotoxicidad (GLX) reduciendo su funcionalidad celular al someterlas a estrés
oxidativo,causando la aparicién de DT El Receptor Activado por Proliferadores de Peroxisogaasma (PPAR

2) es un receptor nuclear esenci al para mantener el
pacientes con DT2 tratadoscpni ogl i t azona, un agoni sta espec?2fico
patol - gicas y mej or an | a ® pou medio al@ enécandraod aud elescenocidos ¢ ® |
completamente. Es por esto, que la pregunta principal de este trabajo efadiisgiectos bioquimicos y/o

mol ecul ares por medio del <cual PPAR o protege a | as
|l a GLX. Resultados preliminares en nuestro | aborat
con pioglitazona en un contexto de GLX mejoran la secrecion de insulina estimulada por la glucosa y disminuyen
|l a actividad mitocondrial y |l a apoptosis. Final ment

en la proteccién de las célulastd pancreaticas implica la reduccion de la proteina interactora de tiorredoxina
(TXNIP) demostrado en otros modelos celulares como marcador de estrés oxfdafigies resultados resaltan

a PPAR o2 como bl anco en | a spétulagbeta pancreaticasien lallueha dontra lai o |
diabetes.
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RESUMEN

Los antibidticos betalactamicos son ampliamente utilizados en la ganaderia para el tratamiento de infecciones, lo
gue puede resultar en la presencia de sus residuos en la leche [1,2]. Aunque las concentraciones por debajo de I
Limites Maximos de ResidudeMR) se consideran seguras, sus efectos en las propiedade$utetionales de

las proteinas lacteas han sido poco estudiados. Se evalu6 el impacto de cuatro betalactamicos de uso comu
(ampicilina, penicilina G, oxacilina y dicloxacilina) sobre la cemitacion, solubilidad y digestibilidad de las
caseinas y lactosuero de la leche bovina. Se contaminaron individualmente muestras de leche cruda con cad
antibiotico a concentraciones equivalentes a los LMR y 1.5 veces los LMR. Se utilizaron conteolébisiiicos.

Tras la incubacion, se extrajeron las fracciones de caseinas y lactosuero. La carbonilacién proteica se cuantificé
mediante inmunoensayo, la solubilidad se determind con el método de Bradford y la digestibilidade evalu6

mediante unensayo bifasico simulado [3,4]. Todos los betalactAmicos analizados causaron un incremento
significativo en el indice de carbonilos en las proteinas, lo que se correlacioné directamente con una disminucién
de su solubilidad. Las caseinas mostraron un atorde la carbonilacién de 1.8 a 2.4 veces, mientras que las
proteinas del lactosuero mostraron un aumento de 3.1 a 4.9 veces con oxacilina y dicloxacilina. La pérdida de
solubilidad del lactosuero superé el 40% en las muestras tratadas con oxaciki@yaen dicloxacilina. En el

caso de las caseinas, las pérdidas alcanzaron el 25%. En cuanto a la digestibilidad, solo la oxacilina mostré un efect
pronunciado, sobre el lactosuero. Estos hallazgos confirman la relacidon entre la carbonilacién induegla por
antibidticos y el deterioro de las propiedades funcionales de las proteinas lacteas.
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RESUMEN

La espectrina es uha prote2na esenci al del cCitoesc
organizadas en heterotetrameros, confieren flexibilidad y estabilidad a la membrana celular [1]. Durante el
desarrollo intraeritrocitario delasmalium falciparum este modifica el citoesqueleto y la membrana del eritrocito
mediante la exportacion de proteinas y la fosforilacién/desfosforilacién de proteinas del huésped, favoreciendo la
invasion y desarrollo del protozoario. Bajo este marco, nuestudlio se centra en la identificacion de fosfositios

d e Uespectriba eritrocitarias afectadnsvitro por P. falciparum Para ello, se emplearon cultivos sincrénicos
dePlasmodium falciparuroepa FCB2 con alta densidad parasitaria, y los eritroditfectados fueron recolectados
durante las fases de anillos, trofozoitos y esquizontes. Se obtuvieron complejos proteicos en condiciones nativas
mediante lisis hipotdnica, y estos fueron aislados mediantBBBE e identificados mediante espectrometria de
masas de alta resolucion (IMIS-timsTOF). Se realizé un andlisis comparativo de presencia/ausencia entre
eritrocitos no infectados e infectados, identificando sitios desfosforilados atribuidos a la infeccién por el parasito
e n -espectrina (B°, TI44SI3%8 52339 yespdctrina (B1YT1726 S917SI960  T2049 | os efectos de esta
desfosforilaci-n selectiva podr2an alterar |l as sef .
para anclaje en la region #and ($%29; entre otras impliadas en la remodelacion de la membrana del eritrocito

[2]. En particura, la 8% se ubica en un dominio de acoplamiento con proteinas parasitarias como el antigeno de
superficie del eritrocito infect ad oespgeatrina propbrécionandoRE S A
estabilidad a la red espectrinatina del eritrocito infectado. En conjunto, estos resultados contribuiran a
comprender como la desfosforilacion de espectrinas favorece la superviveRtaardedium
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RESUMEN

La contaminacion ambiental deteriora recursos esenciales como agua, suelo y aire, geasgasduaria la salud
humana y la biodiversidad. Entre los contaminantes, destaca el cromo hexavalente (Cr (VI)), ampliamente usado
en procesos industriales y caracterizado por su toxicidad, movilidad y capacidad de bioacumulacion [1]. En
Colombia, el problma es relevante, pues se han reportado concentraciones de Cr (VI) en frutas que superan los
limites internacionales [2], debido al riego con aguas contaminadas de cuencas como la del rio Bogota [3]. En este
contexto, la reduccion biolégica de Cr (VI) amwtrivalente (Cr (lll)) constituye una estrategia de interés para la
biorremediacion.

Este trabajo desarrolla un andlisisilico enfocado en la identificacion de enzimas cromato reductasas que pueden
estar presentes en microorganismos anaerobios Wafias anaerobios, presentes en la biomasa fecal bovina.

A partir de la base de datos UniProt (Universal Protein Regosga@copilan secuencias asociadas con actividad
enzimatica y se seleccionan candidatos para la reduccion Cr (VI) a Cr (lll). Mediante AlphaFold se modelan las
estructuras disponibles y usando BLAST se realizan solapamientos entre proteinas candaddiéss kentifica

a ChrR y YieF como genes recurrentes y asociados funcionalmente con la reduccion de Cr (VI). Los modelos
estructurales y solapamientos muestran un elevado grado de conservacién conformacional entre las proteina
expresadas por ChrR yieF, lo que sugiere motivos estructurales compartidos en el sitio activo de las enzimas y
un mecanismo conservado. A partir de las anotaciones taxonémicas, se infieren posibles géneros y especie:
candidatas presentes en la comunidad microbiana.

Este enfogein silico es un primer paso para el desarrollo de procedimientos experimentales, prioriza dianas para
ensayos enzimaticos y orienta estudios metagenomicos especificos.

En conclusion, el andlisis computacional identifica candidatos genéticos factibt®s Y@F) y aporta evidencia

estructural que respalda su papel en la reduccion de Cr (VI). Estos resultados constituyen una base soélida para |

validacion experimental y la integracion con estudios funcionales en comunidades bacterianas anaerobias.
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RESUMEN

Plasmodium falciparurrel protozoario responsable de la malaria, invade los eritrocitos humanos para su desarrollo
y depende en gran medida de la exportacion de proteinas hacia el citosol y la membrana del eritrocito infectado.
Este poceso de trafico es regulado por la proteasa aspartica del reticulo endoplasmético, Plasmepsina V (PMV),
gue reconoce y escinde el motivo PEXEL, habilitando la translocacion de proteinas a través del complejo PTEX,
lo que permite el paso de las proteimasia el citoplasma y la membrana del eritrocito infectado [1]. Con el objetivo
de explorar inhibidores de PMV, se llevo a cabo un crilimdoico por acoplamiento molecular de cinco ligandos
representativos: el inhibidor de referencia WHBH4R, dos anthaldricos de uso clinico, Artemisinina (ART) y
Amodiaquina (ADQ), y dos posibles alternativas (quercetina y cannabidiol). Los ligandos fueron preparados en
UCSF Chimera 1.16 (adicion de hidrégenos y estandarizacién de estados de protonacion) y sendjéndto u
docking con AutoDock Vina 1.1.2 (10 modos, exhaust
puntuacion fueron inspeccionados en Discovery Studio 2021 para caracterizar enlaces de hidrégeno, contactos
hidrofébicos y la superposicion dmvidades. El cribado produjo una jerarquia de afinidades coherente con la
qguimica de la cavidad catalitica; aunque ART mostro las energias mas favorables, quercetina alcanz6 un score di
1T7.8 kcal/ mol , cC omp ar addl, eienmas qued ADY CBD hekhibieronoafinidadéds H |
intermedias. Los modos de unién predichos para quercetina y \B#Hée solapan parcialmente en el bolsillo
activo, estabilizados por interacciones polares y apolares que sugieren competencia por la misma cavidad. Er
conjunto,los resultados indican que la quercetina es un andamiaje accesible y prometedor para la optimizacion de
inhibidores de PMV, y motivan estudios de validacion tales como dindmica molecular, eimsajtos en
guercetina, asi como la evaluacién de combimesaon terapias basadas en artemisinina frente a escenarios de
resistencia. Estos hallazgos respaldan a PMV como una diana terapéutica robusta y aportan evidencias iniciale:
para el reposicionamiento de compuestos naturales en estrategias antimatiidas dila via de exportacion del
parasito.
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RESUMEN

El incremento de la resistencia a antimicrobianos represenesafio para los sistemas de salud a nivel global [1,

2] y ha sido poco explorado en insectos [2]. El estudio de genes de resistencia antimicrobiana (GRASs) permite
comprender los mecanismos y dindmica de dispersién ambiental. Se analizaron pools desmesgigittados en
entornos rurales, urbanos y selvaticos de los departamentos de Cesar y Amazonas, con especies de los géner
Aedes, Culex, Psorophora, Coquillettidia y PsychodopygusRN fue extraido y secuenciado en la plataforma
lllumina NovaSeq 600, seguido de filtrado, ensamblaje y analisis bioinformético para la deteccion de GRAs. Se
hallaron genes asociados a resistencia frente a fluoroquinolonas, aminoglucésidos y tetraciclinas, ademas de casc
de multirresistencia vinculados a genes MLS (idlédws, lincosamidas y estreptograminas B) de la subunidad 23S
ribosomal. Estos resultados sugieren que insectos hematéfagos pueden actuar como reservorios o vectores pasiv
de GRAs, favoreciendo su persistencia y transferencia entre ecosistemas. diarddeediversas clases de GRAs

indica posible exposicion a ambientes contaminados con antimicrobianos, como fuentes hidricas o animales [2].
Estos hallazgos evidencian la presencia de determinantes de resistencia antimicrobiana en insectos hematofagos
su potencial papel en la diseminacién ambiental de GRAs.

CONSIDERACIONES ETICAS
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CARACTERIZACION LIPIDOMICA IN VIVO DE LA PIEL TRAS ESTIMULOS COSMETICOS
Jeraldine Mufioz Alvaradot?, Helen Andrade Arcurit, Thomas Enrique Quintero Trujillo?, Liseth Yamile Diaz
Rojast
Belcorp
*correo electrénico: jeraldinemunoz@belcorp.pimndrade @belcorp.bjzthomasquintero@belcorp.hiz
lisethydiaz@belcorp.biz

RESUMEN

La lipidébmica es una rama de las ciencias 6ngca&sestudia de manera integral la composicion, variacion y funcion

de los lipidos en los sistemas biolégicos mediante técnicas analiticas de alta resolucion. Debido a la riqueza lipidica
de la piel, esta disciplina constituye una herramienta poderosegpacterizar sus respuestas moleculares frente a
compuestos bioactivos. Los lipidos son componentes esenciales de la barrera cutanea y participan en procesos clay
como la proteccién, la sefalizacion y la regulacion homeostatica. En este estudio selgafildipidico en la
epidermis de voluntarios tras la aplicacion tépica de diferentes materias primas, vehiculizadas en una formulacién
sencilla con el fin de no interferir en su actividad biolégica. El objetivo fue determinar el estimulo genelaslo por
materias primas y establecer su aporte potencial lipidico en un contexto de formulacion cosmética. Se recolectaror
muestras en dos tiempos: treinta minutos después de la aplicacién y a los siete dias. Los lipidos fueron analizado
por cromatografia djuida de fase reversa acoplada a espectrometria de masas de alta resoluQOORNS)

en modo full scan y MS/MS. El analisis estadistico permiti¢ identificar especies lipidicas diferenciales asociadas a
cada tratamiento, mientras que el analisis debitddgicas reveld vias metabdlicas potencialmente moduladas por

las materias primas evaluadas. Estos hallazgos aportan evidencia sobre los mecanismos moleculares mediados p
lipidos en la piel y ofrecen un marco para la evaluacion de la eficacia des mgnaalientes cosméticos.

Como siguientes pasos, este trabajo se proyecta hacia un enfoque de analisis multibmico, integrando datos dk
transcriptomica, protedmica y lipidomica. La combinacion de estas disciplinas permitira no solo validar y
contextualizalas respuestas lipidicas observadas, sino también descubrir interacciones moleculares mas amplias
gue conecten la expresion génica, la regulacion proteica y la dinamica lipidica. Esta aproximacion integrativa abre
la posibilidad de identificar biomarca@s mas robustos, comprender de manera holistica los mecanismos de accion
de los compuestos bioactivos y generar conocimiento novedoso aplicable al desarrollo de ingredientes cosmeéticos
de nueva generacion.
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RESUMEN

El géneroElizabethkingia presente en el microlteode insectos vectores, ha mostradecalgacidad de crecer en
presencia de insecticidas [1], lo que sugiere un papel en resistgratiengial en biorremediacion [2]. En este
contexto, la cep&lizabethkingia miricold28T, aislada del intestino dsedesaegyptj fue seleccionada para su
caracterizaciéon genomicafyncional. En este trabajo se secuencié el genoma completo mediante tecnologia
lllumina y se analizé con herramientas bioinformaticas. Su clasificacién taxondmica la ubick.commizola. El
genoma es de 4.11 Mb con un contenido GC de 35.8 %, y se anotaro@BF4Se identificaron siete clisteres
biosintéticos vinculados a metabolitos bioactivos [3], asimismo, se detectaron genes que codifican monooxigenasas
citocromo P450 y e@srasas, enzimas clave en la transformacién de insecticidas [4]. El andlisis funcional revel6
genegelacionados con resistencia a mdltiples antimicrobianos. Complementariamemstddeseié un
enriguecimiento en categorias metabdlicas vinculadas al atistab decarbohidratos, aminoacidos y compuestos
secundarios, y se identificaron genes asociadtoslegradacion de atrazina, benzoato, nitrotolueno y estireno.

CONSIDERACIONES ETICAS

Permiso Marco Universidad Nacional de Colombia. Estudio in silico con datos genbatsteisanos y cultivos
microbianos; sin procedimientos en humanos ni vertebrados.
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RESUMEN

La infeccién porHelicobacter pyloriconstituye un problema de salud publica con elevada incidencia en regiones
como Narifio, Colombia. Los tratamientos con antibiéticos convencionales para combatir este enteropatégeno, se
asocian con resistencia antimicrobiana y eventos de disbiosis irlfdetiqae motiva la busqueda de alternativas
basadas en compuestos naturales como los acidos grasos de algunos frutos autoctonos. Este estudio evalu6
potencial de unién moleculan silico de acidos grasos reportados y caracterizado¥. efforibundumy V.
meridionalecomercializados en Narifio, con las proteinas CagA, SabA, HspA, HopQ, BabA, OipA y HbpZ de
pylori, asi como la competencia de unién por el sitio activo del blanco entre los acidos grasos y los antibi6ticos
claritromicina y amoxicilina. Sebtuvieron extractos aceitosos aplicando Soxleth a los frutos mencionados con un
rendimiento entre 7.2 'y 10.4 %. La caracterizacion por cromatografia de gases revel6 5 acidos grasos de los cuales
el acido hept,4-dienoico y acido pentanoico-ako, no staban reportados en la literatura asociados a estas
especies vegetales. El acoplamiento molednlsitico empleando los servidores en linea-DBck2 y SwissDock,
revelaron que las proteinas HopQ y CagA presentan mayor afinidad por acidos grasosupatiosaomo el

' inol ®ni co, araquid-nico y er%cico, con energ2as de
y HopZ exhibieron bajas afinidades menores a 1T4.0 K
la insaturadn y longitud de la cadena lipidica. Se encontré que existe un bajo porcentaje de competencia por los
aminodcidos del sitio activo, entre los antibiéticos y los acidos grasos, denotando un posible complemento
terapéutico a nivel molecular. En conclusiéos lacidos grasos esenciales \d&ccinium podrian constituir
candidatos prometedores en el disefio de nutracéuticos para mitigar la infecdibrpplori, aportando ademas
beneficios antiinflamatorios y cardiovasculares. Estos hallazgos abren nuevastipessgs el desarrollo de
terapias naturales frente a la resistencia antibiotica.
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RESUMEN

Los peces son organismos ampliamente utilizados para evaluar la contaminacion ambiental, y los estudios
transcriptomicos in situ se han consolidado como herramientas clave para comprender sus respuestas moleculare
frente a mezclas de contaminantes en condiciones naturales [1]. Este enfoque permite identificar biomarcadores
tempranos y mecanismos de toxicidad en especies silvestres, aportando informacion valiosa para la gestion y
conservacion de ecosistemas acuaticodRJeste contexto, integrar los avances disponibles resulta esencial para
identificar vacios de conocimiento y orientar nuevas lineas de investigacion, fortaleciendo el potencial de la
transcriptdmica aplicada a la ecotoxicologia [3]. Con este propéGsiteakzd una revision sistematica de estudios

gue emplearon secuenciacién de RNA (R8&Y)in situen peces entre 2014 y 2025. Se identificaron 32 articulos,

de los cuales mas del 50% se enfocaron en especies distribuidas en Asia, América del Nqgrte g\Baeaciando

un sesgo geografico. El analisis reveld 11 vias metabdlicas comunes, independientemente del contaminante, lo qu
indica respuestas transcriptomicas conservadas frente a distintos estresores ambientales. Sin embargo, solo el 34,3
de los etudios revisados depositaron datos en repositorios publicos como el Sequence Read Archive (SRA) o
reportaron contigs y scaffolds, limitando la reproducibilidad. En conjunto, estos resultados confirman que la
transcriptdmican situ es una herramienta emerge que requiere mayor apertura de datos y expansién hacia
regiones y especies poco estudiadas, optimizando su utilidad para el monitoreo ambiental y la gestion sostenible de
ecosistemas acuaticos.
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No aplica
APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS

A la Fundacion Universitaria de San Gil, Universidad de los Llanos y ABC Colombia Somos Territorio, ejecutores
del proyecto financiado por el Sistema General de Reg&8i&R: @A Fortaleci miento de | o
de la calidad y valoracién de los servicios ambientales del agua para contribuir al desarrollo sostenible del sector
agroindustrial del departamento de Casanare. Yopal, NunBhtal N 2020000100435 0.

REFERENCIAS
[1] Hook SE. et al., Mar Environ Res 140, 292918.
[2] Kumar B. et al., Current Research in Biotechnology 7, 100180, 2024.
[3] Marcelino RC. et al., Life Sciences 295, 120404, 2022.

Medellin, Colombia

V| Congreso Colombiano de Bioquimica y Biologia Molecular 193'21de“°Vie’"2r‘gzrg




COB143

IMPLEMENTACION DE UN PROCEDIMIENTO COMPUTACIONAL PARA ESTABLECER LA

EFICIENCIA DE CEBADORES PARA RT -gPCR EN LOS GENES: HA, NP Y M1-M2 DEL VIRUS
INFLUENZA A HIN1
Iver L. Daza Sandov#, Cristina AcufiaCarvajall, Lina VeraCal&, Carlos Barrios HernandézFrancisco
Martinez Pérez

!Laboratorio de Gendmica Celular Aplicada (LGCA) del Grupo de Investigacién Computo Avanzado y a Gran Escala

(CAGE), Universidad Industrial de Santander, Bucaramanga, Santander, Cof@epirtamento de Salud Publica,
Universidad Industrial de Santandenddramanga, Santander, Colombia. Grupo de Investigacion Computo Avanzado y a

Gran Escala (CAGE), Universidad Industrial de Santander. Bucaramanga, Santander, Colombia.
*correo electrénicoiver.daza@correo.uis.edu.cimartin@uis.edu.co
RESUMEN

El virusde Influenza A HLN1 es un problema de salud publica mundial y por ello la Organizacién Mundial de la
Salud para el afio 2030 propone mejorar los métodos de su deteccion. Se considera-qiRCIR B la prueba

dorada de su identificacion, pero puede praodesultados falsos negativos por la evolucién de sus genes respecto

a los cebadoresonda. Por lo tanto, se requiere determimailico el patrén de hibridacion en la regién seleccionada

para descartar los resultados inciertos. Para dar una solulkkiémnterior, se desarrollé un codigo abierto de 3
moédulos en lenguaje Python y con los programas MAFFT, UGENE y Computacion de Alto Rendimiento (HPC)
para evaluar la eficiencia de hibridacidnsilico de los cebadores y sondas para los genes: HemagaugHii,

Proteina nucleaNP) y Proteina de matriz 1 y M@-M2) del virus Influenza A HIN1. El Médulo 1 filtra las
secuencias seleccionadas de la base de datos NCBI Virus por un periodo de tiempo. El M6dulo 2 puede generar tre
tipos de alineamientos: unmn las secuencias descargadas o con el marco abierto de lectura o en regiones
seleccionadas. Con cualquiera de estos se obtiene una secuencia consenso con nucleétidos mayoritarios o cc
codigo IUPAC. El M6dulo 3 selecciona de un conjunto de cebadomsigslos que presentan mayor identidad y
homologia respecto a la secuencia consenso, lo cual se muestra numéricamente con la identidad entre el cebad
y/o sonda respecto a su region complementaria en valores porcentuales, el puntaje identidad agiergs det

namero de posiciones idénticas entre todas las secuencias y el puntaje total que es el promedio de los tres porcentaj
de identidad. Cuando su resultado es 100 lRTR no producira resultados falsos negativos, pero en caso de ser
menor se amenta la probabilidad de obtenerlos. Por lo tanto, los médulos realizan el andlisis rapido de grandes
volumenes de datos genOmicos para establecer discrepancias entre los cebadores reportados y con ello da ur
solucién reproducible para mejorar la idan#tion del virus de influenza A HIN1.
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RESUMEN

Con el fin de establecer rutas de trabajo que cont
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RESUMEN

Las abejas de la espedpis melliferason de alta importancia en los servicios ecosistémicparétipar en la
polinizacion. Ademas, por las caracteristicas y propiedades organolépticasrdgahalitos, esta especie se ha
empleado en la produccion alimentos, farmacos y polinizadoultieos agricolas. No obstante, al igual que todos
los seres vivo sus poblaciones pueden ser afegi@tdasganismos y virus patdégenos, siendo uno de los principales
el AVirus de | asesAnlf@srus0eARN manecatenaio posjtivoeque apeha la sintesis de
proteinas de las abejas para interferir en el desarrollo de las alas y su esperanza de vida, lo que ocasiona el colap
de lascolonias de esta especie. Esta correlacidn entre la sintesis de proteina de un ARN monatafienariue

debe de existir una correlacion entre los codones del genoma viral respecto a lesegtaiss que general el
fenotipo en las alas y con protoncogenes para generar apoptosis en lasntéttitatas, lo cual pudiera ser
demostrado con métodos estadas. No obstante, los métodos dekgo del Caos pueden dar una nueva opcién
aplicada a este tipo de correlaciones moleculares.vBbdar lo anterior, en este trabajo con los codones del
genoma viral y los marcos abiertos de lectur&®blm de abejasheras reportados en bases de datos publicas
gue pudieran tener participacion erieglotipo viral se emplearon para construir mapas de frecuencia del juego del
caos, se determind unarrelacion altamente significativa entre los codones del genomaegpaato a los ARNm
gueparticipan en el desarrollo de las alas y sintesis de quitinasa, entre otros. Estos resultados camrpastaddo

en la literatura con relacion a la sobre expresién celular de ARNm de la abeja infeqad#das que se expresa

de forma constitutiva independientemente de la infeccion viral. Los resuttiaiosdos demuestras la efectividad

del método del Juego del Caos para el analisis de la expgésiima al evidenciar las posibles rutas metabdlicas
afectadas por el Virusedas Alas Deformadas.

CONSIDERACIONES ETICAS

Esta investigacion es avalada por el Comité de Etica en Investigacion Cientifica de la Univiedsistaicl de
Santander (CEINCI) acorde al Acta N° 23 del 23 de 07 de 2024.

APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTO S
Los autores agradecen al proyecto Cod. 4209 de la Vicerrectoria de Investigacion y ExtensioprodEarab

Cod. 4451: Apoyo a Semilleros de Investigacion 2025 UIS, al Grupo de Investi§aciputo Avanzado y a Gran
Escala (CAGE) y a la Universidaddustrial de Santander.

Medellin, Colombia

V| Congreso Colombiano de Bioquimica y Biologia Molecular 193'21de“°Vie"2r‘gzr§




COB168

ANALISIS DEL PERFIL PROTEOMICO DE SUEROS SANGUINEOS DE PACIENTES CON
PREECLAMPSIA EMPLEANDO ESPECTROMETRIA DE MASAS MALDI -TOF
Vanessa Zambrano*, Enrique Mejia, Yuly Prada
!Facultad de Ciencias, Escuela de Quimica, Universidad Industrial de Santandean®unga, Santander, Colombia.
*correo electrénico: vanessazambranomartinez@gmail.com

RESUMEN

La preeclampsia es un trastorno hipertensivo del embarazo que afecta €/@®é dé3as gestaciones y constituye

una de las principales causasmderbilidad y mortalidad materna y perinatal. Su complejidad radica en que la
etiologia aln no estd completamente esclarecida y en la ausencia de biomarcadores clinicos confiables para I
deteccién temprana [1]. En este contexto, la protedmica se plameaina estrategia prometedora para identificar
perfiles proteicos diferenciales que permitan comprender los mecanismos fisiopatolégicos y proponer herramientas
diagnosticas [2]. En este proyecto se analizaron muestras de suero sanguineo de gestartdaropsi@ y
controles, suministradas por la Fundacion Cardiovascular de Colombia (FCV). Los sueros fueron procesadas
mediante el método FASP (Filt&ided Sample Preparation) y las proteinas analizadas con espectrometria de masas
MALDI -TOF. Los espectrogbtenidos fueron procesados en JupyterLab con Python. El analisis de componentes
principales (PCA) mostrd una separacion clara entre los grupos, confirmando perfiles protedmicos diferenciales.
Posteriormente, se implementaron modelos de clasificacionoBuggctor Machines (SVM) el cual alcanzé un
accuracy de 79,07% y precision de 88,37%, mientras que las redes neuronales lograron un accuracy de 90,70%, cc
sensibilidad y precision de 95% y-$tore de 0,91. Estos resultados evidencian el potencial&disigprotedmico
combinado con algoritmos de aprendizaje automatico para el diagnostico temprano.

APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS

Este trabajo fue financiado por el Ministerio de Ciencias de Colombia. Los autores agradecen a la Fundacién
Cardiovasculade Colombia (FCV) por el suministro de las muestras, al Grupo de Espectrometria Atémica y
Molecular (LEAM) de la Universidad Industrial de Santander, y al Grupo de Investigacion en Bioquimica y
Microbiologia (GIBIM) por el apoyo logistico y los espaditestrabajo.

REFERENCIAS

[1] Duley L. et al., Seminars in Perinatology 33, 130, 2009.
[2] BahadeSingh R. et al., Scientific Reports 7, 1, 2017.

Medellin, Colombia

V| Congreso Colombiano de Bioquimica y Biologia Molecular 193'21de“°Vie’"2r‘gzrg




COB169

DESARROLLO DE UN MODELO PREDICTIVO PARA LA CLASIFICACION DE TIPOS
CELULARES EN PIEL A PARTIR DE PERFILES TRANSCRIPTOMICOS DE scRNA -SEQ
Diego Andrés Benitez Duatte Jeraldine Mufioz Alvaradp Jhojan Sebastian Arango Castillo

Departamento de Ingenierda Sistemas e Industrial, Facultad de Ingenieria, Universidad Nacional de Colombia.
*correo electrénico: dabenitezd@unal.edu.co

RESUMEN

La secuenciacion de ARN de células individuales (scRB@ permite analizar la heterogeneidad celular con una

alta resolucién, no obstante, la anotacion de tipos celulares se convierte en un cuello de botella que enlaza el andlisi
computacional con la interpretacion biolégica [1][2], teniendo que la anotacidunaitradicional es lenta y poco
escalable al ser dependiente de expertos y viendose complicada por la naturaleza continua de los estados celular
[2]. Para superar estas limitaciones, han surgido enfoques automatizados donde se evallan algoritmos de
aprendizaje automatico tradicionales y de redes neuronales profundas para identificar tipos celulares sobre datos d¢
scRNA-seq. Aunque esta tecnologia ha generado huellas moleculares de alta definicién [3], aun faltan herramientas
computacionales capaces daducir esa informacion en diagndsticos claros y clinicamente accionables,
especialmente para enfermedades de la piel como el liquen plano. Por ello, este proyecto plantea evaluar diferente
modelos predictivos de Machine Learning que utilicen perfilesetrgptémicos de scRNAeq para clasificar
eficazmente los tipos celulares asociados a enfermedades inflamatorias cutaneas y reconocer sus patrone
moleculares distintivos.
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RESUMEN

Viruses have played a critical role in evolution, with an estimated 103likeuparticleson Earth, although only

a small fraction are pathogenic to humans [1]. Of these, RNA viruses are of particular concern, accounting for up
to 44% of emerging infectious diseases [2]. Chikungunya virus (CHIKV) has become a major global threat, causing
recurent outbreaks across continents, mostly in America and Asia in 2025 [3]. Infection begins with CHIKV
binding to the hMXRAS8 receptor, mediated by theE proteins [4,5]. Understanding this interaction is crucial

for antiviral development. Using moleculdynamics simulations [6] and quantum mechanical binding descriptors
(QTAIM [7], NBO [8], NCI) [9], we characterized CHIKMAMXRAS interactions, identifying three key residue

pairs that stabilize the complex and serve as potential antiviral targets.
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RESUMEN

Human immunodeficiency visutype 1 (HI\1), the causative agent of acquired immunodeficiency syndrome
(AIDS), remains a global health concern. Despite promising advances, HIV/AIDS has no available cure, and
combined antiretroviral therapy (CART) is the current standard treatmlenat&d viral mutation rate implies a
constant improvement of cART to preserve its efficacy. Additionally,-Bi¥8ociated neurocognitive disorders
(HAND) have become more prevalent, especially with the increased life expectancy of patients over refast deca
Yet, cART is not efficient enough at combating HAND, presumably due to poor central nervous system (CNS)
penetration of antiretrovirals [1]. In view of this, the HI\protease inhibitor GRIL42 (G-), an exceedingly potent

and CNS penetrating antitreviral, has been experimentally proposed as monotherapy and enhanced cART
efficacy against HAND [2]. This study aims to shed light on the binding mechanism tof f&ce resistance. We

have performed two replicas of 500 ns molecular dynamics (MD) diongafor each complex systempG
complexed with HIVV1 wild-type protease (Wt), andsEomplexed with the mutant p51, the most mBltresistant

HIV-1 protease (Mut). Our binding energy calculations indicate stronger affinity GVt ( T 16 . 11 kcal |
compared Mut (7114.84 kcal/ mol). Furthermore, our MD
Mut, which involves expansion of its active site and disruption of the hydrogen bond network-yatmpared

to Wt. Neverthkess, G, engages in novel binding interactions with the flap regions of the protease, in addition to
those established with W, thereby retaining inhibitory activity against this resistant strain. We further discuss how
novel fluorinated moieties in&help stabilize these alternative binding modes through halogen bond interactions
with specific amino acid residues. These molecular insights into the resistance mechanism and stabilizing
interactions within G-Wt and G-Mut complexes contribute to thei@tal design of inhibitors capable of targeting

HIV -1 resistant strains.
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RESUMEN

Trypanosoma cruzy Leishmaniaspp. son protozoarios unicelulares de la familia Trypanosomatidgates
etiolégicos de la enfermedad de Chagas y la leishmaniasis, respectivamente [1]. Estas patologias represental
desafios de salud publica, y los tratamientos actuales presentan limitaciones, direccionando la necesidad de nuevc
farmacos eficaces yeguros [2]. La tripanotiona reductasa (TPR), enzima clave en el metabolismo redox de los
tripanosomatidos, protegiéndolo contra el estrés oxidativo originado por el hospedador, manteniendo un ambiente
intracelular reductor [3]. Actividad similar con la gition reductasa humana, pero exclusiva en parasitos, la TPR

es un sistema prometedor para el desarrollo de nuevas terapias [4]. Este estudio caracterizé por vias gendmica
transcriptomicas el gen TPR en cepag deruziy Leishmanigpara evaluar las viaciones que pueden afectar su
aplicacion farmacologica. Se analizaron genomas de 31 cepasmei(DTUs TcBat, Tcllll, TcVy TcVI) y 28
deLeishmanigViejo y Nuevo mundo) en TriTrypDB. Se observaron copias Unicas en ambos géneros, excepto en
el DTU VI (dos copias). El gen codifica proteinas de ~492 aminoacidos, con alta conservacion y sintenia estable,
flanqueado poATP-dependent RNA helicageDNA replication licensing factorEl alineamiento mdaltiple y el

andlisis filogenético confirmaron la comgacion y relacion evolutiva, reforzando el potencial del TPR como blanco
terapéutico comun. En los datos transcriptomicos, TPR evidencio una mayor expresion en los estadios replicativos:
epimastigota eif. cruziy metaciclica e.eishmania braziliensi€Estos hallazgos apoyan la exploracion del TPR

como blanco compartido para nuevas terapias contra estas enfermedades tropicales desatendidas.
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RESUMEN

Las lectinas son proteinas vegetales que se unen de manera especifica y reversible a carbohidratos, despertan
interés en aplicaciones biomédicas y biotecnoldgicas. La familia de lectinas relacionadas con la Jacalina (JRL),
comprende proteinas con afiniblpor galactosa, manosa o quitina [1,2]. Aunque ya se han descrito JRLs ligantes
de galactosa y manosa en el géndayus hasta ahora, no se habian reportado evidencias de JRLs ligantes de
quitina (qJRL) [3]. Este estudio presenta como objetivo caraatgyr vias gendmica y bioquimica una nueva

gJRL en la familia MoraceaeMprus nigra) Nuestra investigacion identific6 14 especies de la familia,
representados en los génefatiaris, Artocarpus Morusy Ficus todos con genomas presentando coberturas de
secuenciacion entre 66,5% y 303,2x. La anotacion manual de los genes codificantes de qJRL, utilizando la proteina
deMorus notabilis(XP_024030257.1) como referencia, reveld la presencia de una Unica copia génica en todas las
especies. El andlisis estrurl evidencio que los genes contienen siete exones y codifican proteinas de ~626
aminoacidos. Para validar estos hallazgos, realizamos ensayos bioquimicos con proteinas extraidas de semillas ¢
Morus nigra con eliminacién de polifenoles, lipidos y puwi#tion mediante cromatografia de afinidad con quitina.

La pureza fue confirmada por SIPAGE y la actividad se evalué mediante ensayos hemaglutinantes y de
aglutinacion microbiana. Los resultados revelaron dos bandas de ~45 y ~66 kDa, alta actividadgtihantag|
(t2tul o 10 ) vy c a Eacheridhiaably Bseudamgrasiaerugmasaientyas duée efandida
albicansse observé Unicamente unidn celular. Estos hallazgos proporcionan las primeras evidencias funcionales de
una lectina ligantele quitina erMorus nigra ampliando el conocimiento sobre la diversidad de las JRLs en la
familia Moraceae.
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RESUMEN

La enfermedad de Chagas (ECh), causada por el parasito prot@zgpeanosoma cruzi (T. cruz@s considerada

por la OMS un grave problema de salud publica en Latinoamérica [1]. En Colombia, mas de 12 millones de personas
estan en riesgo de infectarse, y en Santander, a la semana 31 del 2025 se han reportado 86 casos cronicos [2]. |
comparacion dperfiles séricos entre pacientes seropositivos y seronegativos resulta de gran interés, ya que permite
identificar biomarcadores diferenciales asociados a la infecciom.pouzi Estos hallazgos ofrecen un camino

para el desarrollo de herramientas diggjicas mas sensibles y complementarias a las pruebas seroldgicas
convencionales. Por tanto, nos propusimos realizar un analisis comparativo entre 30 perfiles séricos de pacientes
tanto seropositivos como seronegativos Fararuzimediante espectromedrtle masas con ionizacion desorcion

laser por tiempo de vuelo (LAIOF) haciendo uso de nanoparticulas de diéxido de silicio como adsorbente [3], los
espectros fueron analizados con enfoquédatshine LearningEl analisis con lenguaje Phyton permitioriticar
diferencias séricas que podrian constituir la base para investigaciones orientadas a la estratificacién clinica y el
diagnéstico.
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RESUMEN

El marchitamiento vascular pé&iusarium oxysporurfi sp. dianthi (Fod) es la principal limitante del cultivo de

clavel Dianthus caryophyllu&.). La susceptibilidad en cultivares sugiere la existencia de respuestas moleculares
reprimidas que favorecen la colonizacién. Este estudio integra transcriptomica y proteémica para caracterizar dicha
susceptibilidad. Plantas clonales del cultivar susdep | e A Mi zuki 0 §lleSeiregotectardn eices n ¢ ¢
a 24 hpi para RNAeq y a 96 hpi para protedmica. El transcriptoma se ensamblé con Necklace y se analizo con
DESeq2 y WGCNA. La anotacion y redes de interaccidon se exploraron con STRINGaBRirdteinas se
extrajeron, separaron por SIPAGE, se digirieron con tripsina y se analizaron por A& ®@rbitrap. Las proteinas
identificadas fueron anotadas con UniProt/Merc®pr A las 24 hpi, el andlisis transcriptbmico mostré una
represion (534ranscritos Hub, r¥0 . 98 7 ; p < 0.01), derivs8§ndol3e] Seuatr o
caracterizaron 138 transcritos relacionados con inmunidad, 20 a sefalizacién hormonal, 49 a transporte y 16 a Iz
via fenilpropanoide (asociados a la reducenta biosintesis de flavonoides antifingicos descrita como diferencial

en cultivares resistentd®, 5. A | as 96 hpi, el an8lisis prote-mico
de s us c e|[B]tSe mhibiefom proteias de rutas delabetismo primario, traduccion y proteostasis, via de

las pentosas fosfato, metabolitos secundarios (asociados a compuestos antifiingicos) y oxidorreductasas (desbalan
redox celular). El analisis revela que la susceptibilidad del clavel a Fod implidengiashiento transcripcional
temprano y wuna posterior reorganizaci-n prote-mica
integran vias inmunes, hormonales y metabdlicas reprimidas, reflejando tanto la supresion del patogeno como
respuestade la planta, y sefialan un proceso dinamico y multifactorial clave para futuras estrategias de manejo y
mejoramiento genético.
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RESUMEN

La resistencia a los antibiéticos es una de las principales problematicas de la salud publica global [1]. Una alternativa
es el desarrollo de péptidos antimidestos que tienen una baja generacién de resistencia microbiana, y se han
descrito principalmente por su efecto de permeabilizacion de la membrana bacteriana [1]. En este sentido se he
estudiado la actividad antimicrobiana del péptidd/tb sobreE. coli ATCC 25922 obteniendo la inhibicion de

esta, pero sin conocer su mecanismo de accion [1]. Por lo tanto, es importante estudiar la expresion génica asociad
a la presencia dell1, dado que se desconocen las vias de activacion implicadas en su mecangsndn delare

E. coli ATCC 25922, esto permitira identificar los procesos celulares afectados y orientar el desarrollo de
alternativas a la resistencia antimicrobiana. Evaluar la estabilidad de cuatro genes normalizadores para el analisis
de la expresion rativa enk. coliexpuesta al péptido4RI1. Se seleccionaron los genes 16S ARNr, tmRN, cysG,
hcaT, y se modificaron los oligonucle6tidos para el gen 16S AB&Namplific6 por PCR convencional el ADNc
obtenido de bacterias no tratadas para identificampmadad de amplificacion, especificidad de la reaccion
validado por secuenciacion. Posteriormente se amplificé por ¢PERGreen para identificar la capacidad de
amplificacién desde el ADNc. Finalmente, se evalu6 la eficiencia de retrotranscripcioestalididad de la
expresion de los genes frente a ARN obtenid&.deoli con IbM1. Se identificaron los productos especificos de

PCR para los genes descritos, en el cual se descarto el uso de hcaT como blanco debido a que presenté amplificaci
inespeciita (una banda en 500 pb y en100pb con ADNCc). Se continlia el proceso de identificacion de la eficiencia
de la retrotranscripcién y la identificacion de la estabilidad de amplificacion. Se ha identificado la amplificacion de
los genes normalizadores, y taalo el uso de primers para el empleo en el estudio, lo cual es un factor importante
para estudiar el perfil de expresion relativaEdeoli ATCC 25922, que permitird comprender la regulacion de la
expresion génica que lleva a la muerte del microorganismo

APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS

Universidad de Santander y Ministerio de Ciencia, Tecnologia e Innovacion. Minciencias. Colombia.
129980763392.Contrato: 7&0D18.
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EXPRESION DE TRIP10, FHL2, LCP2 Y LRP1B EN CANCER DE MAMA TRIPLE NEGATIVO
Adriana Carolina Mont€e's, Mariana Vecind, Jesus MontaffpJosé SalgadpAdrian Monte§ Maria Romé,
Paola Noble§ Maria Ricardd, Juan Rodriguez
IFacultad Ciencias de la Salud, Exactas y Naturales, Universidad Libre, Barranquilla, Atlantico, Colombia.
*correo electronico: adrianagnontesa@unilibre.edu.co

RESUMEN

El cancer de mama triple negativo (CMTN) es una de las formaagnésivas de esta enfermedad, caracterizada

por la ausencia de receptores hormonales y HER2. Esta condicion limita las alternativas terapéuticas disponibles y
se relaciona con un prondstico desfavorable. La gran heterogeneidad biol6gica del CMTN eliftiatiadstico

y tratamiento, lo que hace necesario identificar biomarcadores moleculares con valor clinico que permitan
estratificar mejor a los pacientes y disefiar terapias mas especificas [1,2].

Con base en datos del repositorio The Human Protein Atlas se estudio la expresion génica en CMTN, elaborando
representaciones segun edad, estadio clinico y supervivencia. Los resultados preliminares evidencian variacione:
en la expresion de genes que paxaidonvertirse en biomarcadores de utilidad diagndstica y pronéstica, asi como

en guias para el desarrollo de nuevas terapias dirigidas [3]. Se analizaron particularmente los genes TRIP10, FHL2
LCP2 y LRP1B. El estudio mostré que TRIP10 podria funcionarocun supresor tumoral, con expresion mas
elevada en pacientes con evolucién favorable. En contraste, FHL2 y LRP1B se asociaron a mal prondstico, al
encontrarse sobreexpresados en estadios avanzados y en pacientes fallecidos. Por otro lado, LCRBaresentd
mayor expresion en pacientes vivos, lo que sugiere un rol protector o inmunomodulador en el contexto del CMTN.
En conjunto, los hallazgos permiten sefalar que TRIP10 y LCP2 podrian tener un efecto protector en el CMTN,
mientras que FHL2 y LRP1B se relanan con desenlaces clinicos adversos. La identificacion de estos
biomarcadores resulta fundamental para optimizar la estratificacion del riesgo, orientar decisiones terapéuticas y
contribuir al avance de una medicina personalizada en el cancer denpimegativo.

CONSIDERACIONES ETICAS
No aplica.
APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS

Este trabajo conté con el apoyo académico de la Universidad Libre, institucion que brind6 el respaldo necesario
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BIOMARCADORES GENETICOS EMERGENTES EN CANCER DE MAMA TRIPLE NEGATIVO:
IMPACTO DIAGNOSTICO Y PRONOSTICO
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*correo electrénico: josersalgadom@unilibre.edu.co

RESUMEN

El cancer de mama triple negativo (CMTN) es un subtipo agresivo caracterizado por la ausencia de receptores
hormonales y HER2, lo que limitd tratamiento y se asocia a mal pronéstico. Su heterogeneidad ha impulsado el
estudio de biomarcadores que apoyen la estratificacion clinica y la medicina personalizada [1]. Se analizaron datos
de The Cancer Genome Atlas (TCGA) y The Human Protein Mt]esobre la expresion de COL4A6, ARMH2,
TBXA2R, SSU72P4 y SLITRK6 en pacientes con CMTN. El analisis mostr6 que COL4A6 y TBXA2R se
relacionaron con menor supervivencia y posibles procesos de angiogénesis y metastasis [2]. En contraste, SLITRKE
se vinculécon desenlaces favorables, sugiriendo un papel protector. ARMH2 y SSU72P4 presentaron resultados
variables que requieren validacion. Estos hallazgos evidencian el valor de explorar genes candidatos como
biomarcadores pronésticos y diagndsticos. En corfluda integracion de datos gendmicos ofrece una via
prometedora para mejorar la clasificacion de pacientes y avanzar hacia terapias mas dirigidas [3].

CONSIDERACIONES ETICAS

No aplica.
APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS
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para el desarrollo de la investigacion.
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RESUMEN
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RESUMEN

La disposici-n inadecuada de tabletas farmac®uti ce¢
dom®sticas, constituye una preocupaci -n ambient al
farmac®uticos en | ocoAuagaei dtae RdDA a e dDtmi eod a[ dlescar
alcanzada su fecha de venci miento, di versos estudic
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EVALUACION CINE TICA Y SEGUIMIENTO METAGENOMICO DE UN CONSORCIO SULFO -
OXIDANTE IMPLANTADO EN UN FILTRO BIOPERCOLADOR PARA MEJORAR LA REMOCION
DE H S.

Gabriela Meléndez1*, Juliana Jurado2*, Jesus Acevedol, Martha Lizeth Castellanos3, Juan Pablo Romero3,
Juan Diego Acero3Hector Lizcano3, Maria Francisca Villegas2, Jorge Mario Gémez1, Juan Carlos Cruz4 y
Luis H. Reyesl
! Departamento de Ingenieria Quimica, Universidad de Los Andes, Bogota, Colbbdpartamento de Ciencias
Bioldgicas, Universidad de Los Andes, Bogdialombia. 2 Enel S.A. E.S.P, ColombidDepartamento de Ingenieria
Biomédica, Universidad de Los Andes, Bogota, Colombia.
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RESUMEN

El uso de agua altamente contaminada del rio Bogota en la generacién hidroeléctrica es un reto, principalmente er
el control de emisiones de H S. En | a central El P a
complementario, cuya efencia no era la esperada y no respondia de manera estable a los cambios operativos. Un
andlisis metagendmico inicial del sistema evidencié la presencieidéghiobacillusasociado a oxidacion de

azufre, pero también d€hlamydomongsun potencial endopasito, posiblemente responsable del bajo
rendimiento. Ante esto, se disefié un consorcio controlado. Se recolectaron muestras de entornos operativos de |
planta, sectores con abundancia natural de compuestos azufrados, y se sometieron a un progescidgesTia
secuencial. En cada pase se midio OD600 y pH, obteniéndose el cultivo. Los parametros cinéticos calculados fueror
consistentes con bacterias subfddadoras [1]. La inoculacion del biopercolador con el cultivo enriquecido
aumento la eficiencid e r emoci - n 9% lastdlun %dLes anabsié mebabarcodingonfirmaron el
establecimiento del consorcio y la ausencia de taxones no deseados. Este trabajo demuestra que la integracion
enriguecimiento microbiano dirigido con monitoreo agetnémico permite el desarrollo de sistemas mas eficientes,
sostenibles y controlados para la mitigacion de olores provenientes de aguas contaminadas.

CONSIDERACIONES ETICAS
No aplica.

APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS
Este proyecto cuenta con aboyo econdmico de ENEL Colombia, en compromiso con soluciones ambientales
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COMPARACION DE SINTESIS VERDE Y QUIMICA DE PUNTOS CUANTICOS DE CARBONO:
PROPIEDADES OPTICAS Y REMOCION DE CROMO
Ginno loseph Ferney Castro MartifgzDaniel Llamosa PerézRolando Javier Rincon Ortiz
IFacultad de Ciencias, Pregrado en Bioquimica, Universidad Antonio Narifio, Bogota, Colombia.
*correo electrénico:gcastro77@uan.edu.¢olrincon@uan.edu.calllamosa@uan.edu.co

RESUMEN

La presencia de cromo en agua exige el desarrollo de materiales adsorbentes sustentables. En el presente trabajo
investigacion, se contrasta la capacidad de remocion de los puntos cuénticos de carbono (CQD) obtenidos a traveée
de ruta verde (empleandorao biomasa arandano liofilizadoa®cinium corymbosuyton aquello obtenidos por

una ruta quimica (acido citrico), ambas asistidas por microondas y urea como fuente de N2. Se registraron los
espectros de fluorescencia empleando una longitud de onda nax@xeitacion ~470 nm) y se registré su emision

en una banda 4R@00 nm para discriminar diferencias épticas asociadas a tamafo/estados de superficie. Como
analito modelo se emple6 Cr(lll) (sulfato); la cuantificacion se realiz6 peYid\d 431 nm sobrd sobrenadante

y el porcentaje de remocion se establecion a través de la variacion de la concentracion en funcion del tiempo de
contacto e irradiacion, adelantando las respectivas réplicas y controles. En los CQD verdes se observo emisior
intensa y establecoherente con superficies pasivadas ricas@n/i COOHA N H [ 1] ;-C (B54 pno) seU V
registré disminuciéon completa de concentracion con remociones de hasta 100 % en las condiciones evaluadas. L:
muestra de ruta quimica (en proceso) muestra emisioiillanvardosa bajo UNC, indicativa de especies emisoras
asociadas a sistemas citrazinicos/moleculares tipicos de &cido citrico+urea [2]. Se presentara la comparacion d
caracterizacion y el contraste de desempefio oscuridad ¥S B/solar. Con base eneliaaitura, la luz puede
potenciar la remocion por vias fotoasistidas en sistemas con Cr(VI) [3]; en Cr(lll) predomina la adsorcion/quelacion
sobre grupos superficiales. Estos resultados respaldan el empleo de CQD verdes como alternativa sustentable pa
el ratamiento de agua, abriendo un marco comparativo riguroso con la ruta quimica.

CONSIDERACIONES ETICAS
No aplica.
APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIENTOS
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INTEGRACION DE LA BIOTECNOLOGIA Y LA BIOQUIMICAEN LAG  ESTION DE RIESGOS
AMBIENTALES Y LA ADAPTACION CLIMATICA EN COMUNIDADES VULNERABLES DE LA
ZONA ALTA DE CARACOLI CIUDAD BOLIVAR
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RESUMEN

Los avances en biotecnologia y bioquimica evidencian su influencia en la gestion de riesgos ambientales,
mientras que los métodos de adaptacion climaticeestran resultados valiosos para entornos vulnerables,
especial mente en | a zona alta de Camessigatiéh Adionudad
Participaciord pl ant eada para responder |l as pregumtdak de
biotecnologia en la gestion de riesgos, el papel de la bioquimica especialmente en procesos de compostaje
biorremediacién ambiental en suelos contaminados y los microorganismos eficientes, en las comunidades y los
efectos demostrados de las téeside adaptacion. La integracion entre ciencias naturales reflejada en el estudio de
riesgos ambientales, junto con los procesos bioquimicos y biotecnoldgicos que conforman a estas comunidades
clarifica la funcién de la biotecnologia en la gestion degos y la incidencia de los cambios generados, como las
temperaturas extremas, sequias e inundaciones, aspectos tratados bajo la denominada Adaptacién Climatica. Est
resultados se muestran con especial énfasis en la zona alta de Caracoli, dondedaamigisgtales y el cambio
climéatico representan problemas significativos. Los resultados son significativos en la gestion de riesgos
ambientales y la adaptacion al cambio climatico, especialmente en las capacitaciones y talleres ambientales.

CONSIDERACIO NES ETICAS

El proyecto estad aprobado bajo comité étStGIIP INSTITUCION UNIVERSITARIA POLITECNICO
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CARACTERIZACION DE RESIDUOSVEGETALES DE PLAZAS DE MERCADO EN BOGOTA PARA
EVALUAR SUPOTENCIAL COMO MATERIA PRIMA EN LA PRODUCCION DE BIOETANOL DE
SEGUNDA GENERACION
WalterPérez Mor3, Eliana Bustos Carg Jaquelin Mojica GomézEtna Milena Sanchéz
LGrupo de Investigacién en procesos industriales, Centro de Gestién InduSfidiA, Bogota, Colombig: Direccion de
laboratorio de investigacion, Universidad ECCI, Bog@@lombia
*correo electronicowhperez@sena.edu.co

RESUMEN

La produccién de bioetanol de segunda generacién ha despertado interés como alternativa renovable en el proces
de obtencién, al producirse a partir de biomasa lignocelulésica residual y no de materias primas destinadas al
consumo humandl]. En este comixto, el manejo inadecuado de los residuos vegetales de las plazas de mercado
de Bogota constituye un desafio ambiental relevante. La ciudad genera alrededor de 6.300 toneladas de residuc
solidos al dia, de los cuales el 55,22% corresponde a materiaicorgédiodegradablg].

Como propuesta de valorizacion de estos residuos se estudié su potencial para la obtencién de bioetanol de segunc
generacién. Se realizaron muestreos de diferentes tipos de residuos lignoceluldsicos en la plaza de mercado de
Barrio Restrepo (Bogota): vainas y ameros (VA), frutas (F) y tubérculos (T). Para verificar el potencial de estos
residuos como sustrato para la obtencion de bioetanol, se determinaron los contenidos de celulosa, hemicelulose
lignina, cenizas por métodos agimétricos; almidén, azlcares reductores y minerales por métodos
espectrofotométricos. El analisis estadistico multivariado se realiz6 utilizando la herramienta gratuita en linea
Metaboanalyst 6.0 (www.metaboanalyst.ca). El andlisis por mapa de caldrlesveariables que caracterizan a

cada biomasa, encontrando que los residuos de vainas y ameros estan caracterizados por tener los contenidos Ir
altos de celulosa, lignina, macronutrientes (Na, K, Ca y Mg) y de algunos micronutrientes; mientraeqgigeitis

de frutas contienen los niveles mas altos de azlcares reductores, pectina, cenizas y zinc. Por otro lado, los residuc
de tubérculos se caracterizan por el mayor contenido de almidén.

Los resultados sugieren que los residuos de frutas, conralteles de azlcares reductores y pectina, son
especialmente prometedores como sustrato para la produccién de este biocombustible. Los residuos de vainas
ameros pretratados con enzimas celuloliticas y los residuos de almidén pretratados con enziftiaastaitobién

tienen potencial para el proceso. Con la implementacion de estas estrategias diferenciadas, es posible maximizar |
produccion de bioetanol y aprovechar el potencial de cada tipo de residuo vegetal analizado.

APOYO FINANCIERO Y AGRADECIMIEN TOS
Al SENA-CGI y a SENNOVA por la financiacion del proyed@btencion de bioetanol a partir de residuos
agricolas y valorizacion de subproductos generados en el proceablPES por facilitar el acceso a la plaza de
mercado El Restrepo, alilmiversidad ECCI, y a los semilleros de investigacién BIOTEC y QUIRAL.
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A GUARDARENA: TRANSFORMANDO PLCSTI COS EN APRENI
PROYECTO EDUCATIVO PARA SALVAR NUESTRAS PLAYAS.
Yaleane Martén OjedaGretel Pavon Castellants
Departamento de Quimica, UniversidadGimaguey, Cuba.
2Departamento de Biodiversidad, Centro de Investigacién del Medio Ambiente de Camagtiey, Cuba.
*correo electrénicoyaleannemartensojeda@gmail.com, gretelpavoncastellanos@gmail.com

RESUMEN

El proyecto Guardarenas, originado en las IdielsCaribe, ha inspirado acciones similares en oteggones,
promoviendo la conciencia ambiental a nivel comunitario. Su finalidad es cambiar esti$ade habitos en

ninos, jévenes y adultos, creando conciencia sobre la fragilidad del mediot@mbéino y costero y la necesidad

de su uso prudente [1]. El grupo Guardarenas del PreuniversRaifi@el Guerra Vives en Camaguey, Cuba,
asociado a la UNESCO, desarrolla su labor desdenfaque de aprendizaje activo y aplicacion practica, con la
colaboracion del CITMA con el objetivo dienpulsar la conservacion ambiental y el desarrollo sostenible de las
zonas costeras, centrandose erptateccion de las dunas y habitats marinos, la gestion innovadora de residuos
plasticos y la promocionle unacultura de educaciéon ambiental a través de la participacion activa de la comunidad.
Para lograrlo, se implementa una metodologia de investigemi@ion participativa aplicando un
enfoqueinterdisciplinario que integra diversas técnicas. Se realizaitimegls de dunas para su protecc@mtra

la erosion y se implementa el reciclaje de residuos plasticos para elaborar materiales didacticbayendo a

la reduccion de la contaminacion. La educacién ambiental y el desarrollo sostepitdenseve mediante talleres

y simulaciones interactivas que contextualizan el aprendizaje en ldigital capacitando a los participantes a
través de cursos apoyados por inteligencia artificial, asignaolés especificos. Los talleres son impartidos por
instructores de arte, quienes guian la creaciomageriales didacticos innovadores, extrayendo ideas creativas de
plataformas como Pinterest wtilizando los plasticos reciclados. Se utilizaron encuestas para medir la
concientizacion ambientaintes y dgsués del proyecto, y se realizaron observaciones directas para evaluar el
impacto en lalimpieza de las playas. Los resultados muestran un aumento significativo en el compromiso
ambiental de los participantes, mejorando sus conocimientos y habilidadasngtigar la contaminacion
costera. Se observa una reduccion visible de desechos plasticos y un fortalecimiento del sentido
comunitario. Guardarenas demuestra que la integracion de metodologias participativas con herramientas digitales
es eficaz parad educacién ambiental y el desarrollo sostenible, confirmando que el trabajo colabdessiileo
edades tempranas impacta positivamente en la preservacion del entorno.
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DE RESIDUOS A RECURSOS: UNA ESTRATEGIA PEDAGOGICA PARA EL APRENDIZAJE
SOSTENIBLE Y LA REUTILIACION
Yaleane Martén OjedaDarialys Fajardo Casa$ Dionisia IsalgueAlvareZ
Departamento de Qu2mica, UC #filgnacio Agramonte
*correo electronicoyaleannemartensojeda@gmail.com

RESUMEN

Este proyecto aborda la critica problematica de la acumulacién de residuos plgdiiodegradables
reconociendo su impacto negativo en los ecosistemas y lapgdilich, ademéade ser un desperdicio de recursos
valiosos. Se distingue por su enfoqueegnal y participativqg utilizando una estrategia pedagogica innovadora
alineada con la Agend@®30y especificamente con el Objetivo de Desarrollo Sostenible 4 (ODS 4), meta 4.7. Esta
metabuscaque los estudiantes adquieran conocimientos y practicosppameover eldesarrollosostenible la
ciudadania global y la valoracion de la diversidad cultural [1pkgtivoprincipal es empoderar a estudiantes
universitarios para que transformen resideosnaterialesreutilizables. Esto se logra a través decpcas
innovadoras comel compostaje la lombricultura y la reutilizacién creativa de plasticos para crear sistemas
deriego, macetas y objetos decorativos, promoviendo asi una cultura de aprovechgm@stemibilidad Para
evaluar la efectividad, sempled una metodologia mixta. Se llevaseabotalleres educativos y de capacitacion
con apoyo de inteligencia artificialincluyendosimulaciones interactivas presenciales con un enfoque
interdisciplinario, ideas deinteresparala reutilizacion de pkticos y campafias de sensibilizacion en colaboracion
con la Empresa de Suelos de Camagiey para fomentar el cultivo sostenible. Las tiorcakecciorde datos
incluyeron encuestas a estudiantes y educadores, entrevighasiywvacion directa, comphentadas con el analisis

de los productos generados por@mpostaje, la lombricultura y la reutilizacién de plasticos. Los resultados
mas significativos muestran una mejora sustancial en la conciencia ambiental de los estydini@gestion de
residuos en las escuelas participantes, ademas de un notable aumlertargidad de residuos transformados. Se
observé un interés creciente y un compromastivo por parte de los estudiantes en las actividades practicas. En
conclusion, la estrategipedagoégica implementada ha demostrado ser muy efectiva para abordar la problematica
de los residuos contaminantes. Al fomentar la reutilizacion y el aprendizaje practmoyekto no solo equipa a

los estudiantes con conocimientos esenciales seddenibilidad, sino que también los capacita para ser agentes
de cambio proactivos en se®munidades, contribuyendo directamente a la reduccion del impacto ambiental.

REFERENCIAS

[1] Naciones Unidas (2018),a Agenda 2030 y los Objetivos de Desarrollo Sostenible: una oportunidad para
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EVALUACION DE LA CQNTAMINACION BACTERIANA DEL RIiO ALTO UBATE SOBRE LA CEPA
TRANSGENICA TJ356 DE Caenorhabdits elegansCOMO BIOINDICADOR
Maria Susana Pinzon PradaRuth Sanchez MotaJohanna Gonzéalez Devia
!Facultad de Ciencias de la Salud, Maestria en Microbiologia, Universidad Colegio Mayor de Cundinamarca, Bogota D.C,
Colombia.
*correo electrénico: mspinzon@universidadmayor.edu.co.

RESUMEN

El crecimiento poblacional en Ubaté ha ejercido una presion creciente sobre los recursos naturales, resultando en |
contaminacion de fuentes hidricas que afectan negativamente las actividades domésticas, agricolas y ganaderas [J
Evaluar la calidad mictmologica del agua es crucial para comprender el impacto de la contaminacién. Este estudio
tuvo como objetivo determinar el efecto de las bacterias contaminantes presentes en el Rio Alto Ubaté sobre la cep
transgénica TJ356 deaenorhabditis elegan(€. degang, un organismo ampliamente utilizado como bioindicador

de toxicidad. Se aislaron bacterias potencialmente patégenas, inclisagoichia col(E. coli)y Acinetobacter

Iwoffii (A. Iwoffii), del punto "El Guacal", una zona impactada por vertiragemtomésticos, agropecuarios e
industriales. Posteriormente, se evaluaron sus efect@. ehegansTJ356 la cual expresa el DARS::GFP,
cuantificando parametros como la longevidad, la reproduccién, la produccién de Especies Reactivas de Oxigeno
(ROS) y h translocacién nuclear del factor de transcripcion DAFLa exposicion a las cepas Hecoliy A.

Iwoffii resultd en una reduccién significativa de la longevidad y la reproduccién de los nematodos. La produccion
de ROS se mantuvo baja, lo que sugieeeanismos de toxicidad independientes del estrés oxidativo. Ademas, se
evidencio una translocacion nuclear diferencial de fl8Factivandose en presenciaAldwoffii pero no cork.

coli. Estos hallazgos reflejan la complejidad de la regulacién de TBAFla influencia de sefiales especificas del
patégeno en la activacién de rutas de respuesta en el nematodo [2,3]. La presencia de microorganismos Gran
negativos comé&. coli, P. fluorescengA. Iwoffii y K. oxytocaconfirma la contaminacion microbiolégidel rio, lo

gue representa un riesgo potencial para la salud publica y el equilibrio ecolégico [4]. Los resultados confirman el
valor deC. eleganslJ356 como un modelo bioindicador sensible, capaz de detectar alteraciones fisioldgicas y
citotdxicas derivdas de la exposicién a bacterias ambientales presentes en cuerpos de agua, lo que refuerza st
aplicabilidad para la vigilancia ecotoxicologica.

Apoyo financiero otorgado a través de la Convocatoria Interna para Semilleros de Investigacion de la UCMC, segun
el Acuerdo N.° 130 del 9 de diciembre de 2024, mediante el cual se autoriza la ejecucion de cuarenta y dos (42)
proyectos de investigacion en el marco del Acuerdo N.° 082 del 27 de agosto de 2024.
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RESUMEN

El diagndstico micoldgico ha evolucionado, pasando de métodos clasicos a enfoques méas sensibles
rapidos y especificos, mejorando la deteccidn precoz de micosis invasoras.
La microscopia sigue siendo util por su disponibiliddshjp costo, aunque su sensibilidad depende del
observador. El cultivo continla como referencia para identificar especies fungicas y evaluar sensibilidad
a antifungicos, aunque su rendimiento puede verse afectado por baja carga flngica, uso previo de
antifingicos y crecimiento lento. Los métodos inmunolégicos como la deteccion de galactomananos
(Aspergillus spp., Histoplasmas p p .-D-glucarfo (panAscomycete) y antigenos capsulares de
Cryptococcusspp. permite diagnosticos mas rapidos y no dependientesultigb. La deteccion de
anticuerpos, util en micosis endémicas, tiene valor limitado en inmunosuprimidos profundos.
Los métodos moleculares, tienen alta sensibilidad y especificidad y pueden detectar mecanismos de
resistencia (ventaja frente a los métofdwmtipicos). Estas herramientas acortan los tiempos diagndsticos
y favorecen intervenciones terapéuticas oportunas.
El consenso EORTC/MSGha incorporado estas metodologias en sus definiciones diagnosticas,
recorociendo su utilidad para clasificar casos como posibles, probables o probados. Trabajos propios
confirmaron que la combinacién de métodos clasicos, inmunoldgicos y moleculares mejora la precision
diagnostica y permite una aproximacion mas personalizadgtahiento antifingico
Esta presentacion se centrara en las herramientas moleculares disponibles para el diagnéstico micoldgicc
tomando como referencia el consenso EORTC/MSG y analizando metodologias emergentes, blancos
génicos mas utilizamb, aplicabilidad segun el tipo de muestra y controversias clinicas. Se expondra
ademas la experiencia de nuestro laboratorio en el uso rutinario de estas metotfologias
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RESUMEN
La producci-n de vacunas en Col oimbhrae i amarii-|l lean, 189
como el tercer productor mundi al Durante el siglo
estrat ®gi cos como vacunas contra rabia, tubercul o
expbaciones a m8s de 20 pa2ses. Sin embargo, |l a ado
en 1995, sumada a infraestructura obsol et a, falta d
( PAHO/ UNI CEF) , eomdeujla olr odeclkci vn nacional . En 200
amarilla. Actual mente, Colombia importa el 100% de
vulnerabilidad ante crisis glnoibaaldees-1®@CVodRoestEteeceai e&n
el I NS proyecta reactivar | a producci naci onal b a
y Ley 2036/ 2024), medi ante alianzas estrat®ygdcwgs,
desarroll o de capacidades productivas. Se plantea |
|l 2neas de producci-n de sueros hiperinmunes y proto
y | a r espa?isenacntae deemher genci as.
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